ABSTRAKT

Piestoze evropska flora patii mezi vubec nejlépe probadané, muzeme v ni i tak nalézt fadu jen
okrajové studovanych skupin. Jednim z takovych ptikladd je i polyploidni komplex koptivy
dvoudomé (Urtica dioica), ve kterém lze nalézt fadu vzacnych diploidnich taxonu, které se
casto vyskytuji v nepfistupnych a castecné reliktnich oblastech, na rozdil od kosmopolitné
roz$itenych tetraploidnich jedincd, ktefi vyhledavaji predevsim rozlicna synantropni
stanovisté a jejichz evolu¢ni historie zatim nebyla zcela objasnéna. Predkladana diserta¢ni
prace pojedndvd zejména o evoluci diploidnich taxond, rozeznavanych na Uzemi Evropy
a v prilehlych oblastech jihozapadni Asie (Urtica dioica subsp.kurdistanica, U. d. subsp.
pubescens, U. d. subsp. sondenii, U. d. subsp. subinermis). Poznani evoluce na diploidni
urovni muze polozit zaklad k pochopeni fylogenetickych vztahi a odhalit tak evolu¢ni historii
polyploidu (U. d. subsp. dioica). Studie se zabyva i dal§imi pfibuznymi druhy vné komplexu
U. dioica, a to zejména z oblasti Stiedomofi. V ramci cytogeografické studie byl zpracovan
rozsahly soubor 7012 vzorkt z 1317 populaci, zahrnujici vétSinu v soucasnosti uznavanych
diploidnich poddruhii U. dioica. Z celého souboru vzorkd bylo nasledné vybrano 279 rostlin
(rovnomérné pokryvajicich geografickou i morfologickou rozmanitost), které byly vyuZity
pro zkoumani fylogenetické a morfometrické diferenciace. V ramci cytogeografickych sbéru
byla zjisténa vyrazna pievaha tetraploidnich jedinct nad diploidnimi (87 % tetraploidi a 13 %
diploidu). Viibec poprvé se podatilo podchytit i vzacné triploidni a pentaploidni urovné, které
byly odhaleny jak v terénu, tak i v analyzach semen. Navazujici analyzy velikosti genomu
neukazaly vyrazné rozdily mezi diploidnimi poddruhy, avSak v ramci pfibuznych druhi
U. dioica byly Cx-hodnoty signifikantné rozdilné (Urtica bianorii, U. cypria, U. Kioviensis,
U. rupestris), coZ muze byt podpirnym znakem pro genetickou vzdalenost v molekularnich
analyzach. VSechny podchycené ploidni trovné byly ovéfeny pocitanim chromozomu. Pro
pochopeni zakladnich fylogenetickych vztahti byla pouZita kombinace riznych molekulérnich
ptistupti. Vyhodnoceni dat probihalo nejprve na diploidni Grovni a posléze na celém souboru
vzorki, stejny postup byl pouzit i u morfometrickych analyz. Diploidni taxony vytvofily vice
¢i méné¢ oddélené shluky v ramci morfometrického zhodnoceni variability, avSak
v molekularnich analyzach nevytvoiily rozeznatelnou strukturu. Navic po piidani
tetraploidnich jedinci se ob&é skupiny slou¢ily v jeden neodliSitelny shluk, jak
v molekularnich, tak i morfomet-rickych analyzach. K podchyceni specifickych stanovistnich
vazeb a ekologickych preferenci jednotlivych cytotypu byla vyuZita korelace se zemépisnou
Sifkou, délkou a nadmoiskou vySkou, bioklimatické modelovani a mira afinity k ¢lovékem
ovlivnénym stanovistim. Diploidni populace nejcastéji davaji prednost niz§im nadmoiskym
vysSkam, maji uzsi ekologickou niku a vyskytuji se v ¢lovékem méné ovlivnénych prostiedich
ve srovnani s vSudyptitomnym, synantropnim tetraploidnim cytotypem.



