Ampicilin rezistentni B-laktamaza
negativni kmeny Haemophilus
influenzae izolované v Ceské republice v
letech 2010-2018

Podle vysledk pravidelné surveillance rezistence bakteridlnich plvodci infekci
dychacich cest vzristd v Ceské republice pocet kment Haemophilus influenzae s
neenzymatickou rezistenci k [-laktamovym antibiotikim. Neenzymatickd rezistence je
podminéna mutacemi v genu fzs/ kédujicim penicilin-vazici protein (PBP3), jejichz disledkem
nez detekce B-laktamdzy, kterd je u H. influenzae stile nejCastéj$i pfiCinou rezistence
k aminopenicilinam.

Analyzou souboru 228 kmenil H. influenzae bylo zjisténo, ze nejvyssi mozny zachyt
(99,5 %) izolath s neenzymatickou rezistenci zplisobenou mutacemi v genu fts/, je mozno v
rutinni praxi dosdhnout pii soucasném vySetfeni citlivosti vaci penicilinu, ampicilinu,
amoxicilinu a cefuroximu diskovou diftizni metodou dle metodologie EUCAST. V soucasnosti
doporuc¢ovanou metodou EUCAST s vyuZitim pouze penicilinu byl zadchyt mutaci nizsi, 95,7
%.

Sekvenacéni analyza prokdzala znaCnou variabilitu mutaci genu ftsl. V souboru 228
kmenti bylo zjisténo celkem 37 rtiznych kombinaci aminokyselinovych zamén, které se
vyskytly na 23 pozicich v proteinu PBP3 (V3291, D350N, S357N, A368T, M3771, S385T,
A388V, L389F, P393L, A437S, 1449V, G490E, 1491V, R501L, A502S, A502T, A502V,
V511A, RS17H, I519L, NS526K, AS30S a T532S). Nejcastéjsi kombinaci (35 %)
aminokyselinovych zdmén byla kombinace D350N, M3771, A502V, N526K. Epidemiologicka
typizace MLST nenaznacuje klonélni rozsifeni konkrétniho typu/klonu. Celkem bylo zjiSténo
74 ST tvoticich Sest klondlnich komplexii (CC) s nalezenym spole¢nym piedkem, osm CC bez
znamého predka a 33 singletonii. Nejrozsitenéjsi ST 1034 byl spojen piedev§im s kombinaci
mutaci D350N, M3771, A502V, N526K.



