Abstrakt

Predpokladem pro reseni obecnych otizek tykajicich se vyvoje vnitrodruhové variability
v prostoru a ¢ase je znalost rozloZeni variability v ramci arealu druhu. Velkym krokem kupiedu
byl rozvoj molekularnich metod, které umoznily feSeni rtiznych evoluénich otazek za vyuziti
prirozenych populaci modelovych druhi a jejich blizkych pribuznych. Ac¢koli jsou volné zijici
pribuzni Arabidopsis thaliana v centru pozornosti rostlinnych evolu¢nich biologt
a molekularnich genetiki jiz dlouhou dobu, rozlozeni jejich genetické diverzity a fenotypové
variability v prirozenych populacich jsou casto prehliZeny.

Predkladana prace se zaméiuje na jedny z nejstudovanéjSich modelovych druht v celedi
Brassicaceae, druh Arabidopsis halleri a druhovy komplex A. arenosa, jejichz prislusnici jsou
hojné vyuzivani pro studium ekologie, fyziologie a evoluce i molekularnich zaklada
fytoremediace nebo paralelni adaptace.

Cilem studie bylo zjistit vnitrodruhovou variabilitu na ploidni trovni, odhalit fylogenetické
vztahy a prostorové rozlozeni genetické diverzity v celém arealu vyskytu a navrhnout novy
taxonomicky koncept zaloZeny na zjisténé vnitrodruhové variabilité.

Vysledki bylo dosazeno pomoci DNA priitokové cytometrie, nékolika molekularnich metod
(AFLP, SSR, sekvenovani cpDNA a single/low-copy genti, ddRADSeq, celogenomové
sekvenovani) a mnohorozmérnych morfometrickych metod, to vSe za pouziti souboru dat
tvoreného populacemi z celého arealu rozsireni obou skupin.

U ¢isté diploidniho druhu Arabidopsis halleri jsme v ramci Evropy identifikovali tfi hlavni
genetické linie, jejichZ rozsireni siln€ korelovalo s hlavnimi geografickymi bariérami v horach
stfedni Evropy. Naslednd podrobnéjsi analyza téchto linii odhalila celkem pét stabilnich
podskupin liSicich se ina zikladé morfologie, coZz ndm umoznilo navrhnout novou
vnitrodruhovou klasifikaci druhu A. halleri.

V populacich druhového komplexu Arabidopsis arenosa byly nalezeny tti riizné cytotypy, kdy
naprosta vétSina populaci byla cytotypové uniformni. Diploidni a tetraploidni cytotypy
vykazovaly pievazné parapatrické rozsifeni se tiemi sekundarnimi kontaktnimi zénami.
V komplexu A. arenosa bylo nalezeno pét diploidnich a pét tetraploidnich genetickych linii,
pricemz linie se stejnou ploidii byly geograficky izolované (korelujici s biogeografickym
¢lenénim stfedni Evropy). Odhalené genetické linie nekoreluji se sou¢asnym taxonomickym
pojetim druhového komplexu A. arenosa, proto je nutné stavajici koncept prehodnotit na
zakladé zjisténych fylogenetickych vztahi.
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