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Diplomova prace Be. Klary Vernerové se vénuje zkoumani moZného vliva vybranych polymorfismii na
chronotyp &loveka, konkrémé na extrémni ranni a vederni typy.

PiedloZzena prace obsahuje 63 &islovanych stran. Jeji zakladni struoktura a ¢lenéni jsou v souladu
s pokyny Katedry antropologie a genetiky &loveéka Pfirodovédecké fakulty Univerzity Karlovy v Praze,
nveiejnénych na jejich webovych strankach ke dni 28.1.2022.

V teoretické &asti studentka shrnuje soutasné poznatky v oblasti zkoumané problematiky a popisuje
vybrané hodinové i metabolické geny, jejich Glohu v kazdodennim cykln buiky, a doklada ji i
grafickymi znazomé&nimi. V této &asti ocefiuji zejmena vécnost textu a graficka znazoméni,

V prakticke ¢asti studentka laboratorn& sledovala 9 polymorfismi popisovanych v 5 genech
{(hodinovych i metabolickych) u souboru 57 probandii (18 vedernich typi a 39 rannich typi). Pouzitymi
metodami byly RFLP a Sangerovo sekvenovani. Pii statistickém zpracovani dat zahmulai vysledky své
kolegyn¢ a podpotila tak jeji zavéry. Nejvyznamunéjdim vysledkermn této price byla asociace alely A v
polymorfismu rs3736265 s vecernim chronotypem.

Ackoliv je pfinos této prace nespomy, rada bych uvedla par formalnich malikosti pro budouci rozvoj

sle¢ny Bc. Klary Vernerové,

e Vpopisu zkoumaného souboru je mylné vyjadfen polet probandi srannim a vedernim
chronotypem. Podle tabulek s hrubymi daty je spravna pocet 18, resp. 39.

s Popis nuklectidové zamény v tabulce & 1 je u rs11824092, rs1481892 a 152735611 napsan
opadng.

o  Ocenila bych, kdyby reakéni smési byly rovnéZz sepsany v tabulkach, ne volné textem.

¢ Ocenila bych i ukazku gelu po PCR.

* Metoda Sangerova sekvenovani se dnes jiZ neprovadi ve &tyfech reakcich, nybrz jen v jediné.
Je to umoznéno ddNTPs, které jsou znaceny riiznymi barvami. RovnéZ spoleénost Biocev
nevyuzla k sekvenaci pfistroj MiSeq, kterd je platformon pro NGS, nybrz ABI3500 Life
Technology.

¢ Statisticky rozdil v tabulce €. 7 jsme spocitala na 0,0338 misto 0,0331. Samoziejmé na vysledku
to nic nemeéni.

¢ Do vysledkii neni tfeba vkladat tabulku na nékolik stran. Stacila by stru¢na tabulka s haplotypy,
ktere byly signifikantni. Tabulka samotna mohla byt soucasti piiloh.

s V diskuzi neni tfeba vysvétlovat znovu dopad tiché (samesense) varianty na vyslednoun

aminokyselinu. Lze rovnéz vyuzit termin ,degenerovany gencticky kod”. Také neni uplng
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obvyklé se v diskuzi odkazovat na kapitoly z teoretické Casti prace isly nebo uvozovkami (str.
50, 54).

e 7Zavér price zbytetné zahmoval postup prace a popis vysledki. Tato sekce by méla byt
vyznamné krat3i.

e Text by plisobil lépe zarovnany do bloku.

e Text zahrnuje neobvyklé obraty jako ,./imitem je vysledné obii mnoZstvi dat

Rovnéz bych chtéla autorku poprosit o zodpovézeni nékterych mych otazek.

1. Byly teplotni podminky restrikénich enzymu pfedmeétem optimalizace?

2. Mohla byste vysvétlit vyznam/alohu kapilarni elektroforézy v metodé pfimého sekvenovani?
3. Byly produkty prvni PCR (amplifikaty) ptedistény, nez byly podrobeny asymetrické PCR?
4. Byla prace podpoiena financné napi. grantovym projektem?

Sepsané formalni nedostatky nesnizuji vyzkumny vyznam této prace, a proto ji doporuéuji k obhajobé

a navrhuji znamku A.

V Olomouci 28.1.2022 Mgr. Zuzana Spurna, Ph.D.
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