Abstrakt

Pavoukovci jsou znacéné diverzifikovanou skupinou ¢lenovcl — zahrnuji 12 fada a
okolo 130 000 druht. Patfi sem 1 fada hospodarsky a Ié€karsky vyznamnych druht.
Pavoukovci nabizeji také nejrizngjsi ptilezitosti ke studiu vlivu variability na genomové a
karyotypové urovni na morfologickou a ekologickou diverzifikaci, evoluci a adaptaci.
Znalosti karyotypt a genomil pavoukovct jsou ovsem stale omezené. Dostupné uidaje ukazuji
vysoky rozsah diploidnich poctli chromozomii (2n) monocentrického nebo holocentrického
typu, variabilitu v systémech pohlavnich chromozomi (zejména u pavoukl) a modifikace
meidzy. Hlavnim cilem této dizertatni prace bylo studovat konvencénimi a molekularné
cytogenetickymi metodami mechanizmy karyotypové evoluce u halogynnich pavouki (s
monocentrickymi i holocentrickymi chromozémy) a u dvou ¢eledi (Charinidae a Phrynidae) z
blizce ptibuzného fadu Amblypygi. Vybrané skupiny nabizeji unikdtni vhled do zékladnich
karyotypovych charakteristik tetrapulmonatni evolu¢ni vétve pavoukovcl a umoziuji také
analyzovat roli polyploidie v evoluci karyotypu pavoukovci a evoluéni mechanizmy
zodpovédné za vznik holocentrickych chromozému. NaSe data naznacuji, Ze holocentrické
chromozoémy jsou autoapomorfnim znakem pro haplogynni nad¢eled’ Dysderoidea. Sesterska
linie Caponiidae se vyznacuje vysokymi pocty monocentrickych chromozémt a podstatné
veétsimi genomy, coZ poukazuje na moznou polyploidiza¢ni udalost u predkt této skupiny.
Nase vysledky podporuji nazor, Ze holocentrické chromozdémy u pavoukil se mohly vyvinout
prostiednictvim mnohocetnych fiizi chromozémi. Pfitomnost pohlavnich chromozému patrné
nepiedstavovala vyrazné omezeni pro vznik polyploidie. Déle jsme prokéazali znacnou
dynamiku karyotypovanych zmén mezi studovanymi amblypygidy, s pravdépodobné
vysokym ancestrdlnim 2n a jeho naslednym opakovanym sniZovanim za ptispéni fuzi a/nebo
translokaci a s vyznamnym pfispénim pericentrickych inverzi. Napadné rozdily ve
vlastnostech karyotypu poslouzily jako cytotaxonomické markery pro identifikaci druha,
zvlasté pii integraci s fylogenetickymi a morfometrickymi daty. NaSe zjisténi oteviraji dvete
novym smérim v cytogenetickém a genomickém vyzkumu pavoukovcl, zejména s ohledem
na studium moZznych roli ptfestaveb a pohlavnich chromozoémt v (kryptické) diverzifikaci této

druhové bohaté skupiny ¢lenovci.



