Abstrakt

Predkladana dizertacni prace predstavuje navrh vysvétleni piivodu nadpocetnych
pohlavnich chromosomu S§ténice Cimex lectularius (Hemiptera: Heteroptera: Cimicidae)
pomoci kombinace analyzy velikosti genomu a klasické cytogenetiky. Pro srovnavaci ucely
bylo obdobné analyzovano dalSich pét ptibuznych druhii z ¢eledi Cimicidae a 12 druhti z celedi
Nabidae. Prace zahrnuje i popisy metodik zpracovani vzorkt C. lectularius, cytogeneticky a

pratokovou cytometrii.

Soucasné evropské populace C. lectularius z lidskych hostiteld vykazaly 12 rozdilnych
cytotypt s rozdilnym poétem pohlavnich chromosomii X, od dvou do 20 (2nd = 26+X,X2Y az
26+X120tY). Hypotéza o pivodu nadpocetnych pohlavnich chromosomt X C. lectularius
pomoci fragmentace byla formulovana ve druhé poloviné 20. stoleti. Nicméné¢ analyza velikosti
genomu naznacuje, Zze by se mohlo jednat spiSe o smés chromosomélnich pifestaveb typu
duplikace ¢i delece, které¢ fragmentaci provazeji. Samci se zdkladnim cytotypem 2n =
26+X1X2Y méli velikost genomu 2C = 1,94 pg, naproti tomu samec s 2n = 26+X;.7+Y dosahl
se v8ak ukazala byt relativni velikost genomu spermii n = 13+X1X> a n = 13+Y, kdy jedinci
s vys§im poc¢tem chromosomt vykazovali navySeni relativni velikosti genomu pouze u spermii

nesoucich X chromosomy.

Obdobna analyza chromosomti a velikosti genomu dalSich péti druhti z ¢eledi Cimicidae
pfinesla nové zaznamy variability poctu pohlavnich chromosomt u S§ténice C. lectularius
z netopyfich hostitelll 2n = 26+X1X2(X3)Y a C. pipistrelli 2n = 28+X1Xa(X3)Y. AvSak
v porovnani se situaci u C. lectularius z €lovéka tyto nadpocetné chromosomy vznikaly
prevazné jen fragmentaci pohlavnich chromosomti X a jedinci z obou cytotypi méli velmi
podobné velikosti genomu. Mimo to, velikost genomu vSech péti druhli byla zaznamenéana
vubec poprvé: C. hemipterus 2C = 1,47 pg, C. hirundinis 2C = 1,61 pg, C. lectularius z netopyra
2C = 1,80 pg, C. pipistrelli 2C = 1,68 pg and Paracimex cf. chaeturus 2C = 1,22 pg.

Analyza velikosti genomu zastupcii Celedi Nabidae podpofila v soucasnosti
neakceptovanou teorii o autosomové polyploidizaci. Druhy rodu Himacerus s 2n = 32+XY
doséahly dvojnésobku jaderné DNA (2C = 9-10 pg) oproti druhtim rodu Nabis s 2n = 16+XY
(2C = 4-6 pg). Vedle velikosti genomu studovanych zastupct ¢eledi Nabidae, byl poprvé
popsan 1 karyotyp N. biformis, N. maoricus 2n = 16+XY a 2n = 26+XY pro Prostemma

aeneicolle.



