Cilem predloZené prace bylo prispét k pochopeni molekularnich zakladnich mechanizmi patogeneze u
nékolika polygenni onemocnéni:

1) identifikace (nové) kvantitativni vlastnosti loci u polygennich onemocnéni az do soucasnosti, u
kterych nedostateCné prozkoumané genetické komponenty prispivaji k onemocnéni a etiologii

2) testovani podilu pfedem uréenych kandidatnich genll na patogenezi onemocnéni se znamymi QTLs a
najit nové interakce a podtypu genovych asociaci



