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Nejvyznamnejsi klady:

1. Aplikace je prakticky pouzitelna.
2. Vlastni zajimave algoritmy pro hrube a jemne orezanf sekvenci.

Nejzavaznejsi nedostatky:
L s. 11, Definice 2: Vezmeme relaci {(1,2),(3,4)}, polozme k=l, 1-2, i=3, j=4. Plati k<j,
tedy die treti podmmky by melo platit kk, coz neplati, tedy toto by nebylo oznaceno za
sekundarni strukturu. Analogicky pritom vypada struktura na obrazku 1.3 "Priklad
sekundarni struktury" a tedy nevyhovuje definici sekundarni struktury.
2. s. 11, Definice 2: "Druha podmfnka ... fika, ze zadnabaze nemuze bytv relaci
bazickych paru vice nez sjednoujinoubazi."Sarr\oina 2. podminkatoto nezajisti, viz
napr. {(1,2),(2,3)}, druha baze je ve dvou parech, presto je druha podmfnka splnena.
3. s. 20, cast 3.3: "Provede se sekvencnialignmentkazde sekvence seznamus obema
profily, tedyzjistise pozice pocatecniho i koncoveho profilu vuci kazde sekvenci
seznamu"- nenf jasne, co to zriamena. Nebyl popsan alignment sekvence a profilu,
ani co je "zjisteni pozice profilu vuci sekvenci".
4. s. 26 - Je zde prezentovan algoritmus pro hledani maximalniho stromoveho
alignmentu, ale nikde se nenka, co se mysli pojmem "maximalnf". Nenf tedy jasne,
jaky problem se vlastne resf.
5. s. 26 dole: Pouziva se oznaceni "u, v" pro uzly, nerika se ale niCojejich domene, tj.
nenf jasne, o uzly ktereho stromu se jedna (algoritmus pracuje se dvema stromy).
6. Prace obsahuje pravopisne chyby, naprfklad: s. 38 "uzly se pfeleteli", s. 37 "Vsekci
lAjsme naznaciltf', ^.7"projevyvorganismU', s.44"Teorii...jsmeprobraltf\. 50
"samozdfejme", s. 50 "vuci kofenovemuadresafi uzivatelovi distribuce", 50 "souboryse
sekvencemarostliny", s. 50"o,be varianty by me// byt totozne" adalsf.
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