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Posudek oponenta na dizertaéni praci Ing. Klary Smidové ,,Analyza a mapovani
vazebnych mist regulatorii genové exprese u streptomycet*.

Tato dizertaCni prace se zabyva modelovym bakterialnim organismem rodu
Streptomyces a popisuje regulon hlavniho faktoru sigma HrdB a identifikuje tfi nové
malé antisense RNA (asRNA) pro faktory SigB, SigH, a SigR. Dizertacni prace
prezentuje vysledky, které pomahaji vytvofit pfesnéj§i model mechanismda, které se
podileji na regulaci genové exprese u streptomycet, dulezitych producentl antibiotik.

PfedloZena disertaCni prace je psana v anglickém jazyce a je klasicky ¢lenéna na
Abstrakt, Uvod, Materidly a Metody, Cile, Vysledky a Diskusi. Prace ma celkovy
rozsah 180 stran. Uvod je velmi dobrou reersil Poskytuje dostate¢né informace pro
Cetbu nasledujicich kapitol. Pouze obCas se vyskytuji nepfesnosti, napfr.
streptomycety a Streptomyces ceelicolor nejsou rekordmany v poctu faktort sigma
jak tvrdi autorka (str. 1): Sorangium cellulosum (Myxococcales) jich ma 109; dale pak
format citaci: je zvykem, pokud jsou citovany dvé prace jednoho autora z téhoz roku,
jsou rozliseny jako a, b [Strakova et al., (2013), Strakova et al., (2013) neni spravné].

Vysledkova Cast je postavena na tfech publikacich, kdy dvé jsou originalni ¢lanky a
jedna je élankem prehledovym (review). KS je pak prvni autorkou jednoho &lanku a to
ve vysoce kvalitnim cCasopise Nucleic Acids Research. U dizertace mi chybélo
pfilozeni téchto publikaci ve formé Dodatku. Naopak, nebylo tfeba na pocatek
vysledkové Casti znovu vkladat jakysi dalSi uvod — k tomu byl vlastni uvod a cile
prace. Vysoko hodnotim mimofadné rozsahlou Diskusi a dukladnost, s jakou autorka
diskutovala své experimentalni vysledky. Celkové pak je prace napsana ctivé —
celkovy dojem je vyrazné kladny. Pouze obcas je anglicky text kostrbaty a logicky tok
ne zcela plynuly; tady bych v budoucnosti doporucil korekturu.

Komentare/Otazky:

1. Pro¢€ jste zvolila jako afinitni kotvu epitop HA (a ne tfeba FLAG)? Dobra zkuSenost
z minulosti?



2.

2.1. V tabulce 5 na str. 108 ukazujete varianty promotorové sekvence rozpoznavané
HrdB. Varianta GG (23 %) ma na pozicich -13 a -14 dva guanosinové nukleotidy.
Maji geny fizené témito promotory néco spolec¢ného, napf. funkCné?

2.2. Tato sekvence je v mistech, kde se obvykle nachazi rozSifeny motiv -10 (pokud
je pritomen). GG se liSi od TG v jedné bazi. Tento motiv interaguje s oblasti 3 faktoru
sigma. Je v sekvenci HrdB v této oblasti (3) jiné aminokyselinové slozeni (oproti napf.
E. coli nebo B. subtilis), které by odpovidalo jiné bazi?

2.3. Nalezli jste také klasicky rozSifeny motiv -10 (TGx)?

3. Nasli jste tfi nové asRNA a prokazali jejich expresi v divokém kmeni a kmeni bez
RNasy lll, ktera degraduje dvou-viaknovou RNA (obr. 31).

3.1. Maji tyto asRNA néjaké specifické sekundarni struktury, které by mohly byt
dulezité pro jejich funkci?

3.2. Z jakych promotoru je fizena jejich exprese (RNAP s jakymi sigma faktory)?
3.3. Jsou tyto promotorové sekvence konzervovany v riznych druzich streptomycet?

4. Jaké dalSi smeéry svého vyzkumu byste navrhla?

Zavérem konstatuji, ze dizertani prace pusobi ucelenym dojmem, spliuje
pozadavky kladené na dizertaCni praci v oboru, a prezentované vysledky splfuji
kritéria originalni tvarci védecké prace. Dizertacni praci doporucuji k obhajobé a preji
uchazeCce mnoho uspéchu v dalsi praci.
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