Oponentsky posudek na diserta¢ni praci MUDr. Kateriny Neradové
» Vyskyt LA-MRSA a CA-MRSA v populaci s vy$§im rizikem nosi¢stvi‘

Skolitelka: Doc. MUDr. Helena Zemli¢kova, Ph.D.

Piedkladana disertacni prace je zaméfena na nosiCstvi kmenli MRSA u veterinarnich
pracovnikd, jako jedné ze skupin osob profesné exponovanych LA-MRSA. V odborné literatuie je
pozornost zaméfovana zejména na sledovani a kontrolu vyskytu MRSA v nemocni¢nich zafizenich
(HA-MRSA). S ohledem na Sifeni CA a LA-MRSA mezi populaci lidi a zvitat, je zvolené téma
aktualni a dava predpoklad ziskani podnétnych vysledkt vyuzitelnych v praxi.

Cilem disertacni prace bylo zjistit prevalenci nosi¢stvi MRSA u veterinarnich pracovniki
vroce 2017, ziskané izoladty MRSA charakterizovat feno- a genotypové a porovnat dosazené
vysledky se zahrani¢nimi literarnimi zdroji.

Prace je zpracovana formou disertacniho spisu, ktery je roz€lenén do predepsanych kapitol.
Uvodni ¢ast je vénovana popisu vzniku, epidemiologii, charakteristice a terapii infekci vyvolanych
MRSA a prevenci jejich vyskytu v nemocni¢nim prostredi. V literarni reserSi jsem nasla jen
obecnou zminku o vyskytu LA-MRSA CC9 v Asii, kmeny tohoto klonalniho komplexu a
hybridniho komplexu CC389/CC9 jsou viak popisovany i v populaci hospodaiskych zvifat v Ceské
republice. Navazujici experimentalni cast se vénuje popisu metodického piistupu, ktery je
standardni a odpovidd moznostem feSitelského pracovisté. Vzorky nasalnich vytéri byly
zpracovany kultivaéni metodou, celkem bylo odebrano 134 vzorkl vytérii a ziskano 9 izolatl
MRSA. Rezistence MRSA Kk antibiotikim byla stanovena mikrodiluéni metodou k 11 latkam,
metodou PCR byla sledovana pfitomnost genli zodpovédnych za rezistenci k meticilinu (mecA a
mecC). Genotyp byl charakterizovan stanovenim sekven¢niho typu (MLST) a spa typu a nasledné
byl stanoven typ chromosomalni kasety SCCmec. Ziskana data byla analyzovdna vhodnymi
softwary. S ohledem na maly soubor analyzovanych kmenti MRSA (9) bych piivitala detailnéjsi
genetickou analyzu kmend, napi. prikaz pritomnosti faktort patogenity, ¢i celogenomovou
sekvenaci umoznujici nejen stanoveni cgMLST, ale i specifickych gent napt. rezistence ¢i
virulence. Soubézn¢ s vzorky byla ziskavana a analyzovana i epidemiologicka data souboru
dobrovolnikt, ktera byla vyhodnocena jako celek, ale postradam detailné;si specifikaci u osob
S pozitivnim nalezem MRSA. Tyto informace by byly velmi cenné, ale ziejmé jejich analyzu
neumoznil format pouzitého dotazniku. Vysledky kultivacniho vySetfeni, stanoveni MIC a
genotypizace kmenlt MRSA jsou prezentovany formou grafi a tabulek, na které navazuje diskuse a
Z ni vyplyvajici zavéry.



Disertantka ve své praci pouzila vesm¢s aktualni pfevazné zahraniéni literarni zdroje a
prokazala schopnost prace s védeckou literaturou. Spis je po stylistické strance sepsan srozumitelné
S minimem pieklepi.

Predkladana prace ptinesla informace o prevalenci a charakteristice kmeni MRSA u
veterinarnich pracovniki v Ceské republice v roce 2017. Ziskané kmeny naleZely ke skuping
zvitecich a jeden i komunitniho MRSA, coz podle autorky dokazuje obousmérny ptenos. Prace
piinasi i dal$i poznatky o citlivosti/rezistenci kmeni MRSA K antibiotikiim a genotypech ziskanych
kmentt MRSA. Tyto informace maji nepochybné vyznam pro dalsi rozvoj védeckého poznani
v oblasti 1ékatské mikrobiologie.

K praci mam nasledujici dotaz:

U dvou kmeni MRSA byla detekovana rezistence k erytromycinu a klindamycinu. Byl u kmenti
proveden prikaz indukované rezistence ke klindamycinu?

Zavérem mohu konstatovat, ze MUDr. Katefina Neradova naplnila stanovené cile, prokazala
ve své disertaci tvlurci schopnosti a piinesla pro obor Iékaiské mikrobiologie nové poznatky.
Piedlozena prace spliiuje pozadavky kladené na disertacni praci v daném oboru, a proto ji
doporuéuji k obhajobé podle § 47 VS zékona 111/98 Sb.

V Brné dne 3. 8. 2020 Doc. MVDr. Renata Karpiskova, Ph.D.



