Abstrakt:

Interakcie DNA a proteinov su doleZitou sucast'ou bunky a bunecného cyklu. Aby sme mohli
predikovat’ ich interakcie mali by sme poznat’ Struktiru DNA a proteinov. Pre predikciu interakcii
sme zvolili strojové ucenie, ktoré ma adekvatne vysledky v oblasti biologickej predikcie. V tejto
praci pouzivame a upravujeme P2Rank pre predikciu DNA védzobnych miest na povrchu proteinu.
P2rank bol povodne navrhnuty pre predikciu vdzobnych miest ligandov. Rovnako sme pripravili
popis existujucich metod pre predikciu DNA vdzobnych miest. Navrhy novych vlastnosti pre
predikciu vazobnych miest je stiCast'ou popisu P2Rank.



