
ABSTRAKT 

  

Mezi skupinu proteinů účastnících se sestřihu transkriptů u metazoí patří tzv. SR proteiny. 

Jedná se o RNA-vazebné proteiny, pro které je charakteristická přítomnost domény bohaté 

na serin a arginin. Kvasinka Saccharomyces cerevisiae kóduje geny pro proteiny, které jsou 

svým aminokyselinovým složením a strukturou podobné skupině SR proteinů a jsou proto 

označovány jako SR-like proteiny. Jedná se o tři proteiny s doménou RS: Npl3, Gbp2 a Hrb1. 

Ukazuje se, že tyto proteiny zastávají více funkcí, mezi něž kromě sestřihu patří i kontrola 

kvality sestřižených mRNA a jejich export z jádra do cytoplazmy. Tato bakalářská práce 

se bude zabývat právě těmito třemi kvasinkovými proteiny a jejich rolí v sestřihu, exportu 

a degradaci.  

 


