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ABSTRAKT

Tato bakalarskd prace se zabyva kvalitativni analyzou krevnich natéri hmotnostni
spektrometrii. Teoreticka Cast je zaméiena nejprve na faktografii krve a krevnich proteint,
sumarizaci historického vyvoje a funkéni 1 umélecké vyuziti krevnich natért z historického
1 soudobého aspektu, posléze na samotnou analytickou metodu a princip jejiho fungovéni.
V experimentalni ¢asti je vyhodnoceno a diskutovano 24 ziskanych vzorkll krevnich
natéra, které byly Stépeny trypsinem pii teploté 20 °C, poté probehlo precisténi ziskanych
peptidovych smési na reverzni fazi ZipTip Cis a samotna analyza nanokapalinovou
chromatografii spojenou s hmotnostnim spektrometrem s elektrosprejovou ionizaci a
kvadrupolovym detektorem (nano-LC-ESI-Q-TOF MS). PocitaCovymi programy
(DataAnalysis 4.1, Proteinscape 3.1) a in-house Mascot verze 2.4 (Matrix Science) byly
ziskané vysledky porovnany s celosvétovou proteinovou databdzi rostlinnych
a zivocCisnych proteini (SwissProt, Bos Taurus). Zjisténé konkrétni proteiny ve srovnani
s pivodnimi latkami uzitymi na piipravu krevnich natérti dokazuji, ze zvolena metoda je
diky své citlivosti vhodnou technikou pro identifikaci proteinti ve vzorcich krevnich natéri
s vyjimkou detekce Zluce, u které na zékladé¢ provedeného vyzkumu nebylo mozné
verifikovat efektivnost této metody. I ptfesto bylo zcela korektn¢ identifikovano 20 z 24
vzorkd, a proto 1ze zvolenou metodu povazovat za validni. Dale bylo zji§téno, Ze zbyvajici
Ctyfi vzorky byly kontaminovény, respektive pouzité proteinové materidly byly netplné

identifikovany.
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ABSTRACT

This bachelor thesis focuses on the qualitative analysis of blood coatings using the mass
spectrometry. The theoretical part focuses firstly on blood and blood proteins, summary
of historical development and both practical and artistic use of blood coatings from
historical and contemporary aspects, and consequently on the analytical method itself
and its principles. The experimental part evaluates and discusses 24 samples of blood
coating, which were digested using trypsin at 20 °C, and then purified by reverse-phase
ZipTip Cis. The results obtained by nano-LC-ESI-Q-TOF MS (nano-Liquid
Chromatography — Electrospray lonization — Quadrupole — Time of Flight Mass
Spectrometry) were compared using computer programmes (DataAnalysis 4.1
and Proteinscape 3.1.) and the in-house Mascot version 2.4 (Matrix Science) with the
global database of plant and animal proteins (SwissProt, Bos Taurus). The identified
proteins were compared with the original materials used for the preparation of the blood
coatings. The comparison proves that the chosen method is, due to its sensitivity, a suitable
technique for the identification of proteins in the blood coatings with the exception of bile
proteins, for which the effectivity of this method could not be verified. Nonetheless,
the complete composition of protein materials was determined correctly in 20 of 24
samples, and therefore the chosen method can be considered as valid. The remaining four
samples were either found to be contaminated or the used protein materials were identified

incompletely.
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Uvod

Krevni natéry byly v minulosti Casto uzivanym nejen estetickym, ale i1 funkénim
materidlem, ktery vSak nebyl v pisemnych pramenech pftili§ zohlediiovan. Vzhledem
k absenci souvislych historickych poznatkii vyvoje této problematiky vznikd spousta
nepodlozenych tezi, které ne vzdy vzédjemné koreluji. VétSina odbornikt se ale shoduje, Ze
tato napfic spoleCnosti bézné uzivana technika natirdni povrchli krevnimi natéry nese svij
opodstatnény historicky vyznam. Ceska literatura se o krevnich natérech jako takovych
zmifuje jen velmi omezeng, tudiz je zcela nezbytné samotné provedeni cilené reSerSe opfit
o pisemnosti v némeckém, anglickém ¢i italském jazyce. Konkrétné¢ némecka literatura se
stava kvalitnim zdrojem informaci, které¢ vedou k porozuméni dobovému uzivani krevnich
natérit potazmo krevnich tmelt. Krev, jakozto Zivotodarna kapalina, ma své specifické
slozeni i transcendentni hodnotu. Diky svému slozeni z fyzikdlné-chemického hlediska
zasluhou koagulacnich procest krevnich bilkovin obsazenych v krevni plazmé slouzi jako
skvély pojivovy material. Pozdéji byla krev v recepturach obméinovana mléénym kaseinem
pro chemicky totozné pojivové vlastnosti. I pfes Getnost uziti krevnich natért jsou v Ceské
republice pouze dvé konkrétni lokality (obce Horni Becva a Korouhev), kde byla
prokazatelné identifikovana krev obsaZend v natérovém materialu. Patrani po historickych
nalezech krevnich natérli je velmi ztizeno snadnou kontaminaci vzorkid a také nalezenim
vhodné analytické metody, ktera by krev a jiné pouZité proteinové materidly v natérech
jednoznacné identifikovala. Metoda, ktera dokaze soucasné urcit velké mnozstvi proteint

v jejich smésich, je popsédna v této praci.

Metoda hmotnostni spektrometrie typu LC-MS/MS (Liquid Chromatography — Tandem
Mass Spectrometry) je v soucasné dobé jednou z nejvyhodnéjSich metod, které lze uzit
k detekci proteinti, které krev, mléko, vajecny bilek ¢i klih obsahuji. Cilem experimentalni
¢asti byla analyza 24 ziskanych vzorkl. Dal§im cilem této prace bylo zjistit, zdali zvolena
analytickd metoda skute¢né prokaze predpokladany vyskyt proteint a stvrdi tak své vyuziti
v diagnostice historickych krevnich natéri. Diskuze a komparace identifikovanych
proteinit konkrétni metodou nano-LC-ESI-Q-TOF MS (nano-Liquid Chromatography —
Electrospray lonization — Quadrupole — Time of Flight Mass Spectrometry) a poskytnutych
informaci o ziskanych vzorcich je meritem celé této prace. Cilem diskuze bylo validovat

uzitou analytickou metodu pro studovany typ materialu.



1 Teoreticka ¢ast

Teoretickd Cast je zaméfena predevSim na krev, proteiny obsazené v krvi — jejich
zastoupeni a funkce, dale na uziti krve v uméleckych dilech a samotnou piipravu krevnich
natéri. Nedilnou soucésti je téz analytickd metoda, ktera byla pouzita k identifikaci
dodaného setu vzorkd. Je predstavena tato specificki metoda nanokapalinové

chromatografie s tandemovou hmotnostni spektrometrii a princip jejiho fungovani.

1.1 Krev

Krev je suspenze krevnich elementi v krevni plazmé nazloutlé barvy. Mezi krevni
elementy této tekuté tkadné se fadi krevni desticky, ¢ervené a bilé krvinky. O viskozité krve
jejiho priatoku v cévéch. Pii zvySujicim se hematokritu (podil erytrocyti na celkovém
objemu krve), ale i pii snizeni rychlosti proudici krve, se vazkost zvysuje. To vysvétluje
fakt, ze vazkost krve v kapilarach je vyssi nez v artériich. V kapilarach proudi krev nizsi
rychlosti. Chovani krve pfipomina chovani newtonovské kapaliny (Rokyta, 2016; Trojan,

2003).

Tato zivotné dilezita, nepriihlednd cervend kapalina ma vySSi objemové zastoupeni
umuzi. Zeny mivaji této nestladitelné, intravazalni tekutiny podstatné méng, az o 10 %
oproti muziim. Obecné vSak tvoii 6-8 % celkové hmotnosti ¢lovéka. U zeny tedy 4,5—

5.4 litrdi, u muze pak 5,0-6,0 litra (Dylevsky & Helekal, 1995).

Krev je spojnici veskerych organii a tkdni v lidském organismu, jeji hlavni funkci je
transport zivin do tkani. Mezi tyto Ziviny patii kyslik, cukry — ptevazné glukoza, lipidy,
vitaminy a stopové prvky (minerdly aj.). Krev téZ odvadi odpadni produkty, kterymi jsou
napt. CO; a kyselina mlécna. Ptivadi ovSem do orgént tolik potiebny Oy, ktery je nutny
pro zivot, nebot’ diky nému dochézi k okyslicovani tkani (Dylevsky & Helekal, 1995;
Trojan, 1996).

Jak jiz bylo nastin€no, krev plni tfi zdsadni funkce, a tedy funkci transportni,
termoregulacni, homeostatickou — je schopna zastavit krvaceni a zasluhou pufra¢niho
(naraznikového) systému umoziiuje korigovat acidobazickou rovnovdhu mezi gluk6zou
a vodikovymi a vapenatymi ionty. Arteridlni krev miva vyS$i pH nez krev venozni,
ato 7,4. Naraznikovy systém je tvofen systémem fosfitovym (dihydrofosfatem,

monohydrofosfatem) a bikarbonatovym (kyselinou uhli¢itou / bikarbonatem), dale pak



hemoglobinovym (oxyhemoglobinem/hemoglobinem) a proteinovym naraznikem. Tento
systém udrzuje rovnovahu mezi kyselymi a zésaditymi latkami. Naraznikové systémy
neboli pufry dokazi velmi rychle uvoliiovat a pohlcovat H', coz vede k minimalizaci zmén
pH. Dalsi nemén¢ diilezitou funkci krve je funkce obranna. Diky obsahu bilych krvinek
v plazm¢ se krev podili na imunitni obrané organismu (Jabor, 2008; Rokyta, 2016;

Schaller, Gerber, Kaempfer, Lejon, & Trachsel, 2008).

Historicky exkurz

Jiz ve starovéku si byli 1idé védomi toho, Ze krev je specifickd tekutina s pozoruhodnymi
vlastnostmi. Mysleli si, ze jeji vlastnosti jsou temné, neodivodnitelné. Jeji dilezitosti si
uvédomovali jiz Rekové. Hippokratés z Kosu (cca 460—370 pt. n. 1.), ktery byl oznadovéan
za Otce mediciny, se domnival, ze veskerd onemocnéni maji piivod v disharmonii Ctyf
Cinitelt. Krev, hlen, Zlutd a ¢ernd zlu¢ znamenaly nebozsky pivod, tudiz i pfi¢inu nemoci.
Hippokratés ukotvil dodnes znamou Hippokratovu pfisahu. Recky 1ékai Galénos
(cca 129-200 n. 1.), znamy jako Galén, zjistil, Ze tmavé ¢ervenou krev vedou vény (Zily)
a svétle Cervenou artérie (tepny). Rozpoznal jejich odlisné funkce. Poznatky tohoto 1ékate
a filosofa ovlivnily mysleni jeho nastupct az do obdobi renesance. Piesny popis krevniho
ob¢hu si vSak pfipisuje arabsky polyhistor Ibn al-Nafis (1213-1288). Anglicky lékar
William Harvey (1578-1657) poprvé popsal krev Cerpanou pies krevni ob&hovy systém.
Prvni experimenty tykajici se transfuze krve se datuji z obdobi stfedoveku, avSak
s minimalnim uspéchem. Jean-Baptiste Denys (1625-1704) v roce 1667 poprvé provedl
transfuzi krve, kterd byla jehnéci, a byla uspésné€ podana 15letému chlapci s dlouhotrvajici
horeckou. Denysiiv report tvrdi, Ze chlapec se béhem procesu usmival a citil se 1épe 1 pies
velké teplo, které pocitoval ve své pazi. Diky malému mnozstvi dodané jehnéc¢i krve
nedoslo k alergické reakci chlapcova téla (Greenwalt, 1997). Od té doby probéhlo mnoho
pokusti o transfuzi. Nékteré zdarné, nekteré nikoliv. Avsak roku 1818 anglicky Iékat James
Blundell (1791-1878) poprvé v historii uspé$né provedl krevni transfiizi mezi lidmi. Karl
Landsteiner (1868—-1943), rakousky I€kat a biolog, pozoroval apoprvé popsal krevni
skupiny tak, jak je zndme dodnes. V roce 1930 dostal Nobelovu cenu za fyziologii
amedicinu. Spolecné¢ s americkym Iékafem Alexandrem Solomonem Wienerem
(1907-1976) poprvé popsali Rh faktor (Schaller et al., 2008). Popis antikoagulac¢nich

vlastnosti citratu sodného byl pralomovy z hlediska provadéni krevnich transfizi



s konzervovanou krvi, coz bylo klicové pfi prvni svétové valce, kde tento poznatek

a uspésna realizace zachranily mnoho Zivotu.

Krevni plazma

Krevni plazma, jak jiz bylo zminéno, je tekutd slozka krve. Slozeni krevni plazmy je
vcelku stabilni, 1 pfes to, ze dochdzi k neustalé¢ cirkulaci krve, okysliovani tkani
a oboustrannému transferu latek. Krevni plazma je z 92 % tvotena vodou, pficemz 8 %
tvofi v ni rozpusténé anorganické a organické latky. Priblizna hustota se pohybuje okolo
1025 kg.m™. Krevni plazma je dllezitd piedev§im pro svou transportni schopnost.
Transport krevnich elementii (erytrocyty, leukocyty a krevni desticky) je primarni

vlastnosti krevni plazmy (Capek, Hajek, & Henys, 2018).

Ve 3-3,5 litrech krevni plazmy, coz je jeji objem v téle zdravého Cloveéka, se nachazi
anorganické a organické latky. Mezi anorganické latky patii rGzné ionty. Tyto krevni
elektrolyty jsou podstatné pro osmoticky tlak a pH. Anorganické latky zaujimaji pouhé
1% ze vSech latek obsazenych v plazmé. lonty véapenaté, hotecnaté, draselné,
hydrogenuhli¢itanové jsou vazané na bilkoviny. Téz rizné fosfaty, sulfaty, zelezo, méd’
ajod nalezneme vétSinou vazané na plazmatické bilkoviny. Mezi nejvyznamnéjsi
anorganické regulatory osmotického tlaku patii chloridovy aniont a sodny kationt

(Rokyta, 2016).

Mezi organické latky patti predevSim bilkoviny, gluk6za, mocCovina a ostatni slozky.
Pokud nejsou nekteré latky ve vodé rozpustné, jsou krvi premist'ovany vazané na proteiny,
napf. lipidy. Glukéza v krvi se poji s pojmem glykémie. Glykémie je hodnota, ktera
vypovida o koncentraci glukézy v krvi. Ta by méla byt u zdravého jedince stabilni, a to
3,3-5,5 mmol-I"!. Dalsi podstatnou slozkou organickych latek v krevni plazmé& je
mocovina. Jeji vznik je situovan piedevsim do jater, poté je vylucovana ledvinami. Pokud
se jakkoliv zvysi koncentrace téchto latek, zvySi se 1 osmoticky tlak plazmy

(Rokyta, 2016).

Vzhledem k povaze bakalatfské prace, je nezbytné se zaméfit na plazmatické proteiny.
Bilkoviny tvofi velmi podstatnou ¢ast slozek organickych latek krevni plazmy. Tradi¢né se
déli na albuminy, globuliny a fibrinogeny. Jejich fyziologickd koncentrace ¢ini v krevni
plazmé 64-82 g-1"!, tj. 7-8 % objemu plazmy. Spole¢nym rysem albumind a fibrinogeni je

fakt, Zze se tvofi v jatrech. Globuliny jsou v tomto ohledu rtiznorodé. Syntéza globulina
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probihd jak v jatrech, tak i v plazmatickych buiikach. Globuliny obecné tvoii velmi

rozmanitou skupinu proteint (Otomar, 2011).

Albuminy, proteiny elipsoidniho tvaru, maji nejcetnéjsi zastoupeni. Téz jsou
nejvyznamnéj$i z hlediska koncentrace, ktera &ini 30-50 g-1'!. Vynikaji nejmensi
hmotnosti a nejvyss§im poctem molekul. Jejich tkolem je udrzovani konstantni hladiny
plazmatické vody a transport latek, napt. steroidnich hormonti ¢i hormont S§titné zlazy
(trijodthyronin a thyroxin). Primérné se jich v jatrech vytvoii 17 g denn¢ (Otomar, 2011;

Rokyta, 2016).

Globuliny l1ze rozdélit na a, B a y. Skupina a se zpravidla déli na a1 a a2. Obdobné i frakci
délime na B1 a f2. V miznich uzlinach se tvofi nepostradatelné y-globuliny. Nazyvame je
imunoglobuliny. Podobné jako albuminy, akorat v mens$i mife, na sebe globuliny vazou
lipidy, enzymy, hormony — napt. hormony §titné Zzlazy — ale i jiné substance, a rovnéz je
transportuji. Kazda frakce ma své specifikum, napt. aj-globuliny hraji zasadni roli
pii transportu tuku, az-globuliny na sebe vazou méd’ a volny hemoglobin. -globuliny jsou
dilezité pro transport Zeleza a lipidl, predev§im vSak cholesterolu. Imunoglobuliny
(y-globuliny) se vyznamnou casti podileji na obranyschopnosti organismu. Jsou dobrymi
protilatkami v boji s riznymi antigeny. Denné¢ se v pruméru vytvoii 5 gramt globulind

(Otomar, 2011; Rokyta, 2016).

Fibrinogen je krevni glykoprotein, s prostorové nejveétsi molekulou, slozeny ze tii para
nestejnorodych polypeptidovych fetézcl. Pii poranéni cév dochazi ke Stépeni fibrinogenu
na fibrin, ktery je nejhojnéjsi slozkou krevnich sraZenin. Poznatky tykajici se fibrinogenu
hovoii o jeho rozsahlé participaci pifi procesech jako jsou koagulace, fibrinolyza —
respektive regulace adheze a Sifeni buné€k. Produkty Stépeni fibrinogenu vykazuji
vazokonstrikéni a chemotaktické aktivity, a jsou mitogeny pro né€kolik typd bunék, a to
fibroblastl, endotelidlnich bun¢k a buné¢k hladkého svalstva. Fyziologicka koncentrace

fibrinogenu v krevni plazmé je 3-5 g-I"' (Herrick, Blanc-Brude, Gray, & Laurent, 1999;
Otomar, 2011).
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Toto vysSe specifické déleni bilkovin krevni plazmy vzniklo elektroforetickym
délenim (Obrazek 1) nebo délenim ultraelektroforetickym. Tyto metody jsou zalozené

na kinetice elektricky nabitych castic ve stacionarnim elektrickém poli v pfitomnosti

stejnosmérného proudu (Rokyta, 2016).

albumin

a,- globulin
a, - globulin
R - globulin
Y - globulin

J

50-62 g/l
3549/
7-13 gil
9-15 gl
14-22 g/l

albumin globuliny

Obrazek 1: Elektroforéza bilkovin (upraveno dle: Rokyta, 2016).

Dle Otomara (2011) je v nekterych ptipadech vyhodné&jsi déleni proteint dle funkéniho

hlediska: udrzovani objemu plazmy, bilkoviny jakoZto nosi¢i vyznamnych latek, bilkoviny

jako néaraznikovy systém krve a bilkoviny jako nutrienty.
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1.2 Historické a soucasné aspekty pouZziti krve

Tato pasaz je zaméfena na obecné uziti krve v uméni a umeéleckych dilech, které bylo
nedilnou soucasti urcitych kultur. Krevni natéry vSak nemély pouze tulohu estetickou,
nybrz i funkci funkéni. Budeme se zaobirat uplatnénim krve jakozto ucelné slozky
krevnich natért, kterd byla uzivana predevSim na dievéné tramy, ale také jako tmelici
hmota riznych smési. Pfedstavime si rizné receptury a podivame se na to, jak a kdo se

pokousel ¢i pokousi o rekonstrukce historicky zaznamenanych receptur krevnich natéri.

1.2.1 Pouziti krve v uméleckych dilech

Krev obecné ma ve svété uméni nezpochybnitelné postaveni. Je jednim z prvnich
a nejstarsich pfirodnich barviv, které lidé pouzivali napiic¢ celym umeéleckym spektrem.
Pokud bychom usilovali o nalezeni prvni zminky o jakémkoliv uZziti krve pfi snaze néco
ztvarnit a znazornit, dostali bychom se az do paleolitu, a to konkrétné do jeskyni, kde se
krev uzivala jako pojivo pii tvorbé jeskynnich maleb. Samotné detekce pojiv organického
puvodu je vsak velmi choulostivy proces, ktery 1ze ucinit pouze na mistech, kde znecisténi
malby neovlivni vysledky badani. Vzhledem k tomu, Ze mnoho mist bylo dotéeno a
z analytického hlediska kontaminovdno rukama nejen archeologli, je tento oSemetny
proces zjistovani uziti organického pojiva témet nemozny, nebot’” ziskany vzorek nemusi

byt objektivni a relevantni s dobou, ve které byl vytvoren (Walter, 1996).

Problémem v ziskdvani informaci jsou nedostate¢né ¢i kontaminované vzorky. I piesto
byly nalezeny napfi. zbytky krve na 90 000 let starém kamenném ndstroji v jeskyni zvané
Tabun v Izraeli. V mayské civilizaci, konkrétn€ na nalezisti Copan v Hondurasu, byly
objeveny zbytky krve ve Ctyfech keramickych nadobach, které pravdépodobné slouzily
k ritudlnim Gcelim. Sterkfontein, jedno z nejbohatsich nalezist, které se nachazi v Jizni
Africe, skytd mimo jiné ndznaky o zbytcich krve na dva miliony let starych kamennych

artefaktech (Metheny & Beaudry, 2015).

Tyto poznatky jsou pro poznani historie zcela kli¢ové. Védci zjistuji, ze CumaSové
obyvajici centrdlni a jizni pobteZi Kalifornie michali krev lidskou s krvi zvifeci, coZ bylo
pravdépodobné soucasti n&jakého ritudlu €1 zndmkou néboZenského aktu.
Z antropologického hlediska se kazdopadné jednd o zajimavé zjisténi o pruniku pojiv a
jejich uziti témito indianskymi kmeny (Scott, Newman, Schilling, Derrick, & Khanjian,

1996).

13



Mimo jiné se krev téz vyuzivala na etnické zdobeni obli¢eji riznych kmenti k vymezeni
jejich vzajemnych odlisnosti. Techniky a material se rizni v zavislosti na misté¢ vyskytu
jednotlivych mensin, avSak symbolika Cervené barvy prioritné znacila vitalitu, zdravi
a sexualitu. Nékteré kmeny vnimaly Cervenou barvu v kontextu se smrti. Pro pfedstavu se
jedné napt. o kmeny Masaji v Tanzanii, kmen Himbtli v Namibii a spousty dalsich. Kultura
Himbt je specifickd tim, Ze Cerveny pigment nandSeli na celé¢ své télo vcetné vlast
adoplnkii. Tento ritual wuplatiiovali predevSim pii obfadech svatebniho typu

(Ebelova, 2012).

I afri¢ti Dogonové pridavali do zemité rudé barvy krev obétovaného zvitete, aby zachovali

jeho dusi ve dievé. Tuto barvu pak vyuzivali k potirani ritualnich masek (SchieB31, 1981).

V Cing bylo b&Zné pouzivat krev prasete &i skotu p¥i natirani riiznych lakovanych objektii.
Napi. v obdobi valgicich stati v Ciné, které se datuje od roku 453 pi. n. 1. do roku
221 pt.n. L., se krev smichdvala s vapnem ¢i jinym plnivovym materidlem. Spole¢né
vytvotily pojivo a kvalitni podkladovou vrstvu odolnou vii¢i vodé diky jejim adhezivnim
vlastnostem. Tato smés je popisovana ve starych recepturach napf. pifi natirani dfeva.
Krev a vapno (¢i jiny plnivovy materidl) tvotily podkladovou vrstvu pro samotné lakovani.
Tyto techniky se pochopitelné¢ nevyhnuly ani Evropé. Prikladem nam mohou byt Cinské
lakované tramy, které zdobi videnisky barokni zamek Schonbrunn (Miklin-Kniefacz

et al., 2016; Pines, 2009).

Pro zajimavost je pifihodné uvést recept, ktery se z Asie dostal do Evropy pod nazvem:
¢insky krevni tmel. V pomérech: hydratované vapno 100, naSlehana krev 75 a kamenec 2
byl uzivan v Ciné na dievéné nadoby ¢ podobné objekty za Gi¢elem zvyseni rezistence vici
vod¢ (Lehner, 1877). Z tehdejsi literatury neni zcela zjevné, o jaké poméry se jednalo.

Vétsinou se vSak v tomto kontextu napfi¢ riznymi zdroji uZivaji poméery objemové, které

vvvvvv

Pro srovnani je vhodné predstavit recept z Italie, ktery se uzival v 19. stoleti. Obycejny
tmel pro omitky ¢i Stuky, na jehoz 1 kg budeme potiebovat: 120 g paleného véapna
v prasku, 250 g krve, kde po smichani s padlenym vapnem vznik4 vapno hasené, 700 g nebo

540 ml pucoldnového popela a 27,5 g Zeleznych pilin (Pegoretti, 1843).

Z pozdégjSich pramenii mame jasné€jsi pfedstavy o tom, na co lidé krev konkrétné pouzivali.
Do tmelt pro keramické, sklovité a kovové predmeéty. Také krevni maltové smési nasly své

vyuziti 1 jako omitky ¢i jako podlahovy materidl. Vzdy v zavislosti na sloZeni.
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Napt. v Ciné v pozdni dobé vlady dynastie Cching (1644—1912) piidavali do prase¢i krve
tungovy olej, vzniklou smés smichali se smési cihelného prachu a vapna, a vyslednou
hmotou potirali dievéné desky, které timto procesem ziskaly odolnou wvnéjsi vrstvu,
omitku. Pokud je krev s tungovym olejem piidana do malty, malta ziskd tyto vlastnosti: je
rychleji tuhnouci, vice vodéodolna, adhezivni, ohnivzdornd, tvrdsi a mrazuvzdorné (Zhang,

Rampazzi, Riccardi, Sansonetti, & Grimoldi, 2018).

Zminky o uziti krve jako piimési do malty potvrzuji i prameny na Gizemi Cech z 15. stoleti.
V 15. stoleti na dnes jiz neexistujicim més$tanském domé gotického stylu nazyvaném
»Dvojce”“ v Havlickové Brod¢ byla nalezena omitka s organickym materialem. Celkové
byly zvenku hojné pouzivany hlinéné omitky, které byly vice plastické, ¢emuz prispéla
pfimés hovézi krve, diky niz se staly pevnéjSimi a nemély tendenci praskat (HoSek &

Losos, 2007). Pro ptehlednost jsou uvedeny rizné piisady pfidavané do malty (Obrazek 2).

- =
D

5SS 3 2%
w = o - Q
r= 22

arabska guma - . -

cukr . .

kasein .

krev . - - - -

kvas . .

lepek . .

melasa .

miéko . . .

moc -

ovocné Stavy - - -

pivo -

podmasli .

rostlinné pryskyfice . .

saze, drevéné uhli . . .

vajetné bilky - - . - -

vejce - - - -

vino .

rostlinna viakna .

vlasy, chlupy - .

zivacisné tuky . . .

Obrazek 2: Historicky prehled uzivani prisad do malty
(upraveno dle: Sickels, 1981).
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Za povsimnuti stoji, ze krev se objevuje v kazdém historickém obdobi (Sickels, 1981).

Nutno podotknout, Ze krev se vyuzivala nejen pro svoje schopnosti vytvotit kvalitni zéklad
jakozto podkladovou vrstvu, ale byla i levnou surovinou. Casto byla odpadnim materialem
jatek ¢i zabijacek. Pozdéji, v 19. stoleti, zacalo hrat svoji roli i Setrné chovani k pfirodé
a zivotnimu prostfedi, a to pfedevsim ve velkych méstech, kde se kladl nejvyssi diraz

na kompletni zuzitkovani porazeného zvifete (Zhang et al., 2018).

1.2.2 Krevni natéry
Krevni natéry na dfevé maji dlouhou historii, i pfes to se ale nejen v Ceské literatuie
vyskytuje tato problematika ojedinéle. Tyto krevni natéry byly natolik béZzné a neraritni, ze

se nestaly hodny vétsiho zdznamu.

Za povsimnuti stoji, ze nékteré pisemnosti zmifuji rtizné druhy krve. V nékterych
receptech se objevuje krev praseci, v jinych zase krev hovézi. Nazory se ruzni a
z historického hlediska neni zcela zjevné, pro€ a z jakych divodu se lidé uchylovali k uziti
konkrétni krve. Z pohledu autora této prace byli lidé limitovani prostfedky, které méli, a
protoze vSechny druhové rtizné typy krve obsahuji albuminy, jakoZto pojivovy material,
tudiz funkéné poslouzily vSechny druhy nezéavisle na svém puavodu, byl vybér zavisly

na konkrétnich moZznostech. Svoji roli mohl hrat odstin barvy krve a jisty esteticky efekt.

Nékteré prameny uvadi i uziti natérii z krve kozla, ktera byla v knihach z 16. a 17. stoleti

také spojovana s alchymistickymi pokusy o tvrzeni Zeleza (SchieBl, 1981).

Krev jako natérova barva pro maliiské ucely — lehce roztiratelnd a majici efekt glazury,
ktera byla plivodné jasné Cervené leskld, avSak pozdé¢ji nevzhledné zhnédne. Na dubovém
drevé kvili vysokému obsahu tiisloviny (taninll) natér po Case z€erna. Samotny krevni
natér neni efektivni, 1 pfes to se objevuji zpravy o jeho uziti, napi. ze Schwarzwaldu. Neni
odolny vic¢i vodé ani vii€i vétru a ¢asem se jeho vlastnosti méni. Tento fakt zpochybnuje
nékteré z hypotéz, Ze v obdobi baroka a rokoka se jako krevni natér pouzivala €ist4 hovézi
krev. Prameny se vice shoduji na uzivani riznych smeési, kde byla krev pouze jednou
z mnoha ingredienci. Tyto tmely se nazyvaly ,,jilem moudrosti*. Uzivaly se pti budovani
pousteven ¢i umeélych ptirodnich jeskyni. Obvyklou ptisadou bylo téZ nehasené vapno,
kter¢ v kombinaci s krvi tvofilo odolné a trvanlivé tmely. Oznaceni ,volskd krev*
symbolizuje urcitou barvu, odstin, obdobné¢ jako ,lipové zeleny*, ptivod zvifete je tedy

neurcity. Pfipousti se 1 ndzor, ze barva s oznaCenim ,,volska krev* neméla s krvi jako

16



takovou nic spole¢ného, vyjma odstinu barvy. Je ale nutné podotknout, Ze se jedna
o zajimavy fakt, Ze jeden z typl pigmentu barev byl pojmenovan dle odstinu hovézi krve —
odstin ,,volska krev,” coz nahravd hypotéze, ze se o skuteCnou krev opravdu jednalo.
A proto je presnéjsi hovoftit o krvi skotu, ktera se dle starych receptl pouzivala predevsim
jako pojivo do vodovych natéri. Diivodem mize byt nabozenska idea o smrtici volské
krvi, které se fadila na uroven hadiho jedu. Diky této vzacnosti byla volska krev nékterymi

1ékarniky pouzivana jako ,,a¢inna‘“ medikace (SchieBl, 1981).

Tento fakt nahrava nazoru Lososa (2000), Ze hovézi krev neni uvedena v zadném tradi¢nim
historickém receptu. Wenzel (1914) se vSak o ni zminuje jako o bézn€ pouzivaném pojivu
v souvislosti s difevénymi natéry ¢asti mlyna. Povrch téchto ¢asti musel byt hladky a tvrdy.
Wenzel déle ptiklada recepturu smésice vapenné vody a hovézi krve v objemovém poméru
1 ku 4. Obecné zviteci krev je pak vhodnym zdkladovym natérem na fasady, které jsou

uréeny k pozdéjSimu natieni vapennymi barvami.

Dobytek jiz v 18. stoleti nebyl pro uméleckou oblast pouze zdrojem krve, nybrz z néj
ziskavali dal$i material 1 malifi. Ti vyuZzivali volskou Zlu¢ jako smacedlo pro vodové
barvy. Rohy z dobytka uZivali jako stojany na Stétce ¢€i jako nadoby na barvy.
a psani. Nizkotuéné kravské mléko potom naSlo své vyuZiti jako pojivo diky pfitomnosti

kaseinu (SchieB3l, 1981).

Hovézi krev, jako krev vSech obratlovci, obsahuje vysoky podil bilkovin. Suspenze krevni
plazmy a pevné slozky (erytrocyty, leukocyty a krevni desticky) mimo télo reaguje
(koagulacni efekt) a tvofi houbovity krevni kola¢, ktery je sloZen z pevné slozky krve
a vodného, zlutozeleného az bezbarvého séra. Toto sérum bylo nazvano krevni voda.
Vazebny efekt se projevuje jak u cCerstvé krve za stalého michani, tak 1 v séru
po n¢kolikahodinovém odstaveni. Malifi pak do krevni vody jisté pfidavali 1 krev Cerstvou

pro podpotfeni vyhodného pojivového efektu (Schiefl, 1981).

Hovézi krev z chemického pohledu obsahuje albumin (nositele pojivové funkce), ktery se
nachazi i ve vaje¢ném bilku, ktery byl uzivan jiz sttedovékymi malifi knih. Toto je pohled
ryze chemicky, ale Zivotodarna tekutina budila v lidech zcela odli$né pocity nez vajecny
bilek. Pozd¢jsi recepty se vénuji uziti mlééného kaseinu jakozto proteinového materialu
obdobnych vlastnosti, tudiz se v mnoha receptech nahrazuje krevni albumin netu¢nym

tvarohem ¢i odtu¢nénym mlékem. Chemicky podobnych vlastnosti kaseinu a albuminu si

17



povsimnul i Frode (1910), ktery ve své praktické piirucce pfipousti varianty obé&. ,,Bilek
nebo hovezi krev se rozmicha se ctyrmi dily Cerstvého tvarohu, prida se jeden dil
praskového nehaseného vdpna, vse se dobre promicha a ihned Ccerstve zpracuje.*
Ani z tohoto zdroje neni zcela jasné, o jaky pomér ingredienci se jedna, zdali hmotnostni ¢i

objemovy.

Johann Melchior Croker (1982) uvadi, 7e ve Svédsku si vojaci a ostatni kralovsti
sluzebnici natirali domy natérem s ptfimési volské krve, ¢imz podporuje hypotézu pojivosti
této smeési. Croker té€Z pfipousti moznost pfitomnosti vapna v natérovych barvach. Uvadi,
Ze bez piimési vapna neni natérova barva technicky vzato realnd, nebot jeji trvanlivost
a ucinnost by byla minimalni. Smés bez pridavku vapna by se musela neustidle michat,
nebot’ jinak by dochdzelo ke srazeni krve. V ptipad¢ ptimési vapna je krevni natér stabilni
a trvanlivy, coZ se od n& ocekava. Smés pak zlstava dobie roztiratelnou. Krevni natér ma

tedy smysl pouze s ptidavkem vapna (SchieB3l, 1981).

Jednim z dikazl tohoto uziti mtze byt liceni v knize ,,Chytry a spravny hospodar, kde
autor Franciscus Philippus Florinus (1722, s. 913) popisuje pfidani volské krve
do vapenného natéru, ¢imZ autor napodobil barvu kamene. Pfichazi tak s receptem pro
drevenym vécem, treba i socham ¢i bustam I[ze naprosto cerstvym vapnem a volskou krvi,
pokud je ndlezité nabarvime silnym sSteétcem z chlupu a poté, co uschnou, hezky pretreme
varenym Inénym olejem (tj. Inénou fermezi), dodat prijemnou a trvanlivou barvu kamene:
Tento povrch z vapna s krvi ¢i mlékem, pokud se dobre potahne dobrym olejem, totiz tak
velice ztvrdne, Ze se z ného nic nedd ani kladivem otlouci. Namisto menSich ¢i vétSich
kamennych soch, bust a figur, se tak daji uzit veci jen drevené, kdyz se takto potahnou;
predevsim tam, kde nestoji porad na slunci a pod sirym nebem, nybrz z¢éasti pod nejakym
pristreskem.* Za povSimnuti stoji Florinovo upozornéni na uziti co nejcerstvéjsiho vapna,
aby diky svému silnému alkalickému u¢inku a uvolnéni tepla béhem jeho haseni doslo

k u¢inné denaturaci proteint (Schief3l, 1981).

Valky (2006) tvrdi, ze jako konzervaéni prostfedek se v Cechach uzivala hovézi krev
smichanad se soli, kterou byly natirdny stropni tramy. Dale uvadi, Ze tyto tramy jsou

k nalezeni v nékterych dne$nich chalupach v Cechach i na Moravé.
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Nejen to, na zaklad¢ informace od jednoho z odbornikli smés jilu s hovézi krvi a Zeleznymi
pilinami v ur¢itém poméru zarucuje velmi odolnou hmotu uzivanou jako podlahu mlatu

praveé diky své odolnosti (Losos, telefonni komunikace, 27.03.2020).

I v pisemnostech 20. stoleti nachazime zminky o uziti krve v natérech. Napt. ve Véstniku
z roku 1959 (Vondracek, 1959, s. 10): ,,Celé stény se pak barvily na cervenohnédo volskou
krvi, ktera drevo i konservovala. Podle starych horskych ,,machrii* doporucovan byval
tento recept: do 5 dilii zpénéné hovezi krve treba namichat 1 a pul dilu praskovitého
paleného vapna a pak k tomu pridat 10 dilu mékké vody. Takovou krvi byvaly natirany

i stropy a lomenice. Dily jsou s nejvétsi pravdépodobnosti mysleny objemové.

Spravnymi pomeéry surovin lze vytvofit rizné barevné odstiny. Smés 1 dilu hovézi krve
s 200 dily vapna byla prakticky nerozeznatelna od cCistého vapna. U smési 1 dilu hovézi
krve se 100 dily vapna byl rozdil velmi nepatrny. Obdobné v poméru 1 ku 40 vznika
chladné slonovinovy ton, pomér 1 ku 20 vyvolava zelenavy ton barvy. Pii poméru 1 ku 10
se objevuje krasna pastelova zelend. Zeleny efekt se objevuje uz pti poméru 1 ku 40 (dle
receptu Florina), avSak po ztrat€ vapenného pigmentu a oSetfeni vafenym Inénym olejem
(SchieBl, 1981). Ani zde nelze s jistotou fici, zdali se jednalo o hmotnostni ¢i objemové

dily.

Z novodobych experimentl s hovézi krvi téz stoji za zminku experiment Lubose Vokouna,
ktery vyhodnotil v roce 2008 coby nejvyhodnéjsi objemovy pomér vapenné vody a hovézi
krve 1 ku 1. Sam dodava, Ze pfi zvySenéjSim poméru krve se natéry kazi a z hygienickych
divodt nedoporucuje zvySovani poméru ve prospech krve. Sdm piipousti rozdilné chovani
riznych druht krve. Hlavni smysl krevnich natéra vidi v estetice. Jeho babi¢ka vzpomina
na tramy v kuchyni, z kterych na ni pii vyssi teploté¢ a vlhkosti vzduchu z divodu
zabijacky kapala krev. Dodéava, ze krvi natirali dfevo 1 kvlli broukiim. Zarovenn pak
pfipousti neprokazatelny insekticidni efekt krevniho natéru. Losos (2000) této staré
technice téz neptiklada dileZitost z pohledu ochrany dfeva pied biologickymi ¢i
mikrobialnimi Skiidci. Nevnima daleZitost ani tak ve specificité barvy, nybrz ve zpevnéni
tohoto nehomogenniho materialu. Dodava vSak, Ze dileZitost mohla mit i opticka
sjednocenost povrchu, ktery pak lze snadno po této Upravé vylestit do vysokého lesku.
Jednalo se tedy o specifickou povrchovou upravu dieva. Vokoun natérem dosahl
¢ervenohnédé barvy, ktera se na povrchu po dobu 5-6 let vyrazné nezménila. V roce 2006

experimentoval téz s krevnim natérem sloZzenym z hovézi krve, Zlu¢i a moci z jednoho
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zvifete v objemovém poméru 1 ku 1 s vadpennou vodou, coz rovnéz povazuje
z hygienického hlediska za nevhodné. V roce 2005 natiral dfevéné kiize dle jeho tsudku
nejvhodnéjsim objemovym pomérem vapenné vody a hovézi krve 1 ku 1, piicemz
zaznamenal fakt, Ze dievo natfené krvi odrazuje zvéf, nebot’ divoka prasata Ci jeleni, si

od ktize drzeli odstup (Vokoun, 2008, telefonni komunikace, 27.03.2020).

Krevnimi natéry se zabyvaji t¢Z v Roznové pod Radhostém, ve kterém se nachéazi nejvetsi
a nejstarSi skansen ve stiedni Evropé, ktery byl zalozen v roce 1925. Nachazi se zde
Valasské muzeum v pfirodé, kde v rdmci programu NAKI II byly provedeny pokusy
s krevnimi natéry se zamefenim na funkcnost a barevnost. Odtud ptichdzi s odzkouSenymi

recepturami:

e 200 ml hovézi krve,
¥ 1zice Skraloupu utvoieného na vapenné vode,
5 ml Zludi,

o lze pouzit i dalsi 3 dny.

e 200 ml hovézi krve,
12 ml vapenného mléka,
5 ml Zlu¢i,

o nutnost zpracovat do 5 hodin.

e 400 ml hovézi krve,
50 ml odtu¢néného mléka,
20 ml zluci,
20 ml vapenného mazu,
o moznost dosazeni riznych barevnych odstint (Obrazek 3),

o moznost dosazeni formy, kdy funguje jako lepidlo.

20



Obrazek 3: Barevné odstiny krevnich naterii (Dvordk L., 2017).

e 1500 ml hovézi krve,
60 ml kaseinového mazu (hasené vapno a tvaroh v objemovém poméru 1:5),
1 bilek z vejce,
o vapenny maz se tfe s tvarohem, dokud se tvaroh nerozpusti,

o smégs Ize pouzit dalsi tydny az mésice.

Posledni uvedena receptura byla v ramci programu NAKI II, jehoz poskytovatelem je
Ministerstvo kultury CR, vyuzita na pii védecké rekonstrukci domu &. p. 43 v Nové Lhot&
ve skansenu ve Strdznici, a to konkrétné€ jeho stropu (Obrazek 4) (Dostéal, Dvotédk, Baar, &
Kloiber, 2019). Cilem bylo vytvofit vérohodnou kopii natéru, ktery vytvoii povrchovou
upravu srovnatelnou s puvodni. Zakladem je spravné zpracovani Cerstvé krve, které se
musi provést ihned po zabiti zvifete. Krev michdme, aby se nesrazila a nevznikl krevni
kola¢. Kaseinovy maz je smési tvarohu a hasené¢ho vapna. Nejprve tfeme samotny tvaroh,
do kterého postupné ptfiddvame haSené vapno. Do krve pak vmichdme kaseinovy maz
a vzniklou smés nanaSime nejpozdé¢ji nasledujici den. Jist€é nas nepiekvapi, ze stropni
krevni natér bude s ¢asem ménit svoji barvu, kterd se s nejvétsi pravdépodobnosti ustali
na ¢ervenohnédocerné, nebot’ podkladovym dievem byl dub s vysSim obsahem taninu

(Dostal, Dvotak, Baar, & Kloiber, 2019).
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Obrazek 4: Celkovy pohled na strop natreny krvi (Dostal, Dvorak, Baar, & Kloiber, 2019).

1.3 Analytické metody pouzivané k identifikaci krve
V této casti se nachazi nastin metod, které jsou vhodné k detekci krve v historickych
vzorcich. Meritem celé prace je nanokapalinova chromatografie s tandemovou hmotnostni

detekci, ktera byla uZita v experimentalni ¢asti, a proto je hlavni tendenci zaméfit se na ni.

Diivéjsi analytické metody byly v ohledu analyzy krevnich natérti nedostacujici. Jako
dikaz nam muaze poslouZit zprava z Kriminalistického ustavu v Praze, odborné vyjadieni
z oboru chemie, odvétvi kriminalistické fyzikalné-chemické expertizy, kterd konstatuje
fakt, ze ve dvou zaslanych vzorcich (prkno zéklopu, listy zéklopu), nebyla pomoci
sérologické analyzy kriminalistickych technik prokézéna piitomnost krve ani hovéziho
sérového proteinu. Pokud byly nalezeny organické latky v danych vzorcich, nelze ani
vyluéné prokéazat, zdali byly soucasti pilvodniho natéru. Uzitymi metodami byly:
orienta¢ni peroxidazova zkouska s pouzitim reagujicich prouzkt HEMOPHAN (Lachema),
specificky mikro-spektroskopicky dikaz pfitomnosti krve hemochromogenovou reakci dle
Widyho, elektroimunoprecipitace v agarovém gelu s pouzitim imunoprecipitacnich sér

proti hovézi bilkovin€é za ucelem nalezeni druhové specifickych bilkovin.
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Ani imunoprecipitacni séra proti lidské bilkoviné nebyla v tomto pfipad¢ uspésna. Tato
zprava, ktera reflektuje zkoumani specializovaného pracovist¢ a konstatovani jeho
vysledkil, vznikla na popud feditele Statniho pamatkového tstavu stfednich Cech v Praze
dne 29.01.2002 pod nazvem: Analyza stiedoveékych historickych konstrukci ze 17. stoleti
(Kotrly et al., 2002).

Dostal, Baar, et al. (2019) tvrdi, Ze nejucinngjsi a nejefektivnéjsi k analyze ptitomnosti
krevnich proteini jsou dvé metody — autorem této prace pozdé¢ji podrobnéji popsana
nanokapalinova chromatografie s tandemovou hmotnostni spektrometrii (nano-LC-
MS/MS) a infracervena spektrometrie s Fourierovou transformaci (Fourier Transform
Infrared, FTIR). Rozdili mezi t€émito metodami je spoustu, avSak za zminku stoji to, ze
FTIR je metodou, kterd patii mezi nedestruktivni analytické metody, na rozdil od zminéné

nano-LC-MS/MS metody, ale neni specificka.

Druhd vySe zminéna analytickd metoda (FTIR) se zaméfuje na rozpoznani funkcnich
skupin dle jejich specifické vibrace. Tyto funkéni skupiny se nachézeji jak v organické, tak
1 v anorganické ¢asti celku, v nasem ptipadé krevniho natéru. Metoda FTIR je zaloZena na
vzajemném pusobeni infracerveného zareni a zkoumané latky. Vyuziva elektromagnetické
zafeni v rozsahu vlno¢td 12 500 cm! aZ 20 cm’'. Toto, tzv. infradervené zafeni se
ve spektru nachézi mezi zatenim viditelnym a mikrovinnym. Z naSeho pohledu ma nejvétsi
smysl pro analyzu oblast, kterd se nazyva stiedni infracervend, nebot’ tato oblast ma
4 000 cm™ az 200 cm’!. K identifikaci proteinovych latek, ¢imz mé autor na mysli krev
a marginalné zlu¢ (obsahujici majoritné lipidy), poslouzi konkrétni vazby. Jedna se o dané
vazby N-H, C-N, C=0 specifické pro peptidickou vazbu. Pro vazbu N-H je pas Siroky cca
3 300 cm™!, pro amid I jsou typické vibrace vazeb C-N a C=0, deformace vazby N-H,
které se nachazi v pasu Sirokém cca 1655 cm™'. Takzvany amid II se nachizi v pasu
infradervené oblasti cca 1 565 cm™. Amid II myslime deformaci vazby N-H a vibrace

vazby C-N (Dostél, Baar, et. al., 2019; Kania, 2007).

Pro identifikaci jednotlivych typta proteind je vSak tato metoda nedostacujici, nebot’ nestaci
na analyzu dalSich funkénich skupin, které jsou soucésti daného plazmatického proteinu.
Vyhodou této metody je moznost prokazat neproteinové latky organického i anorganického
puvodu. Prikladem muze byt v natérech tolik zmiflované vapno, vapenna voda, vapenné

mléko a mnoho dalSich. Metoda FTIR se tedy pouziva k analyze krevnich natérti s jasnym
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obsahem krve, nebot’ samotné méfeni lze provést jednoduse pifimo na oddélené vrstveé
natéru. Vysledky v ramci jejich vyhodnocovani se porovnavaji softwarové s databazi

referen¢nich spekter (Dostal, Baar, et al., 2019).

1.3.1 Nanokapalinova chromatografie

Kapalinova a nebo i nanokapalinova chromatografie (nano-Liquid Chromatography, nano-
LC) reprezentuje jednu z nejvice uzivanych separacnich metod, kterd se vyuziva zejména
v oblastech farmakologie, toxikologie, klinické analyzy a v dalSich védnich oborech.
Je velmi ucinnd, lehce opakovatelna a robustni. Stava se vhodnou metodou pro déleni
neté¢kavych a polarnich latek, s kterymi si poradi 1épe nezli plynova chromatografie. Jeji
mechanismus je zaloZzen na separaci analytl (vicero latek) na zdkladé jejich rozdilné
afinity. Distribuce probihd mezi dvéma vzijemné nemisitelnymi fdzemi. Mobilni fazi a
stacionarni fazi. V ptipad¢ uzitého mechanismu v experimentdlni casti je mobilni fazi
kapalina, ktera se pohybuje v kolon¢ tzv. chromatografickym loZzem. Ptivadéna je diky
¢erpadlu, které umoziuje pritok mobilni faze za vysokého tlaku. Chromatograficka kolona
pak obsahuje stacionarni fazi (sorbent). Stacionarni fdze je nepohybliva, nazyva se téz
pevnou fazi. Distribuci mezi pevnou a pohyblivou casti (eluent) zajiStuji jiz zminéné
mechanismy vcetn€é chemické afinity, které plisobi na rozpuSténé latky 1 na ob& faze
zarovenl. V dnesni dob¢ je nejvice uzivana tzv. reverzni faze, coz je ndzev pro systém
s obracenymi fazemi. Sorbent je nepolarni, zatimco eluent polarni. Analyty jsou rozdilné, a
proto jsou rozdilné zadrzovany a zpoZd'ovany (retardovany). Pii piekondvani kolony
ziskavame vysledek v podobé separace jednotlivych sloZek rozpusténé latky. Nano-LC se
béZné¢ vyuzivd ke stanoveni net€kavych 1 malo tékavych latek. U kapalinové
chromatografie l1ze analyzovat jak latky polarni, tak i nepolarni (Novékova & Dousa, 2013;
Sommer, 2000; Stroh, Petrucci, Brecker, & Nogle, 2008; Varvara, Monciu, Arama, &
Popescu, 2009).

Aby byla distribuce mezi staciondrni a mobilni fazi viibec moznd, je nutna existence
fazového rozhrani. Probiha separace smési dvou latek v chromatografickém systému
(Obrazek 5). Pii separaci latek dochazi k opakovanému ustalovani rovnovahy délenych

latek mezi mobilni a stacionarni fazi.
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Obrazek 5: Separace smési dvou latek v chromatografickéem systéemu (upraveno dle:
Novakova & Dousa, 201 3).

O samotném pribéhu pak rozhoduji vzijemné interakce mezi staciondrni fazi
a separovanymi latkami, také rozhoduje typ uzité mobilni faze. Separacni mechanismy
odliSujeme z podstaty té€chto interakci. Absorpéni mechanismus (reaguje kapalina s pevnou
latkou), rozdélovaci mechanismus (reaguje kapalina s kapalinou), iontové vyménny
mechanismus (na zakladé diference sily reakce nabitych castic k opacné nabitym funkénim
skupinam nepohyblivé faze), afinitni mechanismus (napf. reakce protilatky s antigenem),
gelovy mechanismus (omezeny pienos latek urcitym materidlem s jasné vymezenymi
pory). Findlni separace Castokrat byva kombinaci mechanismii vySe uvedenych. Cely
systém se pak blizi rovnovaze, pokud se jedna o idealni stav. Distribu¢ni konstanta Kp
(Rovnice 1) pak popisuje distribuci slozek mezi obéma fazemi. Tato konstanta se téz

nazyva rozdélovaci:

Ky = CC—; (Rovnice 1)
kde koncentraci slozky v nepohyblivé fazi oznaéme cs a v pohyblivé &asti ¢, Cim niZsi je
vyslednd hodnota rozdélovaci konstanty pro urcitou latku, tim krat$i dobu setrvaji jeji
molekuly v pevné ¢asti. Tim mensi je také retencni hodnota, kterd se vyhodnocuje dle
retencnich faktort (k). Dané latky se liSi svymi distribuénimi hodnotami, pokud se
navzajem déli. Povahy obou fazi (stacionarni i mobilni) hraji velkou roli. Rozdélujeme pak

eluci isokratickou a eluci gradientovanou. Uziti kazdé metody je vhodné v zdvislosti

na fyzikdlné-chemickych vlastnostech (hodnot¢ Kp). Pokud maji vzorky podobné
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fyzikalné-chemické vlastnosti (pfedevsim polaritu) a pocet analyti je nizky, je vhodné
vyuzit metodu isokratické eluce, pfi niz je eluce v rezii mobilni faze o stalém sloZeni.
Pokud se vsak slozky smési diametralné odlisuji, je vhodnéjsi uziti eluce gradientované,
kde mobilni faze zvysuje svoji elucni silu — sloZeni mobilni faze je v pribé¢hu zamérné
programoveé modifikovano ku prospéchu ptevazujici elucni slozky. Separované zony
jednotlivych analyt, které vychazeji z kolony, zaznamenava detektor, ktery prevadi
signaly do chromatografického zaznamu chromatogramu. Elu¢ni kiivky neboli piky jsou
vysledkem chromatogramu a mivaji gaussovsky pribéh (Cibicek & Vacek, 2014;
Novakova & Dousa, 2013).

Mezi zakladni veli¢iny patfi retenéni (elucni) Cas #z, ktery udava, za jak dlouho se dosédhne
vrcholu piku (maximum eluéni kiivky) od nastfiku vzorku. Dalsi veli¢inou je elu¢ni
objem Vg, coZz je objem mobilni faze, ktery za retencni Cas stihne protéct kolonou.
Kvalitativni a kvantitativni charakteristiky znazorfiuje Obrazek 6. Elu¢ni das je
charakteristikou kvalitativni, plocha piku (4) nebo vyska piku (%) jsou pak charakteristiky
kvantitativni. Nasledujici vzorec (Rovnice 2) vyjadiuje vztah mezi retenénim objemem #z a

retencnim ¢asem Vxz:
Ve =F, - tg (Rovnice 2)

kde F,, znadi objemovy priitok mobilni faze, ktery je b&zné uddvany v ml-min’'.

Plati nésledujici vztahy (Rovnice 3 a 4), nebot’ reten¢ni faktor & je mirou retence urcenych

dé€lenych latek:
Vi = V)(1+k) (Rovnice 3)

tr=t,(1+k) (Rovnice 4)

kde veliCina fy predstavuje mrtvy retencni Cas. Je to retencni Cas slozky, kterd neni
na kolon¢ pozdrzovana a rychlost jejiho pohybu je totoznd s rychlosti mobilni faze.
Velicina V) ptedstavuje objem retencni slozky, kterd se nazyva inertni latkou (op€t neni

na kolon¢ zadrzovana) a pohyb je téZ totozny s rychlosti mobilni faze.
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Obrazek 6: Kvalitativni a kvantitativni charakteristiky
chromatografického procesu. tr —retencni casy latek, to— retencni cas

nezadrzované slozky, A — plocha piku, h — vyska piku
(upraveno dle: Novakova & Dousa, 2013).

Retencni faktor (Rovnice 5) pak jednoduchou upravou vyjadiime jako:

tp — ¢, Ve—V,
k= 20 _R 0 (Rovnice 5)
Ly Vo

Z autorem vySe uvedenych rovnic plyne fakt, ze kazda z d€lenych latek pobyva v mobilni
fazi naprosto totozny cas. OdlisSnost lze nalézt pouze v dob¢, jakou stravi ve stacionarni
fazi.

Redukovany retencni ¢as (Rovnice 6) je pak doba, kterou délené latky setrvaji ve

stacionarni ¢asti. Udava se jako retencni Cas ponizeny o mrtvy retencni ¢as (Novakova &

Dousa, 2013).

tg =tg — to (Rovnice 6)
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Obrazek 7 znazoriiuje schéma kapalinového chromatografu. VSe zacind v takzvaném
degaseru, kde se odvzdusnuje mobilni faze, ktera je tvoiena roztoky (pocetné jeden az
Ctyfi). Roztoky se dale smichaji a Cerpaji vysokotlakou pumpou. Tyto roztoky tvofi
mobilni fazi. Pfichazi faze eluce, kterd muze byt dvoji. Jak jiz bylo zminéno, isokraticka
eluce je zaloZena na stalém slozeni mobilni faze, zatimco gradientova eluce vyuziva zmény
slozeni mobilni faze béhem procesu separace ve prospéch pirevazujici elucni slozky.
Isokratickd eluce vSak mtze vyuzit SirSi Skalu detektort, stabilni zakladni linii vysledného
chromatogramu a umoznuje nastfik potencidlné dal$itho vzorku okamzité po ukonceni
predchozi analyzy. V praxi vSak castéji vyuzivame eluci gradientovou, ktera zabezpeci
lepsi separaci analytii. Gradientova eluce v chromatogramu zajisti ostejsi a uzsi piky, ¢imz
zvysi citlivost vysledku. V néastiikové fazi (autosampleru) dochazi k nanaseni vzorku
do toku mobilni faze, a to za pomoci smycky (objem okolo 10 az 100 pl) a ventilu, ktery je
vicecestny. Dalsi fazi je termostatovanad kolona (s filtrem), kde probiha samotny proces
déleni. Na vybér je ze dvou metod, a to na normalni, nebo reverzni fazi. Pokud je faze
stacionarni s vétsi polaritou nez fdze mobilni, jednd se o metodu tzv. normalni. UZiti
normalni faze nebyva tak casté, nebot’ docilime pouze separace polarnich latek, coz ndm
mnohdy nestaci. Oxid kfemicity byva ve stacionarni fazi, v mobilni pak byva napf. hexan.
Separace malo poldrnich a nepolarnich latek probiha metodou tzv. na reverzni fazi.
Stacionarni faze se nachazi na povrchu nosi¢e. Obvykle ji byva pevny material,
napf. silikagel. Stacionarni fazi se pak stava film tvofeny nepoldrnimi alifatickymi
skupinami (oktadecylovy uhlikovy fetézec ¢i funkéni skupiny typu -CN, -NH> a jiné).
Acetonitril nebo methanol ve smési s vodou ¢i pufrem tvoii mobilni fazi. Prvni se eluuji
latky s vysokou polaritou. Velikost kolony byva v rozmezi 5-25 cm, pramér 10—100 pm.
Castice pak maji velikost cca 1,8 az 10 um. Po koloné se analyty dostavaji k samotnému
detektoru. AZ v samotném ¢ipu detektoru se zasadné 1i$i metody HPLC (High Performance
Liquid Chromatography) a nano-LC. Mimo UV/VIS (Ultraviolet — Visible Spectroscopy),
fluorimetrickych, elektrochemickych nebo refraktometrickych detektori se obvykle
pouziva hmotnostni spektrometr (Cibicek & Vacek, 2014; Sestak, Moravcova, & Kahle,
2015).
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Obrazek 7: Kapalinovy chromatograf. Detaily separacniho procesu jsou uvedeny v textu

(upraveno dle: Cibicek & Vacek, 2014).

1.3.2 Hmotnostni spektrometrie

Hmotnostni spektrometrie ma svoji dlouhou historii, kterd je ovéncena velkym mnozZstvim
technologickych inovaci a fadou Nobelovych cen. Na konci 19. stoleti byly popsany
mechanismy pohybu nabitych ¢astic v elektromagnetickém poli. Sir Joseph John
Thompson (1856-1940) je diky své praci zaméfené na analyzu nabitych C¢astic
v parabolickém hmotnostnim spektrografu povazovan za zakladatele hmotnostni
spektrometrie jakoZto Sifitele mySlenky, Ze tato pozorovani naleznou sva uplatnéni
v chemické analyze. Posléze tato metoda proSla mnoha inovacemi. Za zminku stoji
masivni komeréni vyroba hmotnostnich spektrometri za u¢elem monitorovani produkt
ropy v poloviné 20. stoleti. Pozd¢ji, a to v 60. letech, byla hmotnostni spektrometrie
spojovana s plynovou chromatografii, o 10 let pozd&ji pak s kapalinovou. V poslednich
letech se rozsifila technologie zaloZzena na iontové cyklotronové rezonanci s Fourierovou
transformaci a jiné dalsi technologie (Friedecky & Lemr, 2012). Postupem cCasu se

hmotnostni spektrometrie stava citlivéjsi a samotny pfistroj neni jiz tak robustni jako dfive.

29



Jeji vyuziti je Siroké, napt. v prumyslu, zeméd€lstvi, Zivotnim prostiedi, 1€katstvi, kontrole

potravin atd.

Hmotnostni spektrometrie je metodou, kterd byva obvykle pouzita jako zakonceni
po n¢jaké predchozi separacni technice. Detekuje separované latky a zjiStuje jejich
hmotnost. Na rozdil od chromatografie, ktera je obvykle provadéna v kapaliné ¢i plynu,
hmotnostni spektrometrie nalézé princip v interakci mezi nabitymi ¢asticemi s elektrickym
¢1 magnetickym polem ve vakuu. Zékladnim principem je tvorba kationta ¢i aniontti, které
jsou rozdilné v podilu hmotnosti a naboje (m/z), jeZ jsou zaznamenavany detektorem.
Kvantitativné €i kvalitativné vzhledem k situaci. Vysledné hmotnostni spektrum graficky
vyobrazuje zavislost Cetnosti iontl na hodnoté m/z. Kazdy hmotnostni spektrometr se
sklada ze tii Casti — iontového zdroje, hmotnostniho analyzatoru a detektoru (Cibi¢ek &

Vacek, 2014; Friedecky & Lemr, 2012).

lontovy zdroj je, jak z nazvu plyne, zdrojem iontl. Zde se ionty tvoii v plynné fazi, téz se
muze stat, ze dojde k fragmentaci molekul, coz je proces jejich rozpadu. Tuto tvorbu ionti
iniciuje ucinek elektrického pole, zvySena teplota, dopad vysokoenergetickych elektronil,
iontl nebo fotond. Ionizacni techniky jsou stidle predmétem védeckého badani.
Do iontového zdroje vchazi analyty dohromady s matrici. V pfipadé experimentalni ¢asti
této bakalaiské prace jako matrice poslouzila mobilni faze kapalinové chromatografie.
Diky procesu zvaném ionizace vznikaji kladné ¢i zdporné nabité ionty molekularni,
aduktové nebo jejich fragmenty (v pfipadé¢ mén¢ stabilnich latek). Obecné iontové zdroje
délime do dvou zékladnich skupin, a to podle toho, jak vysokou energii ziska molekula pfi
procesu ionizace. lontové zdroje tedy délime na tvrdé a mckké. Mezi tvrdé patii
elektronova ionizace, kde se piedava energie leticich elektroni molekulam analytu.
Castokrat byva ve spojeni plynové chromatografie a hmotnostni spektrometrie. Vyhodou
byva bohaté fragmentaéni spektrum. Mezi mé&kké se fadi laserovd ionizace/desorpce
za pritomnosti matrice (Matrix-Assisted Laser Desorption/Ionization, MALDI)

a elektrosprej (ESI) (Cibicek & Vacek, 2014; Friedecky & Lemr, 2012).

Elektrosprej se fadi mezi mé&kké ioniza¢ni techniky. Tato metoda je velmi univerzalni
a ucinna, a proto patii mezi nejpouzivanéjsi. Ionizace molekul probihd pti atmosférickém
tlaku (Obrazek 8). Na elektrodu je pfipojovano silné elektrické pole. Na hrotu elektrody
vznikaji nabité kapicky pfitékajici mobilni faze s analyty. Jako ptiklad mize poslouzit

aerosol mobilni faze s latkami uréenymi k analyze. Tvorba aerosolu je podporovéana
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koaxialné proudicim inertnim zmlzovacim plynem. Vznika tzv. Taylortv kuzel, ze kterého
exploduji nabité kapicky. Tyto kapicky putuji do vyhtivané kapilary, kde se velmi rychle
zmensuji, nebot’ se odpatfuje rozpoustédlo. Pii dosazeni pozadované vysoké hustoty
povrchového néaboje jsou malé ionty vypuzeny z kapky a piechazi do plynné faze.
U vétsich iontl dochazi k desolvataci molekuly. Coz je proces odstranéni obalu, ktery je
sloZzen z molekul rozpoustédla. Vyhod ma tato metoda nékolik: zvySenou citlivost, velmi
vysokou Setrnost ioniza¢ni techniky, jiz uvedenou moznost prace v Sirokém rozsahu m/z,
uziti nanoelektrospreje (v pfipadé miniaturizace), snadné ptipojeni ke kapalinové
chromatografii aj. Nevyhodami této metody jsou napf. zastinéni tvorby ionti
konkuren¢nimi ionty z latek, které jsou piitomny ve vyssich koncentracich, nebo nesnadna
analyza smési bez predchazejici separace (Cibi¢ek & Vacek, 2014; Friedecky & Lemr,
2012; Gaskell, 1997).
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Obrazek 8: Princip ionizace elektrosprejem v tzv. pozitivnim modu. Pri tzv. zaporném
modu vznikaji zaporné nabité castice z duvodu umisteni zaporného potencialu na vstupni
kovovou kapildaru (upraveno dle: Cibicek & Vacek, 2014).
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Hmotnostni analyzator ptichazi na fadu poté, co se molekuly pfevedou na ionty v plynné
fazi. Dochazi zde ve vakuu k nutné separaci na zaklad¢ m/z. Hmotnostnich analyzatora je
celd tfada, kazdy analyzator vSak vyuziva elektrické ¢i magnetické pole, nebo jejich

kombinaci. Bézn¢ uzivané typy analyzatort a principy jejich separacnich metod jsou:

o clektricky sektor — kineticka energie,
e magneticky sektor — hybnost,
e iontova past (IT) — m/z (stabilni trajektorie letu ionti),
e priletovy analyzator (TOF) — rychlost (doba letu iontt),
e iontove cyklotronova rezonance (ICR) — m/z (rezonan¢ni frekvence),
o clektrostatickd iontova past (Orbitrap) — m/z (rezonan¢ni frekvence),
o ICR a Orbitrap vyuzivaji Fourierovu transformaci (analyzéator + detektor

v jedné méfici cele),

kvadrupdl (Q) — m/z (stabilita trajektorie ionttl).

Kvadrupdlovy analyzator (Obrazek 9) je jednim z nejvice pouzivanych hmotnostnich
analyzatorti viibec. Jeho poftizovaci naklady jsou pomémné nizké. Analyzator se sklada
ze Ctyt tyCi, na které jsou pfivadény v kombinaci stfidavé a stejnosmérné napéti (elektrody
naproti sob€ jsou stejné polarity). Pouze ionty se stabilni trajektorii dopadnou na detektor,
ostatni se vychyli a na detektor nedopadnou. Tento typ analyzatoru ma dva rezimy.
Skenovaci rezim umoznuje méfit vSechny hodnoty m/z v relativné kratkém cCase
(napf. jednu vtefinu) napfi¢ kontinualné se ménicimu elektrickému poli. Druhy rezim
nastavuje kvadrupdl na prichod pouze iontim s danou velikosti m/z (Single Ion

Monitoring, SIM) (Cibicek & Vacek, 2014; Friedecky & Lemr, 2012; Viestal, 2000).

ionty s nestabilni trajektorii

- ionty se stabilni
ionty z iontového zdroje + trajektorii do detektoru

—_— V2 A W i

Obrazek 9: Kvadrupolovy analyzator (upraveno dle: Friedecky & Lemr, 2012).
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Priletovy analyzator (TOF), ktery byl spole¢né s kvadrupdlem vyuzit v experimentalni
¢asti, je zaloZen na akceleraci iontl v urcitych pulzech. Pulzovany jsou elektrickym polem
do vakuované trubice (Obrazek 10), kde pokracuji smérem k detektoru. Samotny proces
separace je zalozen na interakci rychlosti pohybu iontli a m/z. Doba letu mezi zdrojem
a detektorem udava hodnotu m/z. V porovnani s kvadrupdlem je TOF vyhodnégjsi
z hlediska rozliSovaci schopnosti iontli. Bézné byva vyuziti tzv. reflektronu, ktery
piresméruje let o thel téméf piimy. Diky tomuto iontovému zrcadlu se prodlouzi draha
1 doba letu, ¢imZ se vyrovnavaji rozdily v hodnotach pohybové energie iontti. Dochazi pak
k vyrazné lep$imu rozliSeni iontii. Idedlni pfipad by nastal, kdyby ionty dané hodnoty m/z

m¢ély totoznou energii, tedy i stejnou rychlost (Friedecky & Lemr, 2012).

akcelerator
pulza detektor

4 y

ionty
Z iontového
zdroje

let vakuovanou trubici

reflektron

Obrazek 10: Pruletovy analyzator (upraveno dle: Friedecky & Lemr, 2012).
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Detektor je posledni ¢ast hmotnostniho spektrometru. Hmotnostni analyzator separuje
ionty, které jsou posléze prevedeny detektorem na pouzitelny signal. Detektor generuje

elektricky proud. Tento proud je pfimo umérny cetnosti iontl, které dopadaji na detektor.

A4

e clektronovy nasobic,

e channeltron,

e mikrokanalova desticka (MCP),
e indukce (FT-ICR).

Hmotnostni spektrum je vyslednym obrazem chemické reaktivity iontd v plynné fazi
(Cibicek & Vacek, 2014). Zavérecna identifikace analytu v ptipadé proteind je zavisla
na hmotnosti a zjiSténych aminokyselinovych sekvenci. Tyto Udaje se porovnavaji

s celosvétovymi datab4dzemi (napt. UniProt, BRENDA, NCBI) (Consortium, 2007).

1.3.3 Tandemova hmotnostni spektrometrie

Metoda tandemové hmotnostni spektrometrie (MS/MS) je obecnou metodou, ktera
zahrnuje minimalné dva stupné hmotnostné-spektrometrické analyzy. V kolizni cele, coZ je
zafizeni, které je umisténé mezi dvéma hmotnostnimi spektrometry a umoznuje
fragmentaci molekul, které¢ jsou ionizované a jsou produktem prvniho hmotnostniho
spektrometru, probihd disociace iontdl. Disociacni proces iontli nemusi probihat jen
v kolizni cele, nybrz chemickou reakci, kterd zpisobuje zmény hmoty ¢i naboje iontu.
Realizace je mozna bud’ v Case, anebo prostoru. V €ase — ionty jsou zadrzovany v prostoru
hmotnostniho analyzatoru. Moznost izolace iontll o daném poméru m/z, a poté provedeni
kolizniho experimentu. Postup lze opakovat s piibyvajicimi fragmenty. V prostoru —
sériové zapojeni dvou hmotnostnich spektrometrii v fad¢, kombinace kvadrupdlu s dal§im
hmotnostnim analyzatorem (napf. praletovym analyzatorem). Kvadrupo6l selektuje vybrané
ionty, nasledné je fragmentuje v kolizni cele, coz je zapfiCinéno srdzkami s inertnim
koliznim plynem, a dochdzi k analyze fragmentd druhym analyzatorem. Tato metoda se
uziva k presngj$i charakteristice struktury zjiStované latky. Napf. u proteint ¢i l1éCiv

(Cibicek & Vacek, 2014).
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Specialnim pfipadem tandemové analyzy je tzv. trojity kvadrupol (Obrazek 11). Vznika
spojenim tfi kvadrupoli. Kvadrupdlovy analyzator Q1 vybirda dané ionty, které
ve kvadrupolovém analyzatoru Q2 kolizné excituji, nebot’ Q2 se stdva kolizni celou
s obsahem kolizniho plynu. Vybrané ionty posléze fragmentuji. Tyto fragmenty detekuje

kvadrupélovy analyzator Q3 (HolCapek, 2012).

Obrazek 11: Fungovani trojitého kvadrupolu (upraveno dle: Holcapek, 2012).

1.3.4 Nanokapalinova chromatografie s tandemovou hmotnostni spektrometrii
(nano-LC-MS/MYS)

Spojeni hmotnostni spektrometrie s kapalinovou chromatografii bylo poprvé realizovano

v 70. letech 20. stoleti. Problém s ionizaci velmi polarnich latek ¢i biomakromolekul byl

odstranén zavedenim elektrospreje, coz rozsifilo portfolio sloucenin, které by tento systém

mohl analyzovat. Pochopitelné prosla velkou fadou inovaci, nez ziskala soucasnou podobu

(Friedecky & Lemr, 2012).

Jak jiz bylo nastinéno, jednd se o idedlni kombinaci, kterd navzijem potirad vétSinu
nedostatkli, které maji tyto metody separované. Jednd se o Spickovou instrumentalni
analytickou techniku, kterd je vhodna k analyze organickych a anorganickych latek, a to
jak kvalitativné, tak 1 kvantitativné. Je schopna analyzovat vzorky ve slozitych
biologickych matricich. Mezi nimi se nachazi napt. krev, plazma ¢i mo¢. Metoda je velmi
rychld, extrémné citlivd. Tato metoda prochdzi dal§imi a dal§imi inovacemi a stale se

zdokonaluje (Pitt, 2009).

Celkova metoda je zaloZena na kooperaci. Nanokapalinova chromatografie provede

separaci latek, ¢imz snizi koncentrace jednotlivych analytd, tudiz nedojde
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k zastinéni iontl ionty uvolnénymi z latek o fadoveé vysSich koncentracich. Samotné
pfevedeni analytu na pozitivné ¢i negativné nabité ionty provadi jiz hmotnostni
spektrometr. Pfes iontovy zdroj (ESI), hmotnostni analyzator (tandemovou hmotnostni
spektrometrii — MS/MS) samotné ionty dopadaji na detektor, kde je kazdy iont
zaznamenavan samostatné. Vysledny digitalni format je srovnavan s celosvétovou databazi

obdobné naméfenych znamych latek k urceni ptesnych vysledkd.

V experimentalni Casti uzivdme enzym, ktery ma sva specifika. Trypsin je v proteomice
nejvice pouzivand serinova endopeptiddza, kterd S$tépi v mirné zasaditém prostiedi
(pH 7,8). Diky svému specifickému §tépeni peptidovych vazeb na C-konci kladné nabitych
zbytkd argininu a lysinu, v pfipad¢, Zze nenasleduje prolin, je vyhodna. Poskytuje

definované peptidové fragmenty, které se dobte ionizuji (Lu & Zhang, 2012).

36



2 Experimentalni ¢ast

V experimentalni ¢asti se zabyvam konkrétni analyzou dodanych vzorkt krevnich nétért
nano-LC-ESI-Q-TOF hmotnostni spektrometrii. Vlastni méfeni probihalo na Vysoké Skole
chemicko-technologické v Praze. V laboratofich jsem provadél odbéry vzorka z dodaného
materialu, enzymatické Sté€peni ziskanych vzorkli a jejich pteCistovani pred jejich
samotnou analyzou pomoci hmotnostni spektrometrie. Za vlastni méfeni na piistroji a z n¢j

ziskané vysledky méfeni dékuji Ing. Jitimu Santriickovi, Ph.D.

2.1 Charakteristika vzorku

Konkrétné bylo ziskano 24 ptedem pfipravenych vzorkd (Obrazek 12) od Valasského
muzea v piirodé¢, oddéleni péce o sbirky, v ustfedni spolupraci s metodickym pracovnikem
pro oblast konzervovani, oSetfovani prvkl a objekti lidového stavitelstvi, Mgr. Toméasem
Dostalem, DiS., a metodickym pracovnikem pro historické technologie a restaurovani,
vedoucim vzdélavacich kurzi, Ludkem Dvordkem. Dané vzorky krevnich natérd,
na malych dfivkdch o rozmérech cca 4 cm x 8 cm X% 0,5 cm, z nichz nékteré byly
vytvotfeny dle némeckych historickych receptur (viz napt. Schiefl, 1981) a experimentil
odbornych konzultantl, byly zhotoveny v roce 2019 za uelem zjisténi pfitomnosti krve a
jinych organickych latek pomoci hmotnostni spektrometrie. Povedlo se vytvoftit Sirokou
Skalu barev a jejich odstint, a to konkrétné od okrové barvy ptes rizné odstiny zelené po
tmavé hnédocervenou az cernou. Cilem bylo zjistit, zdali zji$t€éné informace metodou
hmotnostni spektrometrie v experimentalni ¢asti kvalitativné odpovidaji zndmym
recepturam, podle nichz byly dané vzorky vytvofeny. Receptury byly proto dodany az po
pfedchozim urceni proteinovych materialli, ze kterych byly vzorky sloZeny. Obrazek 12
vzbuzuje pozornost v rozmanité Skale barev analyzovanych vzorki. Barevna diference
jednotlivych vzorkil hraje klicovou roli pfi identifikaci origindlniho sloZeni jednotlivych

natéril, pfedevSim z pohledu kvantitativni analyzy.
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Obradzek 12: 24 vzorkii krevnich natérii aplikovanych na diivka (Kuckova S., 2020).

2.2 Pristrojové vybaveni a pomiicky
e Analyticka kolona Acclaim PepMap RSLC Cig (75 pm x 150 mm, Dionex),
e hmotnostni spektrometr ESI-Q-TOF Maxis Impact (Bruker Daltonics, Némecko),
e kapalinovy chromatograf Ultimate3000 RSLC (Dionex, Némecko),
e mikrokolona ZipTip Cig (Millipore Corporation, USA),
e zachytavaci kolona Acclaim PepMap 100 (100 pum x 2 cm, Dionex).

2.3 Chemikalie
e Acetonitril (Lachema),
e hydrogenuhli¢itan amonny (Lachema),
e lyofilizovany trypsin (Promega),

o trifluoroctova kyselina (TFA) (Sigma).
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Promyvaci roztoky pro reverzni fazi Cig — slozeni:

aktivacni roztok: 50% acetonitril v destilované vodé (H>0),
ekvilibra¢ni roztok: 0,2% kyselina trifluoroctova v H>2O,

eluéni roztok: 0,1% kyselina trifluoroctova a 50% acetonitril v H>O.

2.4 Priprava vzorku pro samotnou analyzu

Z dodaného materidlu byly za laboratornich podminek po jednom odebrany nepatrné

vzorky krevnich natért o rozmérech 0,2 mm X 0,1 mm x 0,1 mm, které se proteolytickym

enzymem zvanym trypsin §tépily po dobu cca dvou hodin pfi teploté 20 °C.

Kazdy vzorek byl zalit zasobnim roztokem trypsinu o objemu 15 pl. Tento roztok vznikl

smichanim 100 pl 50mM hydrogenuhli¢itanu amonného a trypsinu s koncentraci 1 g-1'!

o objemu 2 pl.

Po $tépeni vzorkli nasledovalo jejich piecisténi na reverzni fazi ZipTip Cis, které ma

striktni navod pro aktivaci a opétovné uziti reverzni faze Cig. Jedna se o Spicky podobné

Spickam automatickych pipet s rozdilem ukotvené stacionarni faze na svém konci. Ziskame

efektivné peptidy bez nechténych latek diky navazani vzorku na reverzni fazi po nasati,

kde je vzorek promyvan a eluovan. Samotny navod je uveden niZe:

1.

Desetkrat promyt 10 pl aktivacniho roztoku za ucelem aktivace reverzni faze
ZipTip Cis, kterd se nachazi v samotné Spicce pipety.

Desetkrat promyt 10 pl ekvilibracnim roztokem za ucelem ekvilibrace.

Desetkrat promyt reverzni fazi vzorkem za Gcelem navazani peptidd, tyto peptidy
vznikly Stépenim.

Za ucelem odstranéni necistot, které se nenavazaly, je tfeba opakovat desetinasobné
promyti ekvilibracnim roztokem.

Eluce navazanych peptidovych §tépl z reverzni faze do mikrozkumavky pomoci
elu¢niho roztoku o objemu 8 pl.

Koncentrace a vpusténi peptidi do roztoku. Promyvéani reverzni faze roztokem
z kroku 5.

Desetkrat promyt reverzni fazi 10 pl eluéniho roztoku za Gcelem vymyti zbylych
peptidovych §tépt.

Po procesu eluce je mikrokolonka pfipravena k dal§imu uziti. Mozné opakovani

celého procesu od bodu 2.
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2.5 LC-MS/MS analyza

Me¢éieni probihalo pomoci nanokapalinové chromatografie s tandemovou hmotnostni
spektrometrii na spektrometru typu ESI-Q-TOF Maxis Impact (Bruker Daltonics)
napojeném na kapalinovy chromatograf Ultimate3000 RSLC (Dionex). Vzorky rozpusténé
v 20 pl 3% acetonitrilu a 0,1% kyseliny mravenc¢i byly nastiiknuty do systému
nanokapalinové chromatografie v objemu 1 pl. Mobilni fdzi A byl roztok vody a 0,1%
kyselina mravenci. Mobilni faze B byla vytvofena z acetonitrilu a 0,1% kyseliny mraven¢i.
Vzorky byly postupné naneseny na zachytavaci kolonu Acclaim PepMap 100
(100 pm x 2 cm, Dionex) s pritokem 5 ul-min™' 3% faze B po dobu 10 minut. Odd&lovani
peptidd probihalo na chromatografické koloné¢ Acclaim PepMap RSLC Cis
(75 pm x 150 mm, Dionex) s gradientem acetonitrilem. Pribéh byl nasledujici: 0—10 minut
3% B, 10-40 minut 3-35% B, 42 minut 90% B, 55 minut 3% B, 55-65 minut 3% B.
Do elektrosprejového zdroje Captive Spray (Némecko) byly zavedeny eluované peptidy.
Shromazd’ovani fragmentacnich spekter probihalo v Data Dependant Analysis modu.
K dalsi identifikaci byly vybrany peptidy o hmotnostech v rozsahu 400-1400 m/z
(kvadrupdlem). Tyto peptidy byly nasledné v kolizni cele fragmentovany a z téchto
fragment byly na druhém analyzatoru (TOF) zjistény m/z aminokyseliny (rozsah

50-2 200), ze kterych byly peptidy sloZeny.

2.6 Digitalni zpracovani dat

Program DataAnalysis 4.1 (Bruker Daltonics) extrahoval peaklisty, které byly nasledné
nahrany do programu Proteinscape 3.1. Konkrétni proteiny byly pozdéji identifikovany
diky in-house Mascot serveru 2.4 (Matrix Science). Pro tuto identifikaci byla pouZzita
celosvétova verejné dostupnd proteinova databaze SwissProt a databaze Bos Taurus. Obé
zminéné databaze byly stazeny z www.uniprot.org a doplnény o casté laboratorni
kontaminanty (napf. keratiny). Variabilnimi modifikacemi pak byly uréeny oxidace

methionind. Pfi pfifazovani prekurzori byla ur€ena tolerance 10 ppm a fragmenti 0,05 Da.
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3 Vysledky a diskuze

Metoda LC-MS/MS odhalila v jednotlivych vzorcich proteiny v urCitém zastoupeni. Kazdy
vysledek byl béhem vyhodnocovani Ing. Jifim Santri¢kem, Ph.D., na VSCHT v Praze,
porovnan s databazi zivocisnou i databazi rostlinnou, coz nam pfinasi prehledné vysledky.
V databézi rostlinnych proteint neo¢ekavame pftilis velké zastoupeni, nebot’ staré receptury
na vyrobu krevnich natérovych smeési rostlinné ingredience uvadi marginaln€, zatimco
zivoc¢isna slozka byvala nepostradatelnou soucasti. Dle starych nejen némeckych receptur
1ze oc¢ekavat v jednotlivych vzorcich zastupce predevsim krevnich, mléénych a vajeénych
proteinti. Tyto ingredience byly obecné v historii velmi oblibené (Obrazek 2). Stopové pak
ZluCové proteiny. Vzorky €. 3, 4 a 5 nepfinesly Zadné relevantni vysledky ani po
opétovném meéfeni. Ve vysledcich se objevily pouze kontaminace a nékteré proteiny, ale
v mnozstvi, které neni dostate¢n¢ prikazné na zjisténi, z ¢eho byly dané vzorky zhotoveny.
Tento jev si vysvétluji tak, ze vzorky neobsahovaly zadné prukazné proteiny, které by nas
dovedly k pivodnimu materidlu, ktery byl na jejich zhotoveni vyuzit. Tyto natéry vznikly
pravdépodobné bez uziti krve, mléka ¢i vajec. Diskutovat vSak mizeme vyskyt Zluci,
nebot’ Zlu¢ové proteiny nebyly spolehlivé prokazany v zadném ze vzork, 1 pies to, Ze pii
piipravé vzorkd byla Zlu¢ pouzita. Obecné lze ocekavat, Ze kontaminaci nebo proteint
neurcujicich jasny ptivod hmotnostni spektrometrie analyzovala mnoho. Pokud je ve
vzorku analyzovan hemoglobin, ktery je jasnym dikazem obsahu krve, je nutné pocitat
s tim, Ze diky pfitomnosti krve zaznamename pfitomnost velkého mnoZzstvi proteint, které
krev pouze distribuuje do tkéani, jimz je spojnici. Tyto proteiny vSak nejsou jasnym
ukazatelem jakékoliv jiné natérové hmoty, jednd se o nespecifické tkanové proteiny.

Upozoriiuji, ze analyza, kterd probehla, méla pouze kvalitativni ti¢el, nikoliv kvantitativni.

Obecné vzato nelze ani ur€it, jakému zvifeti dany protein patfil, nebot vétSina
identifikovanych proteinti je tzv. konzervativnich. To znamena, ze zachovavaji stabilni
peptidové fetézce bez ohledu na druhovou diverzitu. Velmi konzervativné se chova napf.

hemoglobin.

Nyni se zaméfime na samotné proteiny obsazené v jednotlivych vzorcich (Tabulky 1-24).
U kazdého vzorku je uvedena tabulka rostlinnych a zivocisnych peptidi, které dokazuji
pfitomnost urcitych latek v natérech.

Zajimavé jsou pro nas pocty peptidl, kterymi byl dany protein rozpoznan, pokud jsou

vys$i anebo rovny Cislu 2, a maji piimou souvislost s ingrediencemi starych recept
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na krevni natéry. V pfiloze této prace jsou pak uvedeny kompletni vysledky jak rostlinnych
(viz Ptiloha 1 s pocatecni stranou I), tak zivociSnych proteinti (viz Pfiloha 2 s pocatecni
stranou XVI), které byly ve vzorcich analyzovany (v€etné téch s nizkou vypovidajici

hodnotou).

Pro Uplné ctendiské pochopeni uvadim, ze v tabulkdch jsou uvedeny po sloupci kody
proteind, pod kterymi je lze snadno vyhledat v databazi UniProt ¢i v jiné volné pfistupné
databazi — tento kod mitizeme nazyvat rovnéz piistupovym kodem ¢i klicem nebo
(unikédtnim) identifikdtorem. Daéle je uveden samotny nazev proteinu, pocet peptidi,
kterymi byl dany protein identifikovan, coz je pocet shod aminokyselinovych sekvenci
mezi nalezenym proteinem ve vzorku a proteinovou databazi, posledni sloupec tabulky je
vénovan puvodu danych proteini. Pivodem se mysli vychozi latka, kterd byla

pravdépodobné uzita k natéru, a samotny protein obsahovala.

Pod kazdou tabulkou budou shrnuty proteiny s nejvétSim zastoupenim s diskuzi

o potencialni receptuie, ktera byla pouzita na ptipravu vzorkd.

Pod kaZdou tabulkou je téZ uveden plvodni recept, dle které¢ho byly vzorky zhotoveny,
nasledné pak dulezitd diskuze v podobé komparace ziskanych vysledkii a pivodnich

receptur.
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Tabulka 1: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 1

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 17 krev
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 16 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 16 krev
HBA ODOVI hemoglobin podjednotka alfa-1/2 9 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 9 krev
ALBU HUMAN  sérovy albumin 6 krev
HBB SHEEP hemoglobin podjednotka beta 4 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 3 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 3 mléko
CASA1 CAPHI alfa-S1-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 1 dle Tabulky 1 obsahuje vybrané nalezené proteiny. Jejich konkrétni funkce:
proteiny hemoglobin podjednotka beta-A, hemoglobin podjednotka alfa, hemoglobin
podjednotka alfa-1/2 a hemoglobin podjednotka beta se podileji na transportu kysliku
z plic do riznych perifernich tkani. Protein hemoglobin podjednotka beta miize hrat roli
jako regulator bolesti a zanétu, téz se podili na transportu kysliku z plic. Oba proteiny
sérovych albumind se 1i§i v druhovém pivodu. Jsou to hlavni proteiny krevni plazmy,
pficemZ maji dobrou vazebnou kapacitu pro vodu, Ca®", Na’, K*, mastné kyseliny,
hormony, bilirubin a léky. Hlavni funkci je regulace koloidniho osmotického tlaku krve.
Déle jsou hlavnimi transportéry zinku (az 80 %), vazi okolo 45 % cirkulujiciho vapniku a
hoi¢iku v plazmé. Alfa-S1-kaseiny i alfa-S2-kasein hraji dilezitou roli v kapacité mléka
pro piepravu fosforeCnanu vépenatého. Alfa-S2-kasein navic obsahuje peptid kasocidin-I,
ktery inhibuje riist bakterii Escherichia coli a Staphylococcus carnosus.

Dle vysledkli zpracovanych v Tabulce 1 je zjevné, Ze ve vzorku €. 1 jsou pfitomny tyto

latky: krev a mléko.
Originalni sloZeni vzorku: krev.

Hmotnostni spektrometrii bylo ve vzorku zjisténo mléko i pfes to, Ze nebylo v plivodni
receptuie vibec pouzito. Tento fakt lze vysvétlit dvéma zplsoby. Vzhledem k nizkému
poctu peptidl, kterymi byly alfa-kaseiny identifikovany, lze ptedpokladat chybu méfeni.
Pokud by se jednalo o beta-kaseiny, které se v krvi pritkkazné nenachézi, byla by chyba
meéfeni jedinou vysvétlitelnou moznosti. Dle Vordenbdumen et al. (2013) byl alfa-kasein
Marginalni zastoupeni alfa-kaseinii v uzit¢ krvi nemtizeme tedy s jistotou vyvratit.

Vyznamny je vSak fakt, Ze krev byla detekovana tispésné.
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Tabulka 2: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 2

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU  PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 12 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 11 krev
K2C1 HUMAN keratin typ II, cytoskeletalni 1 11 kontaminace
K1C9 HUMAN keratin typ I, cytoskeletalni 9 9 kontaminace
K22E HUMAN keratin typ II, cytoskeletalni 2 5 kontaminace
K1C10 HUMAN  keratin typ I, cytoskeletalni 10 3 kontaminace

Vzorek ¢. 2 dle Tabulky 2 obsahuje vybrané nalezené proteiny. Vedle hemoglobinu
podjednotky beta a beta-A, které byly detekovany v porovnani s ostatnimi vysledky velmi
malym poctem peptidl, se ¢asto objevuje detekovany keratin. Tato bilkovina patii mezi
nejrozsitenéjsi proteiny epitelidlni tkan€. Hraje vyznamnou roli v budovani cytoskeletu.
Patii rovnéz mezi zndmé kontaminanty. Vzhledem k velkému mnozstvi kontaminantt byla
Tabulka 2 redukovana, nebot' lze ptedpokladat, ze zjisténé krevni proteiny pochazi
z ptipravy predchoziho vzorku, protoze mohlo dojit k neuplnému uvolnéni peptidi pii

promyvani kolony.

Dle vysledkl zpracovanych v Tabulce 2 je zjevné, ze ve vzorku €. 2 neni latka, kterou by

bylo mozné analyzovat na zékladé specifického proteinu.
Originalni sloZeni vzorku: Zlu¢.

ZIu¢ proteiny parcialng obsahuje. Yamazaki, Powers, & LaRusso (1988) uvadi obsah
proteinti ve Zluci dle jejich vyzkumu v rozmezi 1-8 mg-ml'. Harvey, Upadhya, Toth, &
Strasberg (1989) publikuji dokonce 1-3 mg-ml'. Oba tdaje se vztahuji na lidskou Zlug.
Metodou nano-LC-ESI-Q-TOF hmotnostni spektrometrii nebylo mozZné zlucové proteiny
identifikovat. Tato velmi citlivd metoda, avsak v jiném neZ ndmi pouzitém uspotadani, je
vhodnéjsi pro identifikaci Zlucovych kyselin, kterych zlu¢ obsahuje pomérné vice nez
nizko abundantnich proteinti. Detekci zluCovych proteini neptfedchazela jasna prognoza
cilenych vysledki. Pro detekci zlu€i v analytu za uziti totozné metody by bylo u¢inngjsi se
zaméfit na zlu€ové kyseliny, které byly napf. identifikovany v praci Alnouti, Csanaky, &

Klaassen (2008) za pouZiti jiného typu analytické kolony a sloZeni mobilni faze.
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Tabulka 3: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 3

KOD POCET -
PROTEINU PROTEIN PEPTIDU PUVOD
K2C1 HUMAN  keratin typu II, cytoskeletalni 16 kontaminace

ALBU HUMAN sérovy albumin 15 krev

K1C9 HUMAN  keratin typ I, cytoskeletalni 11 kontaminace

K2C6B_HUMAN  Keratin typ IT 6B, 8 kontaminace
- cytoskeletalni

K2C6C_HUMAN Keratin typ IT 6C, 8 kontaminace
- cytoskeletalni

CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 8 mléko

Vzorek ¢. 3 dle Tabulky 3 obsahuje vybrané nalezené proteiny. Obdobné jako
u piedchoziho, vzorku se i ve vzorku €. 3 vyskytuje velké mnozstvi keratinu. Nachazi se
zde jak keratin kysely (typ I), tak i keratin neutrdlni potazmo zasadity (typ II). Tabulka 3
byla opét redukovana, nebot’ se v ni nachdzi predevs§im kontaminanty, které sveédci
o absenci slozky vzorku, kterd by obsahovala proteinovou stopu. Pokud obsahuje, tak

marginalné — obdobné jako zluc.

Dle vysledkl zpracovanych v Tabulce 3 je zjevné, ze ve vzorku €. 3 neni latka, kterou by

bylo mozné analyzovat na zékladé specifického proteinu.
Originalni sloZeni vzorku: dfevni tér.

Tento natér byl zhotoven pouze za uziti ¢istého ptirodniho produktu, ktery nese téZ nazvy:
dfevni dehet ¢i dfevni smilla. Jednd se o smés nékolika organickych latek. Ziskava se
suchou destilaci dfeva. Ve starych recepturach se uZzival jako ochrana prioritné
pro vyrobky z mé¢kkého dieva, a to lodi, sudt ¢i Sindelovych stfech. Jeho hlavni vyhodou
je fakt, Ze je pfirozené antisepticky (Saurova, 1982). Tvoii téZ ekologickou ochranu dieva

— protekce Zivotniho prostfedi diky zamezeni uvoliiovani nebezpecnych latek.
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Tabulka 4: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 4

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 14 krev
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 13 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 10 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 10 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 6 mléko
CASA1 CAPHI alfa-S1-kasein 5 mléko

Vzorek €. 4 dle Tabulky 4 obsahuje vybrané nalezené proteiny. Na prvni pohled dany
vzorek dle obsahuje mlééné proteiny a proteiny vyskytujici se v krvi. Pocty peptidi,
kterymi vSak byly dané proteiny identifikovany, nejsou v porovnani s ostatnimi vzorky
nikterak vyrazné, naopak maji velmi nizkou hodnotu, kterd vypovid4d o mozné kontaminaci
tolika vyraznych proteini. Z tohoto diivodu byla Tabulka 4 zredukovéna. Ptitomnost

jakékoliv z vySe uvedenych latek vSak neni vyloucena.

Dle neptesvédc¢ivych vysledkt zpracovanych v Tabulce 4 je o¢ekavatelné, ze ve vzorku €.

4 neni latka, kterou by bylo mozné analyzovat na zaklad¢ specifického proteinu.
Originalni sloZeni vzorku: kamenec.

Kamenec muze byt rizného druhu. Spoleénym znakem jakéhokoliv kamence je fakt, ze se
jedna o anorganickou slouceninu, konkrétné pak o oznaceni podvojné soli kyseliny siroveé.
Nejrozsifengjsim kamencem je pak kamenec draselno-hlinity (KAI(SOs)2:12(H20)).
Vzhledem k tomu, Ze se jednd o anorganickou slouceninu, nemohl byt tedy zvolenou

analytickou metodou detekovan.

Tabulka 5: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 5

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 26 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 23 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 17 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 16 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 12 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 10 krev
ALBU SHEEP sérovy albumin 9 krev
HBB SHEEP hemoglobin podjednotka beta 8 krev
HBA ODOVI hemoglobin podjednotka alfa-1/2 8 krev
HBB CALTO hemoglobin podjednotka beta 3 krev

Vzorek €. 5 dle Tabulky 5 obsahuje tyto totozné a jiz uvedené proteiny pod Tabulkou 1:
hemoglobin podjednotku beta-A, hemoglobin podjednotku beta, hemoglobin podjednotku
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alfa, hemoglobin podjednotku alfa-1/2, sérovy albumin. VSechny potvrzuji ptitomnost krve
v daném vzorku. Nékteré proteiny se v Tabulce 5 vyskytuji duplicitné ¢i triplicitn€, nebot’
jsou rozliseny dle druhu zvifete (poptipadé clovéka), ale funkci maji stale stejnou.
Na druhovou diverzitu se na zdklad¢ wvysledkii hmotnostnim spektrometrem nelze

spolehnout, nebot’, jak jiz bylo zminéno, krevni proteiny jsou obecné konzervativni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 5 je zjevné, ze ve vzorku €. 5 je pfitomna jen jedna

latka: krev.
Originalni sloZeni vzorku: krev, vapenné mléko a Zluc.

Vépenné mléko vzhledem ke svému anorganickému pivodu (Ca(OH)2) nebylo mozné
detekovat. Neprokazana ptitomnost zluci, viz polemika o zluci u vzorku ¢. 2 (Tabulka 2).

Vyznamna je vSak priikkazna detekce krve.

Tabulka 6: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 6

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 25 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 21 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 14 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 12 krev
HBB SHEEP hemoglobin podjednotka beta 8 krev
OVAL_CHICK ovalbumin 5 vajectly
- bilek
CASK BOVIN kapa-kasein 3 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 3 mléko
LACB _BOVIN beta-laktoglobulin 3 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 6 dle Tabulky 6 prokazateln¢ obsahuje vySe zminéné krevni proteiny, a to
konkrétné¢ hemoglobin podjednotku beta, hemoglobin podjednotku beta-A, hemoglobin
podjednotku alfa, hemoglobin podjednotku beta-A a hemoglobin podjednotku beta. Nové
se objevuje ovalbumin, coz je skladovaci protein vaje¢ného bilku. Z mlé¢nych proteint se
pak vedle alfa-S2-kaseinu objevuje kapa-kasein, ktery stabilizuje tvorbu micel a zabranuje
srazeni kaseinu v mléce. Beta-laktoglobulin je primarni slozkou syrovatky vzniklé z mléka.
Véze retinol (vitamin Al) a s nejvétsi pravdépodobnosti se i podili na jeho transportu.
Beta-kasein pak hraje dilezitou roli pfi ur€ovani povrchovych vlastnosti kaseinovych
micel. Obsahuje peptid kasoparan, ktery ptisobi jako aktivator makrofagl, zvysSuje
fagocytarni aktivitu makrofagi a uvoliluje z nich peroxid. Déle obsahuje tzv. antioxida¢ni

peptid, ktery vykazuje antioxidacni aktivitu. Dal§i vyznamny peptid kasohypotensin

47



obsazeny v beta-kaseinu zesiluje nanopeptid bradykinin, ktery zptisobuje vazodilataci,
zvySuje cévni permeabilitu, mize zpUsobit hypotenzi, stimuluje nociceptory (podili se na
vnimani bolesti), na ur¢itych mistech navazuje kontrakce hladké svaloviny a v neposledni

fad¢ aktivuje fosfolipazu A2 a bunécny metabolismus kyseliny arachidonové.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 6 je zjevné, ze ve vzorku €. 6 jsou pfitomny tyto

latky: krev, mléko a vejce.
Originalni slozeni vzorku: krev, kaseinovy maz vyrobeny z tvarohu a vépna, vajecny bilek.

V ptipadé vzorku ¢. 6 doSlo ke kompletni detekci vSech latek, které byly v piivodni

receptufe uzity.

Tabulka 7: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 7

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 24 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka 71 Kkrev

- beta-A
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 14 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 13 krev
COl1A1 BOVIN kolagen fetézec alfa-1(I) 5 kosti, klize
AMYB SECCE beta-amylaza 5 obilniny
AMYB WHEAT  beta-amylaza 3 obilniny
AMYB HORYVS beta-amylaza 3 obilniny
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 7 dle Tabulky 7 obsahuje vedle jiz vySe popsanych krevnich a mlécnych
proteini proteiny rostlinného pivodu. Beta-amylaza projevuje svoji katalytickou aktivitu v
podobé¢ hydrolyzy 1,4-a-glukosidovych vazeb polysacharidového ftetézce za ucelem
odstranéni maltosové jednotky z neredukujicich konct fetézctli. B-amylaza je jedina z druhti
amylaz, ktera je rostlinného plivodu. B-amyldza je nejcastéji uvadéna jako soucast sladu.
Kolagen tetézec alfa-1(I) se vyskytuje v klihu, ktery se fadi do vodovych pojiv zivocisného

druhu a v historii byl hojné€ vyuZzivan jako pojivo barev v historickych dilech.

Dle vysledkli zpracovanych v Tabulce 7 je zjevné, Ze ve vzorku €. 7 jsou pfitomny tyto

latky: krev, obilniny, mléko a kolagen.
Originalni sloZeni vzorku: krev, vapno, kamenec, Zitnd mouka a klih.

Véapno a kamenec (podvojna siil kyseliny sirové) vzhledem ke své anorganické povaze

nemohly byt hmotnostnim spektrometrem detekovany. Detekovany kolagen je soucasti
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klihu, ktery se vyrabi vyvatenim kosti, k0izi a chrupavek. Kasein pochdzi z mléka. Beta-
amylaza zajist'uje St€peni Skrobu na jednodussi cukry, jeji vyskyt je v obilném zrnu, ktery
je prevazné tvoien Skrobem, a proto byla zitnd mouka (pfitomnost obilovin) ve vzorku

rozpoznana. Krev byla spolehlivé detekovana.

Tabulka §8: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 8

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 27 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 24 krev

spektrin fetézec beta,

SPTB1_HUMAN o 23 krev
- erytrocyticky
ALBU BOVIN sérovy albumin 16 krev
HBA ODOVI hemoglobin podjednotka alfa-1/2 9 krev
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 6 mléko
OVAL CHICK ovalbumin 5 vajectly
— bilek
LACB OVIMU beta-laktoglobulin 4 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 3 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 8 dle Tabulky 8 vedle jiz diskutovanych proteinii (hemoglobinu podjednotky
beta-A, sérového albuminu, hemoglobinu podjednotky alfa-1/2, beta-laktoglobulinu,
ovalbuminu, beta-laktoglobulinu, kapa-kaseinu, beta-kaseinu) obsahuje protein spektrin
fetézec beta, erytrocyticky, ktery je hlavni slozkou cytoskeletarni sité, kterd je zdkladem

erytrocytové plazmatické membrany.

Dle vysledkli zpracovanych v Tabulce 8 je zjevné, Ze ve vzorku €. 8 jsou pfitomny tyto

latky: krev, mléko a vejce.

Originalni sloZeni vzorku: krev, kaseinovy maz vyrobeny z tvarohu a vapna, vajecny bilek

a amoniak.

Amoniak (NHs3) je anorganicka sloucenina, kterd vSak byva predmétem analyzy metod
spojenych s hmotnostnim spektrometrem. V experimentdlni casti vSak nebyl amoniak
nemusel byt ve vzorcich prakticky pfitomen. Dale 1 samotnym zvolenym postupem, kdy
nedoslo vzhledem k povaze latky k jeho navazani nareverzni fazi ZipTip Cig béhem
ptipravy vzorki, a proto se ani nemohl dostat do analyzovaného vzorku, ktery byl pozdéji

nastfiknut na chromatografickou kolonu. Zbylé ingredience plivodni receptury se vSak
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povedlo identifikovat Gspés$né€. Pfitomnost mléEného kaseinu poukazuje na uziti mléka pfti

vyrobé kaseinového mazu z tvarohu a véapna.

Tabulka 9: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 9

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 15 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 13 mléko
LACB OVIMU beta-laktoglobulin 11 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 11 mléko
BT1A1 BOVIN butyrofilin podrodina 1 10 mléko
TRFL BOVIN laktotransferin 10 mléko
ALBU BOVIN sérovy albumin 9 krev
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 8 krev
ALBU HUMAN  sérovy albumin 6 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 5 krev

Vzorek €. 9 dle Tabulky 9 obsahuje mlécné peptidy: alfa-S1-kasein, beta-laktoglobuliny,
alfa-S2-kasein, butyrofilin podrodinu 1, ¢len Al a laktotransferin. Pfedposledni zminény
protein mize fungovat pifi vylucovani kapicek mlécného tuku a regulovat jejich velikost,
téz reguluje mnozstvi lipidi. Posledni zminény, laktotransferin, je nejvyznamngjsi
bilkovinou v mléce z hlediska vazani Zeleza. TéZ je proteinem, ktery vaze dalsi sekrety,

napft. zlu¢, stievni sekrety aj.

Dle vysledkli zpracovanych v Tabulce 9 je zjevné, Ze ve vzorku €. 9 jsou pfitomny tyto

latky: mléko a krev

Originalni sloZeni vzorku: kaseinovy maz vyrobeny z nizkotu¢ného tvarohu a haseného

vapna.

Mlécné proteiny byly v tomto vzorku identifikovany nejvy$$Sim poctem peptidi.
Ptitomnost ryze krevnich proteinli je diikazem kontaminace. Toto zneciSténi je vzhledem
k velkému poctu peptidi, které¢ vSechny vzorky obsahovaly, predvidatelné. Pravdépodobné
se jedna o smiSeni peptidii z pfedchoziho vzorku zapfi¢inéné nekompletnim uvolnénim
piedchoziho analytu z analytické kolony béhem jejiho promyvani a tim je mozné, Ze se

nckteré peptidy uvolnily aZ pfi analyze néasledujiciho vzorku.
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Tabulka 10: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 10

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 25 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 20 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 15 krev

spektrin fetézec beta,

SPTB1_HUMAN o 15 krev
- erytrocyticky
ALBU BOVIN sérovy albumin 12 krev
HBB SHEEP hemoglobin podjednotka beta 10 krev
HBA ODOVI hemoglobin podjednotka alfa-1/2 8 krev
HBBF BOVIN lf)e;:ttaalm hemoglobin, podjednotka 5 Krev
CASK BOVIN kapa-kasein 2 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 10 dle Tabulky 10 obsahuje piedev§im krevni proteiny: hemoglobiny
podjednotky beta, hemoglobin podjednotku beta-A, hemoglobin podjednotku alfa, spektrin
fetézec beta, erytrocyticky, sérovy albumin, hemoglobin podjednotku alfa-1/2 a fetdlni
hemoglobin, podjednotku beta. VSechny tyto proteiny transportuji kyslik z plic do rtiznych
perifernich tkani. Mlé¢né proteiny kapa-kasein a beta-kasein jsou zde prokazany kazdy

pouze dvéma peptidickymi shodami.

Dle vysledkl zpracovanych v Tabulce 10 je zjevné, ze ve vzorku €. 10 jsou pfitomny tyto

latky: krev a diskutabilné mléko.
Originalni slozeni vzorku: krev, dievni tér, Zlu¢, vapno a amoniak.

Vépno je anorganicka latka, tudiz nemohla byt detekovéana. JiZ zminéna nezdatila detekce
smily) vzhledem ke své uhlovodikové struktuie byla rovnéz vylou¢ena. Zlu¢ prokazana
rovnéz nebyla. Identifikace kaseinu dle velmi malych shod poctu peptidl s databazi lze
vysvétlit dvéma zplsoby, které jsou jiz uvedeny vySe (Tabulka 1). Krev byla

identifikovana zcela prikazné.
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Tabulka 11: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 11

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 22 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 17 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 15 krev
SPTB1 HUMAN spektrin f.eté’zec beta, 13 Kkrev
- erytrocyticky

HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 13 krev
HBA ODOVI hemoglobin podjednotka alfa-1/2 9 krev
HBB SHEEP hemoglobin podjednotka beta 8 krev
HBA HUMAN hemoglobin podjednotka alfa 5 krev
HBA LAMGL hemoglobin podjednotka alfa 4 krev
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 11 dle Tabulky 11 obsahuje majoritné krevni proteiny. Je zde na misté

spekulovat, zdali pfi vzniku tohoto vzorku (krevniho natéru) bylo opravdu pouzito mléko,

které zde ma marginalni zastoupeni a mtize se jednat o kontaminaci.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 11 je zjevné, Ze ve vzorku €. 11 jsou pfitomny tyto

latky: krev a diskutabilné mléko.

Originalni sloZeni vzorku: krev, vapno a tanin.

Vépno a tanin (tfislovinu) nebylo mozné pouzitou metodou identifikovat. Mléko bylo

identifikovano obdobné jako u vzorkd ¢. 1 (Tabulka 1) a ¢. 10 (Tabulka 10). Krev byla

identifikovana zcela prikazné.

Tabulka 12: ldentifikované proteiny ve vzorku ¢. 12

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 23 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 22 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 20 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 16 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 12 krev
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 5 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 5 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 4 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 4 mléko
LACB OVIMU beta-laktoglobulin 3 mléko

Vzorek €. 12 dle Tabulky 12 jednozna¢né obsahuje krevni a mlé¢né proteiny.
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Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 12 je zjevné, ze ve vzorku €. 12 jsou pfitomny tyto

latky: krev a mléko.
Originalni slozeni vzorku: krev, vdpno, kamenec a klih.

Kamenec a vapno vzhledem ke své anorganické povaze nebylo mozné hmotnostnim
analyzatorem detekovat. O¢ekavany kolagen z klihu detekovan nebyl, mléko naopak ano.
u podobného vzorku ¢. 7 (Tabulka 7) vyskytoval pravdépodobné v o dost mensim
mnozstvi. Pravé kamenec tvofi dle Slanského (1976) spolecné s klihem tzv. formoZelatinu
zluté barvy, tedy latku, kterd snadno odolava uc¢inkiim vody, a je proto mozné, Ze z tohoto
divodu se kolagen nepodatilo nastépit trypsinem béhem ptipravy vzorku, nebot’ doslo
k tzv. piekiizeni bilkovin pravdépodobné kvili piitomnosti AI**. Tuto latku, smésici klihu
a kamence, lze rozlozit az dlouhotrvajicim vafenim ve vodé ¢i 15% kyselinou

chlorovodikovou (HCI) (Slansky, 1976).

Tabulka 13: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 13

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 26 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 22 krev
HBB TRAST hemoglobin podjednotka beta 22 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 15 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 13 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 10 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 8 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 7 mléko
OVAL CHICK  ovalbumin 6 vajeeny
- bilek
CASB BOVIN beta-kasein 5 mléko

Vzorek €. 13 dle Tabulky 13 obsahuje krevni, mlé¢né a vajecné proteiny.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 13 je zjevné, Ze ve vzorku €. 13 jsou pfitomny tyto

latky: krev, mléko a vejce.

Originalni sloZeni vzorku: krev, kaseinovy maz vyrobeny z tvarohu a vapna, vajecny bilek

a kamenec.

Kamenec vzhledem ke svému anorganickému plivodu nebylo mozné hmotnostnim

analyzatorem detekovat. Ostatni slozky byly uspésné identifikovany.
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Tabulka 14: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 14

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 21 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 17 krev
HBB TRAST hemoglobin podjednotka beta 17 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 16 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 12 krev
TRFE_CHICK ovotransferrin 4 vajecny
bilek
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 2 mléko
OVAL CHICK ovalbumin 2 vajeeny
- bilek
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 14 dle Tabulky 14 jako jediny ze vSech vzorkll vykazuje dvoji zastoupeni
vajecnych peptidi. Vedle ovalbuminu se zde vyskytuje protein ovotransferin, ktery je téz
soucasti vajecného bilku. Jeho hlavni funkei je vychytavat ionty Zeleza, ma antimikrobni
ucinky. Tvoii 12-13 % vSech proteini bilku. Ovotransferin mizeme nalézt 1 v krevni

v

plazmé, ale pravdépodobnéjsi je vyskyt ve vajecném bilku.
Dle vysledkti zpracovanych v Tabulce 14 je zjevné, ze ve vzorku €. 14 jsou pfitomny tyto

latky: krev, vejce a mléko.

Originalni sloZeni vzorku: krev, kaseinovy maz vyrobeny z tvarohu a vapna, vajecny bilek

a tanin.

Tanin vzhledem ke své polyfenolické povaze (tfislovina) nebylo mozné hmotnostnim
analyzatorem detekovat. Pokud by se totiz polyfenol navazal na reverzni fazi, detekce by 1
tak neprobéhla, nebot’ jeho hmotnost je mnohokrat niz$i nez vybrany hmotnostni interval

urceny pro detekci peptida. Ostatni slozky byly spolehlivé identifikovany.
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Tabulka 15: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 15

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 24 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 21 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 19 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 15 mléko
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 12 krev
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 8 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 7 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 7 mléko
LACB OVIMU beta-laktoglobulin 7 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 5 mléko

Vzorek €. 15 dle Tabulky 15 obsahuje mlé¢né a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 15 je zjevné, Ze ve vzorku €. 15 jsou pritomny tyto

latky: krev a mléko.

Originalni sloZeni vzorku: krev, kaseinovy maz vyrobeny z tvarohu a vapna, vaje¢ny bilek,
tanin, Inény olej a zlu¢. Tanin a Inény olej nebylo mozné hmotnostnim analyzatorem
detekovat. Zlu¢ se téz identifikovat nepodafilo. Zbylé slozky (krev, kaseinovy maz a

vajecny bilek) byly Gspésné identifikovany.

Tabulka 16 ldentifikované proteiny ve vzorku ¢. 16

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 25 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 20 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 13 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 12 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 11 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 8 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 6 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 5 mléko
LACB OVIMU beta-laktoglobulin 5 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 2 mléko

Vzorek €. 16 dle Tabulky 16 se jevi velmi podobné jako vzorek €. 15 (Tabulka 15)

s rozdilem vétsiho druhového vyskytu mlécnych proteind.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 16 je zjevné, ze ve vzorku €. 16 jsou pfitomny tyto

latky: mléko a krev.

Origindlni slozeni vzorku: krev, Zlu¢, mléko a vapno.
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Vépno vzhledem ke své anorganické povaze nebylo mozné hmotnostnim analyzatorem

detekovat. Zlug se téz identifikovat nepodatilo. Krev a mléko byly ispéiné identifikovany.

Tabulka 17: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 17

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 24 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 20 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 16 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 12 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 10 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 9 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 7 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 4 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 4 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 3 mléko

Vzorek ¢. 17 dle Tabulky 17 obsahuje mlé¢né a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 17 je zjevné, Ze ve vzorku €. 17 jsou pfitomny tyto

latky: krev a mléko.
Originalni slozeni vzorku: krev, zZlu¢, mléko a vapno.

Vépno vzhledem ke své anorganické povaze nebylo mozné hmotnostnim analyzatorem

detekovat. ZIug se téz identifikovat nepodatilo. Krev a mléko byly Gispé$né identifikovany.

56



Tabulka 18: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 18

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 26 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 23 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 21 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 15 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 14 krev
HBA AMMLE hemoglobin podjednotka alfa-1/2 10 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 8 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 5 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 3 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 3 mléko

Vzorek ¢. 18 dle Tabulky 18 obsahuje mlé¢né a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 18 je zjevné, Ze ve vzorku €. 18 jsou pritomny tyto

latky: krev a mléko.
Origindlni sloZeni vzorku: krev, Zlu¢, mléko a vapno.
Vépno nebylo mozné hmotnostnim analyzatorem detekovat. Zlu¢ se téZ identifikovat

nepodafilo. Krev a mléko byly Gspésné identifikovany.

Tabulka 19: ldentifikované proteiny ve vzorku ¢. 19

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 23 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 21 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 18 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 11 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 10 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 7 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 6 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 4 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 3 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 2 mléko

Vzorek €. 19 dle Tabulky 19 obsahuje mlééné a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 19 je zjevné, ze ve vzorku €. 19 jsou pfitomny tyto

latky: krev a mléko.
Originalni slozeni vzorku: krev, zlu¢, mléko a vapno.

Podobné jako u ptedchozich vzorkii vapno nebylo mozné hmotnostnim analyzitorem

detekovat. Stejné tak zlu¢. Krev a mléko byly Gspésné identifikovany.
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Tabulka 20: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 20

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 22 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 20 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 19 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 12 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 10 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 7 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 4 mléko
LACB OVIMU beta-laktoglobulin 3 mléko
CASK BISBO kapa-kasein 3 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 20 dle Tabulky 20 obsahuje mlé¢né a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 20 je zjevné, Ze ve vzorku €. 20 jsou pritomny tyto

latky: krev a mléko.
Origindlni sloZeni vzorku: krev, Zlu¢, mléko a vapno.
Vépno nebylo mozné hmotnostnim analyzatorem detekovat. Zlu¢ se téZ identifikovat

nepodafilo. Krev a mléko byly Gspésné identifikovany.

Tabulka 21: ldentifikované proteiny ve vzorku ¢. 21

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 25 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 24 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 21 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 12 krev
HBBA CAPHI hemoglobin podjednotka beta-A 11 krev
HBA AMMLE hemoglobin podjednotka alfa-1/2 10 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 6 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 5 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 4 mléko
CASK BISBO kapa-kasein 3 mléko

Vzorek €. 21 dle Tabulky 21 obsahuje mlééné a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 21 je zjevné, Ze ve vzorku €. 21 jsou pfitomny tyto

latky: krev a mléko.

Originalni slozeni vzorku: krev, zlu¢, mléko, vapenna voda a vapno.
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Vépno a vapennd voda vzhledem k jejich totozné anorganické povaze nebylo mozné
hmotnostnim analyzatorem detekovat. Zlu¢ se téz identifikovat nepodatilo. Krev a mléko

byly uspésné identifikovany.

Tabulka 22: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 22

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 23 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 22 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 18 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 14 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 11 krev
HBA AMMLE hemoglobin podjednotka alfa-1/2 9 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 5 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 5 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 2 mléko

Vzorek ¢. 22 dle Tabulky 22 obsahuje mlé¢né a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 22 je zjevné, Ze ve vzorku €. 22 jsou pfitomny tyto

latky: krev a mléko.
Originalni slozeni vzorku: krev, zZlu¢, mléko a vapno.
Vapno nebylo mozné hmotnostnim analyzatorem detekovat. Zlu¢ se téz identifikovat

nepodafilo. Krev a mléko byly uspésné identifikovany.

Tabulka 23: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 23a

KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 18 krev
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 16 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 15 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 10 krev
HBB SHEEP hemoglobin podjednotka beta 7 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 5 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 2 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 2 mléko
LACB BOVIN beta-laktoglobulin 2 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 2 mléko

Vzorek €. 23a dle Tabulky 23 obsahuje mlécné a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

59



Dle vysledkt zpracovanych v Tabulce 23 je zjevné, Ze ve vzorku €. 23 jsou pritomny tyto

latky: krev a mléko.
Originalni slozeni vzorku: krev, zlu¢, mléko, vapenna voda a vapno.

Vépno a vapenna voda vzhledem k jejich nepeptidové povaze nebylo mozné hmotnostnim

analyzatorem detekovat. Zlu¢ se téZ identifikovat nepodafilo. Krev a mléko byly asp&sné

identifikovany.

Tabulka 24: Identifikované proteiny ve vzorku ¢. 23b
KOD PROTEINU PROTEIN POCET PEPTIDU PUVOD
HBBA BOSJA hemoglobin podjednotka beta-A 23 krev
HBB BOVIN hemoglobin podjednotka beta 23 krev
HBA BOVIN hemoglobin podjednotka alfa 21 krev
ALBU BOVIN sérovy albumin 16 krev
HBA BOSGF hemoglobin podjednotka alfa 14 krev
CASA1 BOVIN alfa-S1-kasein 5 mléko
CASK BOVIN kapa-kasein 4 mléko
CASB BOVIN beta-kasein 3 mléko
CASA1 BUBBU  alfa-S1-kasein 3 mléko
CASA2 BOVIN alfa-S2-kasein 2 mléko

Vzorek €. 23b dle Tabulky 24 obsahuje mlé¢né a krevni proteiny ve velkém zastoupeni.

Dle vysledkl zpracovanych v Tabulce 24 je zjevné, ze ve vzorku ¢. 23b jsou ptitomny tyto

latky: krev a mléko.
Origindlni sloZeni vzorku: krev, Zlu¢, mléko, vapenna voda a vépno.

Vépno a vapenna voda vzhledem k jejich nepeptidové povaze nebylo mozné hmotnostnim
analyzatorem detekovat. Zlu¢ se téz nepodafilo zjistit. Krev a mléko byly usp&sné

identifikovany.

Tabulka 25 uvedend na nadchazejici strané nabizi piehledné shrnuti celé experimentalni

¢asti.
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Tabulka 25: Celkové shrnuti a porovnani identifikovaného sloZeni nateru

VSE)SII;I?U IDENTIFIKOVANE SLOZENI IDS&FI' Kl\?g; :%IZNS\%/
1 krev P 4 mléko/ —
2 - v -

3 - v -

4 - v —

5 krev v —

6 krev, kaseinovy maz, vajecny bilek v -

7 krev, zitna mouka, klih v -

8 krev, kaseinovy maz, vajecny bilek v —

9 kaseinovy maz X krev/—
10 krev X mléko/—
11 krev v -
12 krev, klih X mléko/klih
13 krev, kaseinovy maz, vajecny bilek v —
14 krev, kaseinovy maz, vajecny bilek v —
15 krev, kaseinovy maz, vajecny bilek v —
16 krev, mléko v -
17 krev, mléko v -
18 krev, mléko v -
19 krev, mléko v -
20 krev, mléko v -
21 krev, mléko v -
22 krev, mléko v -
23a krev, mléko v -
23b krev, mléko v -

Jak jiZ bylo nastinéno, primdrni ambici experimentalni ¢asti bylo rozpoznat slozeni
jednotlivych vzorka. U receptur, kterymi byly natéry zhotoveny, vSak vybrand metoda

experimentalni Casti byla schopna detekovat pouze jednotlivé peptidy, kterymi pak
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v porovnani s celosvétovou zivocisnou a rostlinnou databazi byly identifikovany konkrétni
proteiny. Je tedy logické, ze cilem nebylo identifikovat slozky, které peptidy neobsahuji,
a proto61nezahrnuje tyto ingredience: difevni tér, kamenec, Inény olej, tanin a vapno.

Nezahrnuje ani zlu¢ a amoniak z jiz uvedenych divodu.

U ctyt vzorkd dosSlo k urcité kontaminaci. U vzorku €. 1 (Tabulka 1) byly chybné

detekovany mlécné proteiny, které v origindlnim receptu uzity nebyly. Totoznd chyba

nepravdépodobné, ze by mlécné proteiny pochazely z krve, 1 ptes to, Ze v diskuzi u vzorku
¢. 1 (Tabulka 1) je dana alternativa pfipusténa s odkazem na studii (Vordenbdaumen et al.,
2013). Pravdépodobnéjsi je vSak chyba méfeni. U vzorku €. 9 (Tabulka 9) byla detekovana
krev, kterd nebyla soucéasti plivodni receptury. U vzorku ¢. 12 (Tabulka 12) nebyl
detekovan protein kolagen, ktery by dokézal pfitomnost klihu, ktery byl pii vyrobé
vzorku €. 12 pouzit. Kolagen nebyl detekovan kvili pravdépodobné vzniklému prokiizeni
bilkovin, které¢ znesnadnilo $t€peni proteini trypsinem. Tento jev mohl nastat diky

vzniklému tzv. nerozpustnému klihu, ktery vznikd smichanim klihu s kamencem

(KAI(SO4)2-12(H20)).

Vsechny tyto neptesnosti, u nichz byly nalezeny proteiny, které nebyly soucasti piivodni
nemozné, nebot’ ke kontaminaci vzorku mohlo dojit jiz pfi samotné piipravé krevniho
natéru béhem jeho natirani ¢i pfi odbéru vzorku v laboratofi. Dalsi pfi¢inou mohlo byt
pouze ¢aste€né uvolnéni peptidit z chromatografické kolony béhem jejiho promyvani pred
dal$i analyzou, tudiz zbylé peptidy mohly kontaminovat nadchézejici vzorek — jak tomu
mohlo byt uvzorku ¢. 8 (Tabulka 8), ktery s nejvétsi pravdépodobnosti kontaminoval

vzorek €. 9 (Tabulka 9).

Uzita metoda je velmi citliva. I pfes snahu odebrat co nejmensi mozny vzorek v fadech
setin milimetrii krychlovych, roztok davkovany na kolonu obsahoval vzdy velmi mnoho

peptida. Kvuli velmi vysoké citlivosti je zna¢né€ obtizné kontaminace eliminovat.

Experimentalni ¢ast byla zaméfena na kvalitativni analyzu dodanych vzorkd, a proto pfi
jednotlivé diskuzi kazdého vzorku nebylo nutné zohlednovat proceduru vzniku natéru ani
poméry danych latek, nebot’ ty nebyly pro kvalitativni analyzu nezbytné nutné, ale svoji
roli z hlediska uzitého mnozstvi mohly bezpochybné téz sehrat. Pro Sir§i kontext a tplné

v

pochopeni je vSak dilezité uvést podrobnéjsi informace k dodanym vzorkiim (Tabulka 26).

62



Postup (predevsim cas odstati natérové hmoty, nez byla pouzita k natéru) a pomeéry

ingredienci sehraly hlavni roli v barevné diferenci jednotlivych néatérG. Pro nézornou

barevnou odliSnost jednotlivych natéra ¢tenai sméiuje pozornost na Obrazek 12.

Tabulka 26: Kompletni seznam piivodnich receptur natéru

V(Zj{)SIIﬁ?U CELKOVE SLOZENI POZNAMKA

1 krev bez amoniaku

2 zlu¢ -

3 dfevni tér —

4 kamenec -

5 krev, vapenné mléko, zluc¢ -

6 krev, kasei.novy maz (vyrobeny z tvarohu a B

vapna), vajecny bilek

7 krev, vapno, kamenec, zitnd mouka, klih -

8 vzorek ¢. 6 + amoniak ka\;i‘;iior\r/lgl?oiig:zu

9 kaseinovy maz (vyrobeny z tvarohu a B

vapna)

10 krev, dfevni tér, zlu¢, vapno, amoniak -

11 krev, vapno, tanin -

12 krev, vapno, kamenec, klih -

13 vzorek €. 6 + kamenec nasyceny roztok

14 vzorek €. 6 + tanin —

15 vzorek €. 6 + tanin, Inény olej, Zlu¢ —

16 krev, zlu¢, mléko, vapno hustota plnotu¢né hoicice
17 vzorek €. 16 + malé mnoZzstvi vapna pouzit po ptl hodiné
18 vzorek €. 16 pouzit po 2 hodinach
19 vzorek €. 16 pouzit po 4 hodinach
20 vzorek €. 16 pouzit po 17 hodinach
21 vzorek ¢. 16 + malé mnozstvi vdpenné vody  pouzit po 18,5 hodinach
22 vzorek €. 16 + malé mnoZzstvi krve pouzit po 19 hodinach
23a vzorek €. 16 + malé mnozZstvi vapenné vody pouzit po 4 hodinach
23b vzorek €. 16 + malé mnozstvi krve pouzit po 21 hodinach
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Zavér

Cilem bakalatfské prace bylo provést reserSi a vypracovat souvisly text na téma krev,
krevni proteiny a pouziti krve v historickych objektech se zaméfenim na krevni natéry.
Krevni natéry byly obecné v historii velmi hojné vyuzivané, i pies to se zminky o jejich
uziti v literatufe objevuji jen ziidka. Z tohoto divodu se tato bakalafskd prace miize
povazovat jako jeden z mala Cesky psanych textii zabyvajicich se danou problematikou.
natéry, ktera byla bézn¢ uzivand napti¢ spolecnosti z divodu zdokonaleni vnéjsiho
segmentu materialu touto povrchovou upravou, kdy nebylo potfeba uvadét receptury
na pfipravu pouzivanych materidld. DalSim cilem bylo pak sezndmeni se s univerzalni
metodou hmotnostni spektrometrie typu nano-LC-MS/MS a jejim specifickym vyuzitim
pfi analyze ziskané¢ho setu vzorkii na Vysoké Skole chemicko-technologické v Praze.
Konkrétni pouzitd analytickd metoda nano-LC-ESI-Q-TOF MS je velmi citlivd a
sofistikované ptizpiisobend k detekci m/z aminokyselin a peptidl, ze kterych jsou slozené
proteiny. Na zéklad¢ detekovanych peptidii byly identifikovany proteiny porovnanim
s celosvétovou databazi znamych ZivociSnych i rostlinnych proteinit k urceni piesnych
vysledki. Za relevantni povazujeme proteiny, které byly detekovany s dostatecnym
peptidovym zastoupenim, tedy minimalné dvéma shodnymi peptidy, které jsou
povazovany za postacujici pro spolehlivou identifikaci proteini dle nepsané celosvétove
proteomické konvence. Na zdklad€ origindlnich receptur, dle kterych bylo vSech 24
analyzovanych vzorkli zhotovenych vramci grantového projektu DG16P02M026
,Historické dievéné konstrukce: typologie, diagnostika a tradi€ni opracovani dieva,
programu NAKI II, coZ je program na podporu aplikovaného vyzkumu a vyvoje narodni a
kulturni identity, jehoZ poskytovatelem je Ministerstvo kultury Ceské republiky, probéhla
diskuze v podobé komparace ziskanych vysledkii nanokapalinové chromatografie
s tandemovou hmotnostni detekci a jiz zminéného plvodniho sloZeni autenticky
zhotovenych vzorkd. Pokud se zanedbaji latky neobsahujici proteiny, které nebyly
pfedmétem identifikace, je nutno podotknout, Ze zvolend analytickd metoda korektné
vyhodnotila 20 z 24 vzorki. U tfech vzorkl byly vyhodnoceny navic latky, které soucasti
puvodni receptury vibec nebyly. Jednalo se o kontaminace. Vzhledem k citlivosti metody
a malym rozmérim vzorkli nelze s jistotou fici, jak a kde se dané vzorky mohly
kontaminovat. Ke kontaminaci mohlo dojit jiz pfi samotné piipravé natéru, pii jeho

nanaseni na dievo ¢i béhem odbéru a manipulaci vzorku v laboratoti. Dalsi pfi¢inou mohlo
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byt pouze Castecné uvolnéni peptidi z chromatografické kolony béhem jejiho promyvani
pted dalsi analyzou, tudiz zbylé peptidy mohly kontaminovat nadchézejici vzorek. Pouze
u jednoho vzorku se nezdaftila identifikace, a to proteinu kolagenu, jenz byl soucasti klihu,
ktery byl pouzit do krevniho natéru. Je pozoruhodnym faktem, Ze u jiného vzorku, kde byl
totozny klih rovnéz pouzit, doslo k prokazatelné detekci kolagenu. Dle konzultantt
bakalarské prace mohl hrat urcitou roli v nepodafené identifikaci kamenec draselno-hlinity
(KAI(SO4)2-12(H20)), ktery v kombinaci s kolagenem tvoii nerozpustnou smes. Tato smés
mohla znesnadnit $tépeni proteinil trypsinem kvili pravdépodobné vzniklému prokiizeni
nizky — 1-3 mg-ml"' (Harvey et al., 1989), se jako problematické ukazala i zlu¢. V Z4dném
z analyzovanych vzorkl nebyla pfitomnost ZluCovych proteinii prokdzana, tudiz lze
vyvodit skutec¢nost, Ze zvolend metoda hmotnostni spektrometrie neni vhodna pti detekci
proteintl nachazejicich se ve zluci, anebo spise nebyl nalezen zadny protein, ktery by se
v ni specificky vyskytoval. Toto tvrzeni vSak neplati o krevnich, mlé¢nych a vaje¢nych
proteinech, které byly ve 100 % ptipadi metodou nano-LC-MS/MS rozpoznény, stejné tak

1 proteiny (enzymy) rostlinného ptvodu.

Ze ziskanych komplexnich poznatki a na zakladé vlastnich vysledki Ize zcela pfesvédEive
konstatovat, Ze nanokapalinova chromatografie s tandemovou hmotnostni spektrometrii je

vhodnou metodou k analyze historickych krevnich natéra.
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Seznam pouzitych zkratek a symboli

Jednotlivé nize uvedené sloZzené zkratky se v textu mohou vyskytovat i samostatné.

Cm

Cs

Fon

FT-ICR

FTIR

HPLC

IT

Kp

LC-MS/MS

plocha piku (peak area)

koncentrace slozky v mobilni fazi (the concentration

in the mobile phase)

koncentrace slozky ve stacionarni fazi (the concentration

in the stationary phase)
objemovy priitok mobilni faze (mobile-phase volume flow rate)

iontové cyklotronovd rezonance s Fourierovou transformaci

(Fourier-Transform Ion Cyclotron Resonance)

infra¢ervena spektroskopie s Fourierovou transformaci (Fourier

Transform Infrared)
vyska piku (peak height)

vysokou¢inna kapalinova chromatografie (High Performance

Liquid Chromatography)
iontova past (ion trap)
reten¢ni faktor (retention factor)

distribu¢ni konstanta (distribution constant)

kapalinova chromatografie s tandemovou hmotnostni
spektrometrii (Liquid Chromatography — Tandem Mass
Spectrometry)
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MALDI

MCP
m/z

nano-LC-ESI-Q-TOF

MS

pH

Rh faktor
SIM
TFA

fo

IR

ty

UV/VIS

Vo

Vr

laserovd desorpce/ionizace v pritomnosti matrice (Matrix-

Assisted Laser Desorption/Ionization)
mikrokanalova desticka (microchannel plate)
podil hmotnosti iontu a nabojového ¢isla (mass-to-charge ratio)

nanokapalinovd  chromatografie = spojena s hmotnostnim
spektrometrem s elektrosprejovou ionizaci a kvadrupdlovym
detektorem (nano-Liquid Chromatography — Electrospray

Ionization — Quadrupole — Time of Flight Mass Spectrometry)
vodikovy exponent (potential of hydrogen)

Rhesus faktor (Rhesus factor)

selektivni monitorovani iontd (Single lon Monitoring)
trifluoroctové kyselina (trifluoroacetic acid)

mrtvy retencni ¢as (dead retention time/hold-up time)

retencni Cas (retention time)

redukovany reten¢ni Cas (reduced retention time)

ultrafialovo-viditelnd  spektroskopie (Ultraviolet — Visible

Spectroscopy)
objem inertni latky

elucni objem (dead retention volume/hold-up volume)
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Seznam priloh

Ptiloha 1 — Kompletni vysledky LC-MS/MS porovnané s rostlinnou databazi

Tabulka 27: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 1

Row  Accession Protein #Peptides
1 VSR1 ARATH Vacuolar-sorting receptor 1 OS=Arabidopsis thaliana GN=VSR1 1
- PE=1SV=2
Probable protein phosphatase 2C 25 OS=0ryza sativa subsp.
2 P2C25_ORYS] japonica GN=0s02g0685600 PE=2 SV=1 !
Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana
3 PMT2_ARATH GN=At1g26850 PE=1 SV=2 !
Tabulka 28: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 2
Row Accession Protein #Peptides
1 UPO1_VITRO ;J\r;l(;\own protein 1 (Fragment) OS=Vitis rotundifolia PE=1 1
5 PUMS ARATH Pumilio homolog 5 OS=Arabidopsis thaliana GN=APUM5 1
- PE=1 SV=2
Putative LRR disease resistance protein/transmembrane
3 PS4 _PINST receptor kinase PS4 (Fragment) OS=Pinus strobus PE=1 1
Sv=1
16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa
4 HSP1 RY 1
SP16_ORYS) subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1
Putative acid phosphatase PS18 (Fragment) OS=Pinus
> PS18_PINST strobus PE=1 SV=1 1
NAD-dependent malic enzyme 65 kDa isoform,
6 MAOM_AMAHP mitochondrial OS=Amaranthus hypochondriacus PE=1 SV=1 !
5 PPL2_ARATH PsbP-like protein 2, chloroplastic OS=Arabidopsis thaliana 1

GN=PPL2 PE=1 SV=2



Tabulka 29: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 3

Row Accession Protein #Peptides
1 UPO1_VITRO Unknown protein 1 (Fragment) OS=Vitis rotundifolia PE=1 5
Sv=1
Putative UPF0496 protein 5 OS=0ryza sativa subsp. indica
2 U496E_ORYSI GN=0sl_032118 PE=3 SV=1 1
E3 ubiquitin-protein ligase BRE1-like 1 OS=0ryza sativa
3 BRELA_ORYSI subsp. indica GN=BRE1A PE=3 SV=2 1
NAD-dependent malic enzyme 65 kDa isoform,
4 MAOM_AMAHP mitochondrial 0S=Amaranthus hypochondriacus PE=1 SV=1 !
Putative LRR disease resistance protein/transmembrane
5 PS4 _PINST receptor kinase PS4 (Fragment) OS=Pinus strobus PE=1 1
sv=1
Glutathione S-transferase U22 OS=Arabidopsis thaliana
6 GSTUM_ARATH GN=GSTU22 PE=2 SV=1 1
Protein ARABIDILLO 2 OS=Arabidopsis thaliana
/ ADLO2_ARATH GN=At3g60350 PE=2 SV=1 1
Transketolase 10 OS=Craterostigma plantagineum
8 TKTA_CRAPL GN=TKT10 PE=2 SV=1 !
50S ribosomal protein L16, plastid OS=Cuscuta exaltata
9 RK16_CUSEX GN=rpl16 PE=3 SV=1 1
Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana
10 PMT2_ARATH GN=At1g26850 PE=1 SV=2 1
Tabulka 30: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 4
Row Accession Protein #Peptides
1 PS4 PINST Putative LBR disease resistance prote!n/transmembrane 1
- receptor kinase PS4 (Fragment) OS=Pinus strobus PE=1 SV=1
5-methyltetrahydropteroyltriglutamate--homocysteine
2 METE_CATRO methyltransferase OS=Catharanthus roseus GN=METE PE=2 1
Sv=1
3 CKX2 ARATH Cytokinin dehydrogenase 2 OS=Arabidopsis thaliana GN=CKX2 1
- PE=1SV=2
Putative cytochrome c oxidase subunit Il PS17 (Fragments)
4 PS17_PINST OS=Pinus strobus PE=1 SV=1 !
Heat shock 70 kDa protein 5 OS=Arabidopsis thaliana
> HSP7E_ARATH GN=HSP70-5 PE=2 SV=1 !
6 BREIA_ORYS| E3 ubiquitin-protein ligase BRE1-like 1 OS=0ryza sativa subsp. 1

indica GN=BRE1A PE=3 SV=2
7 H4 ARATH Histone H4 OS=Arabidopsis thaliana GN=At1g07660 PE=1 SV=2 1
Cytochrome P450 71B16 OS=Arabidopsis thaliana

8 C71BG_ARATH GN=CYP71B16 PE=3 SV=1 !
9 C77A4 ARATH Cytochrome P450 77A4 OS=Arabidopsis thaliana GN=CYP77A4

- PE=2 SV=1
10 IFT74_CHLRE Intraflagellar transport protein 74 OS=Chlamydomonas 1

reinhardtii GN=IFT74 PE=1 SV=1

II



Row

10

11

12

Tabulka 31: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 5

Accession
ACT_MESVI

HSP7E_ARATH
G3PC2_HORVU
HSP7N_ARATH
NDK3_ARATH
UP12_PSEMZ
HSP16_ORYS)

MPPA_SOLTU
HSP82_MAIZE
MSRA4_ORYS)

H4_ARATH

PMT2_ARATH

Protein

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 5 OS=Arabidopsis thaliana
GN=HSP70-5 PE=2 SV=1

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 2, cytosolic
(Fragment) OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1
Heat shock 70 kDa protein 18 OS=Arabidopsis thaliana
GN=HSP70-18 PE=2 SV=1

Nucleoside diphosphate kinase Ill, chloroplastic/mitochondrial
0OS=Arabidopsis thaliana GN=NDPK3 PE=1 SV=1

Unknown protein 12 (Fragment) OS=Pseudotsuga menziesii
PE=1Sv=1

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa
subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1
Mitochondrial-processing peptidase subunit alpha
0S=Solanum tuberosum GN=MPP PE=1 SV=1

Heat shock protein 82 OS=Zea mays GN=HSP82 PE=3 SV=1
Peptide methionine sulfoxide reductase A4, chloroplastic
0S=0ryza sativa subsp. japonica GN=MSRA4 PE=2 SV=2
Histone H4 OS=Arabidopsis thaliana GN=At1g07660 PE=1
Sv=2

Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana
GN=At1g26850 PE=1 SV=2

III

#Peptides
3

1



Tabulka 32: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 6

Row Accession Protein #Peptides
1 ACT_MESVI Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1 3
26S proteasome regulatory subunit 4 homolog A

? PROJAARATH OS=Arabidopsis thaliana GN=RPT2A PE=1 SV=1 1
3 CD48A_ARATH tc:alwll i‘:'r‘l’:'c_iolzl‘:ggaogl':;tinsii ?omolog A OS=Arabidopsis 1
4 PSA6_ORYS) ;?;i?;:g;:::::I;Ezh:vt:fe_fs 0S=0ryza sativa subsp. 5
5 PSA4A_ARATH Zrl\(l):iaAsglmPeEilibsli/n;;alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana 1
6P ARATH O e thalans GhLRPNTL PEA SVt 2
7 PPDK2_ORYS) LVJS:?;:'GpI\t]::ES;ZepdE”:;ngf/i12 0S=Oryza sativa subsp. )
8 HSP16_ORYS) 16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0Oryza sativa 1

subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1
9 YCF2_PELHO  Protein ycf2 OS=Pelargonium hortorum GN=ycf2-A PE=3 SV=2 1
26S protease regulatory subunit 6A homolog OS=Brassica

10 PRSGA_BRACM campestris GN=TBP1 PE=2 SV=1 1

s e :

12 CD48B_ARATH f:;'li‘:':l’:g":::ggé;o;;;tlenséi 1homolog B OS=Arabidopsis 1
Endoribonuclease Dicer homolog 2 OS=Arabidopsis thali

13 DCL2_ARATH Grll\ld=o,6i"l228;;()e(?;i=1lcse\r/=;mo og 2 0OS=Arabidopsis thaliana 1

14 CSLD5_ARATH Cellulose synthase-like protein D5 OS=Arabidopsis thaliana 1

GN=CSLD5 PE=2 SV=1

1A%



Tabulka 33:: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinit vzorku ¢. 7

Row Accession Protein #Peptides
Granule-bound starch synthase 1, chloroplastic/amyloplastic

1 SSGL_WHEAT OS=Triticum aestivum GN=WAXY PE=1 SV=1 7
5 AMYB_SECCE E\?Eal-amylase (Fragment) OS=Secale cereale GN=BMY1 PE=2 5
3 AMYB_WHEAT Beta-amylase OS=Triticum aestivum GN=BMY1 PE=2 SV=1 3
4 SPZ1B_WHEAT Serpin-Z1B OS=Triticum aestivum PE=1 SV=1 4
5 ACT_MESVI Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1 5
Granule-bound starch synthase 1, chloroplastic/amyloplastic
6 S5G1_HORVU OS=Hordeum vulgare GN=WAXY PE=1 SV=1 >
7 CHIA_SECCE Basic endochitinase A OS=Secale cereale GN=rsca PE=1 SV=1 4
3 CBP2 HORVU Serine carboxypeptidase 2 OS=Hordeum vulgare GN=CBP2 )
- PE=1SV=2
Heat shock 70 kDa protein 5 OS=Arabidopsis thaliana
9 HSP7E_ARATH GN=HSP70-5 PE=2 SV=1 2
10 BIP SPIOL Luminal-binding protein OS=Spinacia oleracea GN=HSC70 )
- PE=2 SV=1
11  SUS2 HORVU  Sucrose synthase 2 OS=Hordeum vulgare GN=SS2 PE=1 SV=1 4
ATP synthase subunit beta, mitochondrial OS=Hevea
12 ATPBM_HEVEBR brasiliensis GN=ATPB PE=2 SV=1 2
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 1, cytosolic
13 G3PCI_HORVU OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1 4
Malate dehydrogenase, cytoplasmic 1 OS=Arabidopsis
14 MDHC1_ARATH thaliana GN=At1g04410 PE=1 SV=2 3
15 REHY HORVU 1-Cys peroxiredoxin PER1 OS=Hordeum vulgare GN=PER1 5
- PE=2 SV=1
16 RIP1 HORVU Protein synthesis inhibitor | 0S=Hordeum vulgare GN=RIP30 1
- PE=1 SV=2
17 TPIS SECCE Triosephosphate isomerase, cytosolic OS=Secale cereale PE=2 5
- Ssv=3
Beta-amylase OS=Hordeum vulgare subsp. spontaneum
18 AMYB_HORVS GN=BMY1 PE=1 SV=1 3
Serine carboxypeptidase II-1 (Fragment) OS=Hordeum
13 CBP21_HORVU vulgare GN=CXP;2-1 PE=1 SV=1 2
50 H2B10 ORYSI Histone H2B.10 OS=0ryza sativa subsp. indica GN=H2B.10 3
- PE=3 SV=1
21 H4_ARATH SH\|/s_t<23ne H4 OS=Arabidopsis thaliana GN=At1g07660 PE=1 3
22 H2A3_WHEAT Histone H2A.2.2 OS=Triticum aestivum PE=1 SV=1 3
23 SPZ2B_WHEAT Serpin-Z2B OS=Triticum aestivum PE=1 SV=1 1
Glutenin, high molecular weight subunit DY10 OS=Triticum
24 GLTO_WHEAT aestivum GN=GLU-D1-2B PE=3 SV=1 3
Glucose and ribitol dehydrogenase OS=Daucus carota
25 GRDH_DAUCA GN=CAISE5 PE=2 SV=1 2
26  ALDR_HORVU Aldose reductase OS=Hordeum vulgare PE=1 SV=1 2
27 TBB_CHLIN ;:E);Ilsr:/?ita chain 0S=Chlamydomonas incerta GN=TUBB 1



Row Accession Protein #Peptides

28 MATK_AMACA Maturase K OS=Amaranthus caudatus GN=matK PE=3 SV=1 1
1,4-alpha-glucan-branching enzyme,
29 GLGB_ORYSJ chloroplastic/amyloplastic 0S=0Oryza sativa subsp. japonica 1

GN=SBE1 PE=1 SV=2
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase, cytosolic

30 G3PC_RANAC OS=Ranunculus acris GN=GAPC PE=2 SV=1 2
31 EF1A WHEAT Elongation factor 1-alpha OS=Triticum aestivum GN=TEF1 )
- PE=2 SV=1
16.9 kDa class | heat shock protein 1 OS=0ryza sativa subsp.
32 HS16A_ORYS) japonica GN=HSP16.9A PE=1 SV=1 1
33 IACX1 WHEAT Tryp.sm/alpha—amylase inhibitor CMX1/CMX3 OS=Triticum 1
- aestivum PE=2 SV=1
Pyruvate, phosphate dikinase, chloroplastic OS=Flaveria
34 PPDK_FLABI bidentis PE=1 SV=1 !
ATP synthase subunit alpha, mitochondrial OS=Arabidopsis
35 ATPAM_ARATH thaliana GN=ATPA PE=1 SV=2 !
26S proteasome regulatory subunit 4 homolog A
36 PRS4A_ARATH OS=Arabidopsis thaliana GN=RPT2A PE=1 SV=1 1
37 RLS_CUCSA g\(flrlbosomal protein L5 OS=Cucumis sativus GN=RPL5 PE=2 1
38 H2A2_WHEAT Histone H2A.2.1 OS=Triticum aestivum PE=1 SV=1 2
39 H3L5 ARATH Histone H3-like 5 OS=Arabidopsis thaliana GN=At5g65350 5
- PE=2 SV=3
40 PXG1_AVESA Peroxygenase 1 OS=Avena sativa PE=1 SV=1 1
16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0Oryza sativa
41 HSP1e_ORYS) subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1 !
42 IAAS_HORVU SA\I/p_hza—amylase/subtlhsm inhibitor OS=Hordeum vulgare PE=1
43  ALA2 HORVU Alanine aminotransferase 2 OS=Hordeum vulgare PE=1 SV=1 2
Eukaryotic initiation factor 4A-1 OS=0ryza sativa subsp.
44 IF4A1_ORYS) japonica GN=0s06g0701100 PE=2 SV=2 !
45 FEN1_OSTTA Flap endonuclease 1 OS=0streococcus tauri GN=FEN1 PE=3 1

Sv=2

VI



Row

10

11

12

13
14
15

16

17

18
19

20

21

22

Tabulka 34: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 8

Accession
ACT_MESVI

CD48A_ARATH
PRS6A_BRACM
PSA4A_ARATH
RPOC2_LOTIA

UGGG_ARATH

PSA6_ORYS)

CD48B_ARATH
SYP71_ARATH
G3PC1_HORVU

ATXR3_ARATH
HSP16_ORYS)

CKX2_ARATH
HSP82_MAIZE
DNJH1_ALLPO

PMT2_ARATH

YPTC1_CHLRE

H2A3_VOLCA
UBIQ_AVESA

APC5_ARATH
ERCC2_ARATH

NPS11_ARATH

Protein

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis
thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1

26S protease regulatory subunit 6A homolog OS=Brassica
campestris GN=TBP1 PE=2 SV=1

Proteasome subunit alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana

GN=PAC1 PE=1SV=1

DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1

UDP-glucose:glycoprotein glucosyltransferase
OS=Arabidopsis thaliana GN=UGGT PE=1 SV=1
Proteasome subunit alpha type-6 OS=0ryza sativa subsp.
japonica GN=PAA1 PE=2 SV=1

Cell division control protein 48 homolog B OS=Arabidopsis
thaliana GN=CDC48B PE=2 SV=1

Syntaxin-71 OS=Arabidopsis thaliana GN=SYP71 PE=1 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 1, cytosolic
OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1

Probable histone-lysine N-methyltransferase ATXR3
OS=Arabidopsis thaliana GN=ATXR3 PE=2 SV=2

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0Oryza sativa
subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1

Cytokinin dehydrogenase 2 OS=Arabidopsis thaliana
GN=CKX2 PE=1 SV=2

Heat shock protein 82 OS=Zea mays GN=HSP82 PE=3 SV=1
Dnal protein homolog 1 (Fragment) OS=Allium porrum
GN=DNAJ1 PE=2 SV=1

Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana
GN=At1g26850 PE=1 SV=2

GTP-binding protein YPTC1 OS=Chlamydomonas reinhardtii
GN=YPTC1 PE=1SV=1

Histone H2A-1Il OS=Volvox carteri PE=3 SV=1

Ubiquitin OS=Avena sativa PE=1 SV=1
Anaphase-promoting complex subunit 5 OS=Arabidopsis
thaliana GN=APC5 PE=1 SV=1

DNA repair helicase UVH6 OS=Arabidopsis thaliana GN=UVH6

PE=1SV=1
Novel plant SNARE 11 OS=Arabidopsis thaliana GN=NPSN11
PE=1SV=2

VII

#Peptides

4
2



Row

Row

10

11

12

13

14

15

16

Tabulka 35: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 9

Accession

REN1_ARATH
RK16_CHLVU
CCR4D_ARATH
CRK8_ARATH
MAOM_AMAHP
DDRGK_ORYS!

GRF9_ORYS)

Protein
Rho GTPase-activating protein REN1 OS=Arabidopsis thaliana
GN=REN1 PE=1 SV=2

50S ribosomal protein L16, chloroplastic OS=Chlorella vulgaris

GN=rpl16 PE=3 SV=1

Carbon catabolite repressor protein 4 homolog 4
0OS=Arabidopsis thaliana GN=CCR4-4 PE=2 SV=1
Cysteine-rich receptor-like protein kinase 8 OS=Arabidopsis
thaliana GN=CRK8 PE=3 SV=2

NAD-dependent malic enzyme 65 kDa isoform, mitochondrial
0OS=Amaranthus hypochondriacus PE=1 SV=1

DDRGK domain-containing protein 1 OS=0ryza sativa subsp.
japonica GN=0s07g0103200 PE=2 SV=1

Growth-regulating factor 9 0S=0ryza sativa subsp. japonica
GN=GRF9 PE=2 SV=1

#Peptides
1

Tabulka 36: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 10

Accession
ACT_MESVI
H4 ARATH

H3L5_ARATH
PSA4A_ARATH
G3PC2_HORVU
H2A1_ARATH

UGGG_ARATH
ADLO1_ARATH
RPB5A_ARATH

HSP7N_ARATH
RPOC2_LOTIA
MDHM_CHLRE
HSP16_ORYS)
MTP1_ARATH
DSP8_ARATH

RFA1C_ARATH

Protein

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

Histone H4 OS=Arabidopsis thaliana GN=At1g07660 SV=2
Histone H3-like 5 OS=Arabidopsis thaliana GN=At5g65350
PE=2 SV=3

Proteasome subunit alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana
GN=PAC1 PE=1SV=1

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 2, cytosolic
(Fragment) OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1
Probable histone H2A.1 OS=Arabidopsis thaliana
GN=At1g51060 PE=1 SV=1

UDP-glucose:glycoprotein glucosyltransferase OS=Arabidopsis
thaliana GN=UGGT PE=1 SV=1

Protein ARABIDILLO 1 OS=Arabidopsis thaliana GN=FBX5 PE=1
DNA-directed RNA polymerases Il and IV subunit 5A
OS=Arabidopsis thaliana GN=NRPB5A PE=1 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 18 OS=Arabidopsis thaliana
GN=HSP70-18 PE=2 SV=1

DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1

Malate dehydrogenase, mitochondrial 0S=Chlamydomonas
reinhardtii PE=1 SV=1

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa
subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1

Metal tolerance protein 1 OS=Arabidopsis thaliana GN=MTP1
PE=1 SV=2

Putative dual specificity protein phosphatase DSP8
0OS=Arabidopsis thaliana GN=DSP8 PE=2 SV=2

Replication protein A 70 kDa DNA-binding subunit C
0OS=Arabidopsis thaliana GN=RPA1C PE=3 SV=1

VIII

#Peptides
4
5

2



Tabulka 37: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 11

Row Accession Protein #Peptides
1 ACT_MESVI Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1 2
Heat shock 70 kDa protein 5 OS=Arabidopsis thaliana

2 HSP7E_ARATH GN=HSP70-5 PE=2 SV=1 !
Proteasome subunit alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana

3 PSA4A_ARATH GN=PAC1 PE=1 SV=1 1
UDP-glucose:glycoprotein glucosyltransferase OS=Arabidopsis

4 UGGG_ARATH thaliana GN=UGGT PE=1 SV=1 !
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus

RPOC2_LOTJA 1

> oc2_LoT japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1
Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis

6 CDABA_ARATH thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1 !
26S protease regulatory subunit 6A homolog OS=Brassica

/ PRSGA_BRACM campestris GN=TBP1 PE=2 SV=1 !
GTP-binding protein YPTC1 OS=Chlamydomonas reinhardtii

8 YPTCI_CHLRE GN=YPTC1 PE=1SV=1 !

9 H3L3 ARATH Histone H3-like 3 OS=Arabidopsis thaliana GN=At1g75600 1

- PE=2 SV=3

60S ribosomal protein L21-2 OS=Arabidopsis thaliana

10 RL212 ARATH GN=RPL21E PE=2 SV=1 !
Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana

11 PMT2_ARATH GN=At1g26850 PE=1 SV=2 !

Tabulka 38: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 12

Row Accession Protein #Peptides

1 ACT_MESVI Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1 3

5 HSP16_ORYS) 16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa 1

subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1
Probable UDP-N-acetylglucosamine--peptide N-
3 SEC_ARATH acetylglucosaminyltransferase SEC OS=Arabidopsis thaliana 1
GN=SEC PE=2 SV=1

Pentatricopeptide repeat-containing protein At4g20770

4 PP325_ARATH 0OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-E35 PE=3 SV=2 !
S b Ty QUSGreed A pobmees Lt it 1
o wpeasory el recesins st o 1
7 RPOC2_LOTIA EEﬁr-:;lclLic;ehjj:I:Fl)\loAcgoplyéTse;?/Sflsu bunit beta" OS=Lotus 1
3 PMT2_ARATH gr,\cljzt)Aafllzzrgg';%yll;céir;sgsiazse PMT2 OS=Arabidopsis thaliana 1
9 FCL1_ORYS) Probable GDP-L-fucose synthase 1 OS=0ryza sativa subsp. 1

japonica GN=0s06g0652400 PE=2 SV=1

IX



Tabulka 39:

Row Accession

1 CD48A_ARATH
2 ACT_CHLRE

3 PRS4A_ARATH

4 PSA4A_ARATH
5 CD48B_ARATH
6 PSA6_ORYSJ

7 RPOC2_LOTIA
8 RK16_CHLVU

9 FPP2_ARATH

Tabulka 40:

Row Accession
1 ACT_MESVI

2 HSP7E_ARATH
3 PSA4A_ARATH
4 RPOC2_LOTIA
5  G3PC2_HORVU
6  CD48A_ARATH
7 UPO1_VITRO

8  P2C25_ORYS)
9  CMTA3_ARATH

10 ERCC2_ARATH

Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 13

Protein

Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis
thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1

Actin OS=Chlamydomonas reinhardtii PE=1 SV=1

26S proteasome regulatory subunit 4 homolog A
OS=Arabidopsis thaliana GN=RPT2A PE=1 SV=1

Proteasome subunit alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana
GN=PAC1 PE=1 SV=1

Cell division control protein 48 homolog B OS=Arabidopsis
thaliana GN=CDC48B PE=2 SV=1

Proteasome subunit alpha type-6 OS=0ryza sativa subsp.
japonica GN=PAA1 PE=2 SV=1

DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1

50S ribosomal protein L16, chloroplastic OS=Chlorella vulgaris
GN=rpl16 PE=3 SV=1

Filament-like plant protein 2 OS=Arabidopsis thaliana GN=FPP2
PE=1SV=1

#Peptides
1
3
1

Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 14

Protein

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 5 OS=Arabidopsis thaliana
GN=HSP70-5 PE=2 SV=1

Proteasome subunit alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana
GN=PAC1 PE=1 SV=1

DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 2, cytosolic
(Fragment) OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1

Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis
thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1

Unknown protein 1 (Fragment) OS=Vitis rotundifolia PE=1
sv=1

Probable protein phosphatase 2C 25 OS=0ryza sativa subsp.
japonica GN=0s02g0685600 PE=2 SV=1

Calmodulin-binding transcription activator 3 OS=Arabidopsis
thaliana GN=CMTA3 PE=1 SV=1

DNA repair helicase UVH6 OS=Arabidopsis thaliana GN=UVH6
PE=1SV=1

#Peptides
4

1



Tabulka 41: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 15

Row Accession Protein #Peptides
Probable UDP-N-acetylglucosamine--peptide N-
1 SEC_ARATH acetylglucosaminyltransferase SEC OS=Arabidopsis thaliana 1

GN=SEC PE=2 SV=1
Proteasome subunit alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana

2 PSA4A_ARATH GN=PAC1 PE=1 SV=1 1
Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis

3 CDABA_ARATH thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1 !

4 CWP17 ARATH 23 kDa cell wall protein (Fragment) OS=Arabidopsis thaliana 1

- PE=1Sv=1

5 ACT_CHLRE Actin OS=Chlamydomonas reinhardtii PE=1 SV=1 1
Tryptophan aminotransferase-related protein 2

6 TARZ_ARATH OS=Arabidopsis thaliana GN=TAR2 PE=2 SV=1 !

Tabulka 42: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 16

Row Accession Protein #Peptides

1 ACT_MESVI Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1 2

5 UPO1_VITRO lSJ\?lTown protein 1 (Fragment) OS=Vitis rotundifolia PE=1 1
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus

3 RPOC2_LOTIA japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1 !
Proteasome subunit alpha type-4-A OS=Arabidopsis thaliana

4 PSA4A_ ARATH GN=PAC1 PE=1 SV=1 1
Pentatricopeptide repeat-containing protein At4g20770

> PP329_ARATH 0OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-E35 PE=3 SV=2 2

6 ATL1. ARATH RING-H2 finger protein ATL1 OS=Arabidopsis thaliana 1

GN=ATL1 PE=2 SV=1
7 SYP71_ARATH Syntaxin-71 OS=Arabidopsis thaliana GN=SYP71 PE=1 SV=1 1
16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0Oryza sativa

8 HSP16_ORYS) subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1 !
9 ADLO1_ARATH :\r/o_tlem ARABIDILLO 1 OS=Arabidopsis thaliana GN=FBX5 PE=1 1
Probable protein phosphatase 2C 25 OS=0ryza sativa subsp.
1 2C2 1
0 P2C25_ORYSI japonica GN=0s02g0685600 PE=2 SV=1
Protein OSB3, chloroplastic/mitochondrial OS=Arabidopsis
11 OSB3_ARATH thaliana GN=0SB3 PE=2 SV=1 !
Probable plastid-lipid-associated protein 14, chloroplastic
12 1 1
PAP14_ARATH OS=Arabidopsis thaliana GN=PAP14 PE=1 SV=1
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Chlorella
1 2 L 1
3 RPOCZ_CHLVU vulgaris GN=rpoC2 PE=3 SV=2
14 ML168_ARATH MLP-like protein 168 OS=Arabidopsis thaliana GN=MLP168 1

PE=2 SV=1

XI



Row
1

2

Row

Tabulka 43:

Accession
ACT_MESVI

CDA8A_ARATH
RPOC2_LOTIA
NIA1_PHAVU

PP329_ARATH
SYP71_ARATH
RPOC2_CHLVU

GSH1_ARATH

Tabulka 44:

Accession
HSP16_ORYS)
ACT_CHLRE
HSP7E_ARATH

SEC_ARATH

PP329_ARATH
G3PC2_HORVU

EIF3A_ARATH
MATK_THECC
CHLB_SALAU

Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 17

Protein

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis
thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1

DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1

Nitrate reductase [NADH] 1 OS=Phaseolus vulgaris GN=NIA1
PE=3 SV=1

Pentatricopeptide repeat-containing protein At4g20770
OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-E35 PE=3 SV=2
Syntaxin-71 OS=Arabidopsis thaliana GN=SYP71 PE=1 SV=1
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Chlorella
vulgaris GN=rpoC2 PE=3 SV=2

Glutamate--cysteine ligase, chloroplastic OS=Arabidopsis
thaliana GN=GSH1 PE=1 SV=2

#Peptides
2

2

Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 18

Protein

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa
subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1

Actin OS=Chlamydomonas reinhardtii PE=1 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 5 OS=Arabidopsis thaliana
GN=HSP70-5 PE=2 SV=1

Probable UDP-N-acetylglucosamine--peptide N-
acetylglucosaminyltransferase SEC OS=Arabidopsis thaliana
GN=SEC PE=2 SV=1

Pentatricopeptide repeat-containing protein At4g20770
0OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-E35 PE=3 SV=2
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 2, cytosolic
(Fragment) OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1
Eukaryotic translation initiation factor 3 subunit A
OS=Arabidopsis thaliana GN=TIF3A1 PE=1 SV=1

Maturase K OS=Theobroma cacao GN=matK PE=3 SV=1
Light-independent protochlorophyllide reductase subunit B
(Fragment) OS=Salvinia auriculata GN=chIB PE=3 SV=1

XII

#Peptides
1
2
1



Tabulka 45: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 19

R .
©  Accession Protein #Peptide
v s
1 ACT_MESVI Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1 2

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa

2 HSP1 RY 1
SP16_ORYS) subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1
3 CD48A_ARAT  Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis 1
H thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1
Pentatricopeptide repeat-containing protein At4g20770
4 PP323_ARATH 0OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-E35 PE=3 SV=2 2
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
> RPOC2_LOTIA japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1 !
6 RPOC2_CHLV DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Chlorella 1
u vulgaris GN=rpoC2 PE=3 SV=2
Putative F-box protein At2g16290 OS=Arabidopsis thaliana
/ FB106_ARATH GN=At2g16290 PE=4 SV=1 1
Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana
8 PMT2_ARATH GN=At1g26850 PE=1 SV=2 !
Kelch repeat-containing protein At1g19460 OS=Arabidopsis
9 Y1946_ARATH thaliana GN=At1g19460 PE=4 SV=1 1
Tabulka 46: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 20
Row Accession Protein #Peptides
1 ACT_MESVI Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1 2
16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0Oryza sativa
2 HSP16_ORYS) subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1 !
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 2, cytosolic
3 G3PC2_HORVU (Fragment) OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1 !
Pentatricopeptide repeat-containing protein At4g20770
4 PP329 ARATH 2
329_ OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-E35 PE=3 SV=2
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
RPOC2_LOTJA 1
> oc2_LoT japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1
Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis
6 CDABA_ARATH thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1 !
ATP-dependent (S)-NAD(P)H-hydrate dehydratase OS=Vitis
D 1
/ NNRD_VITVI vinifera GN=VIT_05s0020g02800 PE=3 SV=1
50S ribosomal protein L14, chloroplastic OS=Cryptomeria
1 1
8 RK14_CRYIA japonica GN=rpl14 PE=3 SV=1
Probable protein phosphatase 2C 25 OS=0ryza sativa subsp.
9 P2C25_ORYS) japonica GN=0s02g0685600 PE=2 SV=1 !
Probable GDP-L-fucose synthase 1 0S=0ryza sativa subsp.
10 FCL1_ORYS) japonica GN=0s06g0652400 PE=2 SV=1 !
Ethylene receptor 1 OS=Cucumis melo var. cantalupensis
11 ETR1_CUCMN GN=ETR1 PE=2 SV=1 1
12 C76A2 SOLME Cytochrome P450 76A2 OS=Solanum melongena GN=CYP76A2 1
- PE=2 SV=1
13 PUMA4_ARATH :\L;inzmo homolog 4 OS=Arabidopsis thaliana GN=APUM4 PE=1 1

XIII



Row

10

11

12

Row

Tabulka 47: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 21

Accession
ACT_MESVI

ATPA_STIHE

SEC_ARATH

HSP7N_ARATH
HSP16_ORYS)
PUB24_ARATH
PMT2_ARATH
FABH_ARATH
GTOMC_ARATH
RPOC2_LOTIA
NLTPB_BRAOT

RPOC2_CHLVU

Tabulka 48:

Accession
ACT_MESVI

RPOC2_LOTIA
HSP16_ORYS)
PAP14_ARATH
PP329_ARATH
OSB3_ARATH
PMT2_ARATH

PP115_ARATH

Protein

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

ATP synthase subunit alpha, chloroplastic OS=Stigeoclonium
helveticum GN=atpA PE=3 SV=1

Probable UDP-N-acetylglucosamine--peptide N-
acetylglucosaminyltransferase SEC OS=Arabidopsis thaliana
GN=SEC PE=2 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 18 OS=Arabidopsis thaliana
GN=HSP70-18 PE=2 SV=1

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa
subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1

E3 ubiquitin-protein ligase PUB24 OS=Arabidopsis thaliana
GN=PUB24 PE=1 SV=1

Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana
GN=At1g26850 PE=1 SV=2

3-oxoacyl-[acyl-carrier-protein] synthase Ill, chloroplastic
0OS=Arabidopsis thaliana GN=At1g62640 PE=2 SV=2

Tocopherol O-methyltransferase, chloroplastic OS=Arabidopsis

thaliana GN=VTE4 PE=2 SV=2
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1

Non-specific lipid-transfer protein B OS=Brassica oleracea var.

italica GN=WAX9B PE=3 SV=1
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Chlorella
vulgaris GN=rpoC2 PE=3 SV=2

Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 22

Protein
Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

DNA-directed RNA polymerase subunit beta' OS=Lotus japonicus

GN=rpoC2 PE=3 SV=1

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa subsp.
japonica GN=HSP16.0 PE=2 SvV=1

Probable plastid-lipid-associated protein 14, chloroplastic
OS=Arabidopsis thaliana GN=PAP14 PE=1 SV=1
Pentatricopeptide repeat-containing protein At4g20770
OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-E35 PE=3 SV=2

Protein OSB3, chloroplastic/mitochondrial OS=Arabidopsis
thaliana GN=0SB3 PE=2 SV=1

Probable methyltransferase PMT2 OS=Arabidopsis thaliana
GN=At1g26850 PE=1 SV=2

Pentatricopeptide repeat-containing protein At1g71460,

chloroplastic OS=Arabidopsis thaliana GN=PCMP-A3 PE=2 SV=1

XV
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Tabulka 49: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 23a

Accession
UP01_VITRO
ACT_MESVI
ACT4_SOLLC

R13A1_ARATH
RBR_CAMSI
PS17_PINST

HSPO2_PSEMZ
PS4_PINST
U496E_ORYSI
HSP16_ORYS)
P2C25_ORYS)
BRE1A_ORYSI

RPOC2_LOTIA
YPTC1_CHLRE
LONM1_ARATH

Y3623_ARATH

Protein

Unknown protein 1 (Fragment) OS=Vitis rotundifolia PE=1 SV=1

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

Actin-105 (Fragment) OS=Solanum lycopersicum PE=3 SV=1
60S ribosomal protein L13a-1 OS=Arabidopsis thaliana
GN=RPL13AA PE=2 SV=1

Retinoblastoma-related protein OS=Camellia sinensis SV=1
Putative cytochrome c oxidase subunit Il PS17 (Fragments)
OS=Pinus strobus PE=1 SV=1

Putative heat shock protein 2 (Fragment) OS=Pseudotsuga
menziesii PE=1 SV=1

Putative LRR disease resistance protein/transmembrane
receptor kinase PS4 (Fragment) OS=Pinus strobus PE=1 SV=1
Putative UPF0496 protein 5 OS=0ryza sativa subsp. indica
GN=0sl_032118 PE=3 SV=1

16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa
subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1

Probable protein phosphatase 2C 25 OS=0ryza sativa subsp.
japonica GN=0s02g0685600 PE=2 SV=1

E3 ubiquitin-protein ligase BRE1-like 1 OS=0ryza sativa subsp.

indica GN=BRE1A PE=3 SV=2

DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1

GTP-binding protein YPTC1 OS=Chlamydomonas reinhardtii
Lon protease homolog 1, mitochondrial OS=Arabidopsis
thaliana GN=LON1 PE=1 SV=2

BTB/POZ domain-containing protein At3g56230 OS=Arabidopsis

thaliana GN=At3g56230 PE=2 SV=1

#Peptides
2
3
2

Tabulka 50: Kompletni vysledky analyzy rostlinnych proteinii vzorku ¢. 23b

Accession
ACT_MESVI

CD48A_ARATH
SEC_ARATH
HSP16_ORYS)
G3PC2_HORVU
RPOC2_LOTIA
P2C25_ORYS)

RPOC2_CHLVU

Protein

Actin OS=Mesostigma viride PE=3 SV=1

Cell division control protein 48 homolog A OS=Arabidopsis
thaliana GN=CDC48A PE=1 SV=1

Probable UDP-N-acetylglucosamine--peptide N-
acetylglucosaminyltransferase SEC OS=Arabidopsis thaliana
16.0 kDa heat shock protein, peroxisomal OS=0ryza sativa
subsp. japonica GN=HSP16.0 PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 2, cytosolic
(Fragment) OS=Hordeum vulgare GN=GAPC PE=2 SV=1
DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Lotus
japonicus GN=rpoC2 PE=3 SV=1

Probable protein phosphatase 2C 25 OS=0ryza sativa subsp.
japonica GN=0s02g0685600 PE=2 SV=1

DNA-directed RNA polymerase subunit beta" OS=Chlorella
vulgaris GN

XV
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Ptiloha 2 — Kompletni vysledky LC-MS/MS porovnané s zivociSnou databazi

Tabulka 51: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinu vzorku ¢. 1

Row Accession Protein #Peptides
1 HBBA_BOSJA Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1 17
2 HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 16
3 HBA_BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 16
4 HBA ODOVI H.er’r.10.globin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus 9
- virginianus PE=1 SV=1
5 HBB_SHEEP Hemoglobin subunit beta 0OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2 4
6 HBBF_CAPHI Hemoglobin fetal subunit beta OS=Capra hircus PE=1 SV=1 3
7 HBB CALTO Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB 3
- PE=2 SV=3
8 ALBU_BOVIN Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4 9
9 ALBU_HUMAN Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2 6
10 A2MG_BOVIN  Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 6
11 CASA1 BOVIN Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 3
12 PRDX2_BOVIN Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1 4
13 CASA1 CAPHI  Alpha-S1-casein OS=Capra hircus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 2
14 FETUA_BOVIN Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2 1
15 CASA2 BOVIN Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2 3
16 CASK_BOVIN Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1 1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
17 ITIH4_BOVIN GN=ITIH4 PE=1 SV=1 2
18 CAH2_BOVIN Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3 1
19 TRFE_BOVIN Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1 1
20 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 1
21 SPA31 BOVIN  Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3 2
22 CO3_BOVIN Complement C3 0S=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2 3
Pre-mRNA-splicing factor SLU7 OS=Caenorhabditis elegans
23 SLU7_CAEEL GN=K07C5.6 PE=3 SV=1 !
Dual specificity tyrosine-phosphorylation-regulated kinase 4
24 DYRK4_HUMAN 0S=Homo sapiens GN=DYRK4 PE=1 SV=2 !
Uncharacterized protein K11H3.2 OS=Caenorhabditis elegans
25 YMA42_CAEEL GN=K11H3.2 PE=4 SV=1 1
26 LACB_BOVIN Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3 1

XVI



Tabulka 52: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 2

Row Accession Protein #Peptides
1 HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 12
2 HBBA_BOSJA Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1 11
3 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 2
4 K1C9_HUMAN E\ti[ztm, type | cytoskeletal 9 OS=Homo sapiens GN=KRT9 PE=1
5 HBA_BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 8
6 K2C1_HUMAN E\ti[aGtm, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1 11
Keratin, type Il cytoskeletal 2 epidermal OS=Homo sapiens
/ K22E_HUMAN GN=KRT2 PE=1 SV=2 >
3 K1C10 HUMAN Keratin, type | cytoskeletal 10 0S=Homo sapiens GN=KRT10 3
- PE=1SV=6
9 ALBU_BOVIN Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4 5
10 HBB CALTO Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB )
- PE=2 SV=3
11  CASK_BOVIN Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1 2
12  APOA1 _BOVIN Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 1
13 ALBU_HUMAN Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2 3
14  CLUS_BOVIN Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1 1
15 CAH2 _BOVIN Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3 1
16 SYPIL HUMAN Synaptopodin 2-like protein OS=Homo sapiens GN=SYNPO2L 1
- PE=2 SV=3
Down syndrome cell adhesion molecule-like protein 1
17 DSCLL_HUMAN 0OS=Homo sapiens GN=DSCAML1 PE=1 SV=2 !
Tabulka 53: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 3
Row Accession Protein #Peptides
1 HBBA_ BOSJA Hemoglobin subunit beta-A 0S=Bos javanicus PE=1 SV=1 13
HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 13
3 K2C1 HUMAN Keratin, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 16
- PE=1SV=6
4 K1C9_HUMAN Esiaatm, type | cytoskeletal 9 OS=Homo sapiens GN=KRT9 PE=1 11
5 CASB_BOVIN Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2 3
6 ALBU_HUMAN  Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2 15
7 CASA1 BOVIN Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 8
8 HBA BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 9
9 K1C10 HUMAN Keratin, type | cytoskeletal 10 OS=Homo sapiens GN=KRT10 11
- PE=1SV=6
10 CASK_BOVIN Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1 2
11 ALBU_BOVIN Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4 8
12 CASA1_CAPHI Alpha-S1-casein OS=Capra hircus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 4
13 K2C6B_HUMAN Ezitlsn\,/f\s/pe Il cytoskeletal 6B OS=Homo sapiens GN=KRT6B 3

XVII



Row Accession

14

15
16
17

18

19

20
21

22

23

24

25
26

27

28
29

30
31
32

33
34
35

36

K2C6C_HUMAN

K22E_HUMAN
TRYP_PIG
K2C6A_HUMAN

K1C16_HUMAN

K1C14_HUMAN

CASK_CAPCR
CASA2_BOVIN

K2C5_HUMAN
LAC1_HUMAN

OBSL1_RAT

DCD_HUMAN
APOA1_BOVIN

IGHAL_GORGO

FAT2_MOUSE
IGHG_RABIT

PIGR_BOVIN
UBIQ_CAMDR
NXPE2_HUMAN

MPRI_MOUSE
AMBP_HUMAN
WDR81_HUMAN

E2AK3_HUMAN

Protein

Keratin, type Il cytoskeletal 6C OS=Homo sapiens GN=KRT6C
PE=1SV=3

Keratin, type Il cytoskeletal 2 epidermal OS=Homo sapiens
GN=KRT2 PE=1 SV=2

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Keratin, type Il cytoskeletal 6A OS=Homo sapiens GN=KRT6A
PE=1SV=3

Keratin, type | cytoskeletal 16 OS=Homo sapiens GN=KRT16
PE=1SV=4

Keratin, type | cytoskeletal 14 OS=Homo sapiens GN=KRT14
PE=1SV=4

Kappa-casein OS=Capricornis crispus GN=CSN3 PE=2 SV=1
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Keratin, type |l cytoskeletal 5 OS=Homo sapiens GN=KRT5
PE=1SV=3

Ig lambda-1 chain C regions OS=Homo sapiens GN=IGLC1 PE=1
Ssv=1

Obscurin-like protein 1 OS=Rattus norvegicus GN=0bsl|1 PE=2
Sv=3

Dermcidin OS=Homo sapiens GN=DCD PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3

Ig alpha-1 chain C region OS=Gorilla gorilla gorilla GN=IGHA1
PE=1SV=1

Protocadherin Fat 2 0S=Mus musculus GN=Fat2 PE=2 SV=1
Ilg gamma chain C region 0S=0Oryctolagus cuniculus PE=1 SV=1
Polymeric immunoglobulin receptor OS=Bos taurus GN=PIGR
PE=2 SV=1

Ubiquitin OS=Camelus dromedarius PE=3 SV=2

NXPE family member 2 OS=Homo sapiens GN=NXPE2 PE=2
Sv=2

Cation-independent mannose-6-phosphate receptor OS=Mus
musculus GN=Igf2r PE=1 SV=1

Protein AMBP OS=Homo sapiens GN=AMBP PE=1 SV=1

WD repeat-containing protein 81 OS=Homo sapiens
GN=WDR81 PE=1 SV=2

Eukaryotic translation initiation factor 2-alpha kinase 3
0S=Homo sapiens GN=EIF2AK3 PE=1 SV=3

XVIII
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Tabulka 54: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 4

Row Accession Protein #Peptides
1 HBBA_BOSJA Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1 14
2 HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 13
3 HBA_BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 10
4 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 3
5 ALBU_BOVIN Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4 10
6 CASB_BOVIN Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2 2
7 K1C10 HUMAN Keratin, type | cytoskeletal 10 OS=Homo sapiens GN=KRT10 4
- PE=1 SV=6
8 CASK_BOVIN Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1 2
9 ALBU_HUMAN  Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2 7
10 CASA1_BOVIN  Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 6
11  CASA1_CAPHI Alpha-S1-casein OS=Capra hircus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 5
12 K2C1_HUMAN E\e/£a6t|n, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1 3
13 PRDX2_BOVIN Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1 2
14 A2MG_BOVIN Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 2
15 CASA2_BOVIN Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2 1
Heat shock 70 kDa protein A OS=Caenorhabditis elegans
16 HSP7A_CAEEL GN=hsp-1 PE=1 SV=2 1
17 SPA31 BOVIN Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3 1
18 FA10_BOVIN Coagulation factor X OS=Bos taurus GN=F10 PE=1 SV=1 1
19 TENA_DROME Teneurin-a OS=Drosophila melanogaster GN=Ten-a PE=1 SV=2 1
20 APOA1 BOVIN Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 1
21  H4_ACRAS Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2 1
52 HR4 DROME Hormone receptor 4 OS=Drosophila melanogaster GN=Hr4 1
- PE=1SV=4
23 RN207_HUMAN E\I/I\i(za finger protein 207 OS=Homo sapiens GN=RNF207 PE=2 1
Voltage-dependent T-type calcium channel subunit alpha-1H
24 CACIH_HUMAN 0OS=Homo sapiens GN=CACNA1H PE=1 SV=4 !
25 FAT2_MOUSE Protocadherin Fat 2 0S=Mus musculus GN=Fat2 PE=2 SV=1 1
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Tabulka 55: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 5

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_BOSJA
HBA BOVIN
HBBA_CAPHI

HBA_BOSGF

A2MG_BOVIN
HBB_SHEEP
TRFE_BOVIN

HBA_ODOVI

ALBU_BOVIN
APOA1_BOVIN

HBB_CALTO
HBA_PTEAL

HBB_CALGO

PRDX2_BOVIN
CO3_BOVIN

ITIH4_BOVIN

CATA_BOVIN
ANK1_HUMAN
ANK1_MOUSE
APOA4_BOVIN
CAH2_BOVIN
ALBU_SHEEP
AOCX_BOVIN
BLVRB_BOVIN

SODC_BOVIN

ACTB_BOSMU

CFAB_BOVIN
CERU_SHEEP
APOC3_BOVIN
SPA37_BOVIN

SPTB1_HUMAN
ITIH1_BOVIN

HS71A_BOVIN
FINC_BOVIN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA
PE=1 SV=2

Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1
Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB
PE=2 SV=3

Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1
sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2
Sv=3

Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Complement C3 0S=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3

Ankyrin-1 OS=Mus musculus GN=Ank1 PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Serum albumin OS=0vis aries GN=ALB PE=2 SV=1

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos taurus GN=SOD1 PE=1
Sv=2

Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2
Ssv=1

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Ceruloplasmin OS=0vis aries GN=CP PE=2 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Spectrin beta chain, erythrocytic OS=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1SV=5

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1
Sv=2

Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

XX
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Row
36
37
38

39
40
41

42

43
44
45

46
47
48

49
50
51
52
53
54

55

56
57
58
59

60
61
62

63

64

65
66

67

68
69

Accession

TERA_BOVIN
THRB_BOVIN
PNPH_BOVIN

CFAH_BOVIN
A1AG_BOVIN
A1BG_BOVIN

HINT1_BOVIN

A1AT_BOVIN
CO4_BOVIN
PEDF_BOVIN

ITIH2_HUMAN
APOA2_BOVIN
GSTP1_BOVIN

FETUA_BOVIN
KNG1_BOVIN
ANT3_BOVIN
TRYP_PIG
41_BOVIN
HP252_BOVIN

G3P1_GLORO

CASB_BOVIN
HP20_BOVIN
FIBA_BOVIN

VTDB_BOVIN

G3P1_CAEEL
HEMO_BOVIN
RD23A_BOVIN

PSMD2_BOVIN

PEBP1_BOVIN

PLMN_BOVIN
HBA_TAPTE

MIF_BOVIN

T22D1_BATSU
SBP1_BOVIN

Protein

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Histidine triad nucleotide-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=HINT1 PE=1 SV=2

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1
sv=1

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Pigment epithelium-derived factor OS=Bos taurus
GN=SERPINF1 PE=1 SV=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
SvV=2

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Kininogen-1 OS=Bos taurus GN=KNG1 PE=1 SV=1
Antithrombin-IIl OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2
Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 1 (Fragment)
0S=Globodera rostochiensis GN=GPD-1 PE=2 SV=1
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 1
0OS=Caenorhabditis elegans GN=gpd-1 PE=1 SV=1

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1

UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
GN=RAD23A PE=2 SV=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 0OS=Bos
taurus GN=PSMD2 PE=1 SV=2
Phosphatidylethanolamine-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=PEBP1 PE=1 SV=2

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Macrophage migration inhibitory factor OS=Bos taurus
GN=MIF PE=1 SV=6

TSC22 domain family protein 1 OS=Bathyergus suillus
GN=TSC22D1 PE=2 SV=1

Selenium-binding protein 1 OS=Bos taurus GN=SELENBP1 PE=1
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Row
70

71
72
73

74
75
76

77

78
79
80
81
82

83

84

85

86

87

88
89
90

91
92
93

94
95
96

97

98
99

Accession
C0O9 BOVIN

DDAH2_BOVIN
SPA31_BOVIN
MDHC_BOVIN

PRS7_BOVIN
DEMA_BOVIN
PSMD5_BOVIN

SPTA1_HUMAN

PSA2_BOVIN
PRDX6_BOVIN
PPIA_AOTTR
SPA38_BOVIN
ATPA_BOVIN

A1IM_RAT
NDKA_CANFA
SAMP_ANALU
CROL2_HUMAN

A16A1_BOVIN

CO6_BOVIN
LUM_BOVIN
CASA1_BOVIN

SYTC2_BOVIN
DMD_CHICK
XPP3_HUMAN

PSA1_BOVIN
TPM_BRABE
PGAM1_BOVIN

H2A1B_HUMAN

GT251_BOVIN
GELS_BOVIN

Protein

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3

Malate dehydrogenase, cytoplasmic OS=Bos taurus GN=MDH1
PE=2 SV=3

26S protease regulatory subunit 7 0S=Bos taurus GN=PSMC2
PE=2 SV=3

Dematin OS=Bos taurus GN=DMTN PE=2 SV=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 0OS=Bos
taurus GN=PSMD5 PE=2 SV=1

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Proteasome subunit alpha type-2 OS=Bos taurus GN=PSMA2
PE=1SV=3

Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3
Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase A OS=Aotus trivirgatus
GN=PPIA PE=2 SV=3

Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1

ATP synthase subunit alpha, mitochondrial OS=Bos taurus
GN=ATP5A1 PE=1SV=1

Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1m PE=1
Sv=1

Nucleoside diphosphate kinase A OS=Canis familiaris
GN=NME1 PE=2 SV=1

Serum amyloid P-component (Fragment) OS=Anarhichas lupus
PE=1SV=1

Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0S=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1

Aldehyde dehydrogenase family 16 member A1 OS=Bos taurus
GN=ALDH16A1 PE=2 SV=1

Complement component C6 OS=Bos taurus GN=C6 PE=2 SV=1
Lumican OS=Bos taurus GN=LUM PE=1 SV=1

Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Probable threonine--tRNA ligase 2, cytoplasmic OS=Bos taurus
GN=TARSL2 PE=2 SV=1

Dystrophin OS=Gallus gallus GN=DMD PE=2 SV=1

Probable Xaa-Pro aminopeptidase 3 OS=Homo sapiens
GN=XPNPEP3 PE=1 SV=1

Proteasome subunit alpha type-1 OS=Bos taurus GN=PSMA1
PE=1SV=1

Tropomyosin OS=Branchiostoma belcheri GN=TPM PE=2 SV=1
Phosphoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2
Sv=3

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB
PE=1SV=2

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1
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Accession
FIBB_BOVIN

E2AK2_MOUSE
MRP4_HUMAN

BOKB_DANRE
H4_ACRAS
DISP2_HUMAN
ZN572_BOVIN
MORA_RABIT
FETUB_BOVIN
LIPP_HORSE

PARK7_BOVIN
CO5_HUMAN

RABE1_HUMAN
DAG1_RABIT
FA9_BOVIN

XPR1_XENLA
RETST_MOUSE

Protein

Fibrinogen beta chain OS=Bos taurus GN=FGB PE=1 SV=2
Interferon-induced, double-stranded RNA-activated protein
kinase OS=Mus musculus GN=Eif2ak2 PE=1 SV=2

Multidrug resistance-associated protein 4 OS=Homo sapiens
GN=ABCC4 PE=1 SV=3

Bcl-2-related ovarian killer protein homolog B OS=Danio rerio
GN=bokb PE=2 SV=1

Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
Protein dispatched homolog 2 OS=Homo sapiens GN=DISP2
PE=2 SV=2

Zinc finger protein 572 0S=Bos taurus GN=ZNF572 PE=2 SV=1
Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0ryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

Fetuin-B OS=Bos taurus GN=FETUB PE=2 SV=1

Pancreatic triacylglycerol lipase (Fragment) OS=Equus caballus
GN=PNLIP PE=1 SV=2

Protein DJ-1 OS=Bos taurus GN=PARK?7 PE=2 SV=1
Complement C5 OS=Homo sapiens GN=C5 PE=1 SV=4

Rab GTPase-binding effector protein 1 OS=Homo sapiens
GN=RABEP1 PE=1 SV=2

Dystroglycan OS=0Oryctolagus cuniculus GN=DAG1 PE=1 SV=1
Coagulation factor IX (Fragment) OS=Bos taurus GN=F9 PE=1
Sv=1

Xenotropic and polytropic retrovirus receptor 1 homolog
OS=Xenopus laevis GN=xprl PE=2 SV=1

All-trans-retinol 13,14-reductase OS=Mus musculus GN

Tabulka 56: Kompletni vysledky analyzy zZivocisnych proteinii vzorku ¢. 6

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBA BOVIN
HBBA_CAPHI
A2MG_BOVIN
HBB_SHEEP
APOA1 BOVIN
ALBU_BOVIN
HBBF_BOVIN
CO3_BOVIN

HBBC_OVIMU
ANK1_HUMAN
HBB_CALTO

ANK1_MOUSE
SPTB1_HUMAN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Hemoglobin fetal subunit beta OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-C OS=0vis orientalis musimon
GN=HBBC PE=1 SV=1

Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB
PE=2 SV=3

Ankyrin-1 0S=Mus musculus GN=Ank1 PE=1 SV=2

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB

XXIII
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8
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5
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16

17

18
19

20

21
22

23

24

25
26
27

28
29
30

31
32

33

34
35
36
37

38
39
40

41

42
43
44
45
46
47
48

Accession

HBB_TACAC

HBB_CERAT

BLVRB_BOVIN
APOA4_BOVIN

G3P_BOVIN

PRDX2_BOVIN
CATA_BOVIN

HBA_PTEAL

SPTB1_MOUSE

ALBU_HUMAN
APOC3_BOVIN
CAH2_BOVIN

TERA_BOVIN
41_BOVIN
PSB3_BOVIN

CASA1_BOVIN
OVAL_CHICK

PSMD5_BOVIN

CFAB_BOVIN
PRDX6_BOVIN
THRB_BOVIN
TRFE_BOVIN

GSTP1_BOVIN
CASK_BOVIN
PEBP1_BOVIN

PRPS1_BOVIN

PSB2_BOVIN
PURS_BOVIN
KNG2_BOVIN
2AAA_BOVIN
CO9_BOVIN
FETUA_BOVIN
SPTA1_HUMAN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Tachyglossus aculeatus aculeatus
GN=HBB PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1
Ssv=1

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1
Ssv=1

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Mus musculus GN=Sptb
PE=1SV=4

Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Proteasome subunit beta type-3 OS=Bos taurus GN=PSMB3
PE=1SV=3

Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Ovalbumin OS=Gallus gallus GN=SERPINB14 PE=1 SV=2

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos
taurus GN=PSMD5 PE=2 SV=1

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
SvV=2

Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Phosphatidylethanolamine-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=PEBP1 PE=1 SV=2

Ribose-phosphate pyrophosphokinase 1 OS=Bos taurus
GN=PRPS1 PE=2 SV=3

Proteasome subunit beta type-2 OS=Bos taurus GN=PSMB2
PE=1SV=1

Adenylosuccinate lyase OS=Bos taurus GN=ADSL PE=2 SV=1
Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1
Serine/threonine-protein phosphatase 2A 65 kDa regulatory
subunit A alpha isoform OS=Bos taurus GN=PPP2R1A PE=1
Sv=1

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5
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Row Accession Protein #Peptides
Rab GDP dissociation inhibitor beta OS=Bos taurus GN=GDI2

49  GDIB_BOVIN PE=2 SV=3 5
50 A2AP_BOVIN Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2 3
51 CFAH_BOVIN Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3 3
52 CO4_BOVIN Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2 3
53 CASB_BOVIN Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2 2
54  FINC_BOVIN Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4 3
55 APOA2_BOVIN Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2 3
56 PNPH_BOVIN E\l;[l;e nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1 5
57 PSAG BOVIN Proteasome subunit alpha type-6 OS=Bos taurus GN=PSMA6 4
- PE=1Sv=1
58 ACTA LIMPO Actin, acrosomal process isoform OS=Limulus polyphemus 3
- PE=2 SvV=1
59 RD23A_BOVIN UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus )

GN=RAD23A PE=2 SV=1
60 PGK1_BOVIN Phosphoglycerate kinase 1 OS=Bos taurus GN=PGK1 PE=2 SV=3 4
Selenium-binding protein 1 0OS=Bos taurus GN=SELENBP1 PE=1

61 SBP1_BOVIN sv=1 2
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos

62 PSMD2_BOVIN taurus GN=PSMD2 PE=1 SV=2 1
Histidine triad nucleotide-binding protein 1 OS=Bos taurus

63 HINT1_BOVIN GN=HINT1 PE=1 SV=2 2

64  HS71A_BOVIN SH\(/%f; shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1 1
Chloride intracellular channel protein 1 OS=Bos taurus

65  CLIC1_BOVIN GN=CLIC1 PE=2 SV=3 3
Glutamate--cysteine ligase catalytic subunit 0S=Mus musculus

66 GSHI_MOUSE  -N_Gelc PE=2 sv=4 1

67 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 2

68 DEMA_BOVIN Dematin OS=Bos taurus GN=DMTN PE=2 SV=1 3
Fatty acid-binding protein, epidermal OS=Bos taurus

69 FABP5_BOVIN GN=FABPS PE=1 SV=4 1

70 CERU_SHEEP Ceruloplasmin OS=0Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1 1

71 UMPS BOVIN Uridine 5'-monophosphate synthase OS=Bos taurus GN=UMPS 3

- PE=2 SV=1
72 CHSP1_HUMAN Calcium-regulated heat stable protein 1 OS=Homo sapiens 1

GN=CARHSP1 PE=1 SV=2
73 CASA2 BOVIN Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2 3
D-3-phosphoglycerate dehydrogenase OS=Bos taurus

74 SERA_BOVIN GN=PHGDH PE=2 SV=3 2
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo

75 STOM_HUMAN sapiens GN=STOM PE=1 SV=3 2
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Mus musculus

76 SPTA1_MOUSE GN=Sptal PE=2 SV=3 2

77 LACB_BOVIN Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3 3
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Sus scrofa

78 ITH2_PIG GN=ITIH2 PE=2 SV=1 1

79 ITIH4_BOVIN Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus 5

XXV



Row
80

81

82

83
84
85

86
87
88

89

90
91

92

93
94

95

96

97
98
99

100
101
102

103

104

105

106
107
108
109

Accession
VTDB_BOVIN

GSHO_BOVIN
T22D1_BATSU

PRS4_CHICK
FIBA_BOVIN
ITIH1_BOVIN

PSB5_BOVIN
AOCX_BOVIN
A16A1_BOVIN

PSB1_BOVIN

CLUS_BOVIN
GELS_BOVIN

UBP5_HUMAN

DDI1_BOVIN
ADDA_HUMAN

CAN1_BOVIN
TPM3_RAT

PUR4_HUMAN
FIBG_BOVIN
PSA2_BOVIN

UBP14_BOVIN
A1BG_BOVIN
OTU1_BOVIN

PSMD1_CHICK
A1AT_BOVIN
MDHC_BOVIN

CAZA1_BOVIN
ANGT_SHEEP
PRS7_CAEEL
ACBP_ANAPL

Protein

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Glutamate--cysteine ligase regulatory subunit OS=Bos taurus
GN=GCLM PE=2 Sv=1

TSC22 domain family protein 1 OS=Bathyergus suillus
GN=TSC22D1 PE=2 SV=1

26S protease regulatory subunit 4 OS=Gallus gallus GN=PSMC1
PE=2 SV=1

Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Proteasome subunit beta type-5 OS=Bos taurus GN=PSMB5
PE=1Sv=1

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Aldehyde dehydrogenase family 16 member A1 OS=Bos taurus
GN=ALDH16A1 PE=2 SV=1

Proteasome subunit beta type-1 OS=Bos taurus GN=PSMB1
PE=1SV=1

Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 5 OS=Homo sapiens
GN=USP5 PE=1 SV=2

Protein DDI1 homolog 1 OS=Bos taurus GN=DDI1 PE=2 SV=1
Alpha-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD1 PE=1 SV=2
Calpain-1 catalytic subunit OS=Bos taurus GN=CAPN1 PE=1
Sv=3

Tropomyosin alpha-3 chain OS=Rattus norvegicus GN=Tpm3
PE=1 SV=2

Phosphoribosylformylglycinamidine synthase OS=Homo
sapiens GN=PFAS PE=1 SV=4

Fibrinogen gamma-B chain OS=Bos taurus GN=FGG PE=1 SV=1
Proteasome subunit alpha type-2 OS=Bos taurus GN=PSMA2
PE=1SV=3

Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 14 OS=Bos taurus
GN=USP14 PE=2 SV=3

Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Ubiquitin thioesterase OTU1 OS=Bos taurus GN=YOD1 PE=2
Sv=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 1 OS=Gallus
gallus GN=PSMD1 PE=2 SV=1

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1
sv=1

Malate dehydrogenase, cytoplasmic OS=Bos taurus GN=MDH1
PE=2 SV=3

F-actin-capping protein subunit alpha-1 OS=Bos taurus
GN=CAPZA1 PE=2 SV=1

Angiotensinogen OS=0vis aries GN=AGT PE=1 SV=2

26S protease regulatory subunit 7 OS=Caenorhabditis elegans
GN=rpt-1 PE=1 SV=1

Acyl-CoA-binding protein OS=Anas platyrhynchos GN=DBI PE=3
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Row

110

111

112

113
114
115
116
117

118

119

120
121
122

123

124

125

126

127

128

129

130

131
132
133

134
135
136

Accession

UBAC1_HUMAN
A1M_RAT
EPB42_BOVIN

RN123_HUMAN
LUM_BOVIN
LDHB_BOVIN
PLMN_BOVIN
LACB_OVIMU

PSMD7_BOVIN
UBP35_HUMAN

PRS10_BOVIN
SPA31_BOVIN
PR6AA_XENLA

HBBO_PAGBO
CO6A1_HUMAN
CDN2D_BOVIN
KPRA_BOVIN
PSD12_BOVIN
DDAH2_BOVIN
UBA1_BOVIN
PSA4L_DROME

CROL2_HUMAN
CO7_BOVIN
TEBP_BOVIN

PUR4_MOUSE
SERPH_BOVIN
USP9X_HUMAN

Protein

Ubiquitin-associated domain-containing protein 1 OS=Homo
sapiens GN=UBAC1 PE=1 SvV=1

Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1lm PE=1
Ssv=1

Erythrocyte membrane protein band 4.2 OS=Bos taurus
GN=EPB42 PE=2 SV=3

E3 ubiquitin-protein ligase RNF123 OS=Homo sapiens
GN=RNF123 PE=1 SV=1

Lumican OS=Bos taurus GN=LUM PE=1 SV=1

L-lactate dehydrogenase B chain OS=Bos taurus GN=LDHB PE=2
sv=4

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Sv=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 7 OS=Bos
taurus GN=PSMD7 PE=2 SV=1

Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 35 OS=Homo sapiens
GN=USP35 PE=1 SV=3

26S protease regulatory subunit 10B OS=Bos taurus
GN=PSMC6 PE=2 SV=1

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3

26S protease regulatory subunit 6A-A OS=Xenopus laevis
GN=psmc3-a PE=2 SV=1

Hemoglobin subunit beta-0 OS=Pagothenia borchgrevinki
GN=hbb0 PE=1 SV=1

Collagen alpha-1(VI) chain 0S=Homo sapiens GN=COL6A1 PE=1
SV=3

Cyclin-dependent kinase 4 inhibitor D OS=Bos taurus
GN=CDKN2D PE=2 SV=1

Phosphoribosyl pyrophosphate synthase-associated protein 1
OS=Bos taurus GN=PRPSAP1 PE=2 SV=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 12 OS=Bos
taurus GN=PSMD12 PE=2 SV=3

N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Ubiquitin-like modifier-activating enzyme 1 OS=Bos taurus
GN=UBA1 PE=2 SV=1

Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1

Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0OS=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1

Complement component C7 OS=Bos taurus GN=C7 PE=2 SV=1
Prostaglandin E synthase 3 OS=Bos taurus GN=PTGES3 PE=1
Sv=1

Phosphoribosylformylglycinamidine synthase OS=Mus
musculus GN=Pfas PE=2 SV=1

Serpin H1 OS=Bos taurus GN=SERPINH1 PE=2 SV=1

Probable ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase FAF-X
0OS=Homo sapiens GN=USP9X PE=1 SV=3
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Row Accession Protein #Peptides
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 14

137 PSDE_CAEEL OS=Caenorhabditis elegans GN=rpn-11 PE=1 SV=1 2
138 HBA_TAPTE Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1 2
139 CLUS_COTIA Clusterin OS=Coturnix coturnix japonica GN=CLU PE=2 SV=2 1
140 PRS8 BOVIN 26S protease regulatory subunit 8 0S=Bos taurus GN=PSMC5 )
- PE=2 SV=1

Histidine-rich glycoprotein (Fragments) OS=Bos taurus
141 HRG_BOVIN GN=HRG PE=1 SV=1 1
142 FBX7_BOVIN F-box only protein 7 OS=Bos taurus GN=FBXO7 PE=2 SV=1 1
143 ADDB_HUMAN  Beta-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD2 PE=1 SV=3 1

SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 2 0S=Bos
144 SH3L2_BOVIN taurus GN=SH3BGRL2 PE=3 SV=1 1
145 IMB1_HUMAN IST/E);)rtm subunit beta-1 OS=Homo sapiens GN=KPNB1 PE=1 1
146 KPYR_MOUSE Pyruvate kinase PKLR OS=Mus musculus GN=Pklr PE=2 SV=1 2
147 PSB4 BOVIN Proteasome subunit beta type-4 OS=Bos taurus GN=PSMB4 1

- PE=1Sv=1

Traf2 and NCK-interacting protein kinase OS=Mus musculus
148 TNIK_MOUSE GN=Tnik PE=1 SV=2 1
149 MORA RABIT Morphme 6-dehydrogenase (Fragments) OS=Oryctolagus 1

- cuniculus PE=1 SV=1

150 ZN572_BOVIN Zinc finger protein 572 OS=Bos taurus GN=ZNF572 PE=2 SV=1 1
151 TSP1_BOVIN Thrombospondin-1 0S=Bos taurus GN=THBS1 PE=2 SV=2 1
152 TOP3A_DROME DNA topoisomerase 3-alpha OS=Drosophila melanogaster 1

GN=Top3alpha PE=2 SV=2
153 SHRM4_HUMAN Protein Shroom4 OS=Homo sapiens GN=SHROOM4 PE=1 SV=3 1
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens

154 SODC_BOSMU GN=SOD1 PE=2 SV=3 1
155 CNNM2_HUMAN 2<I/e=tzal transporter CNNM2 OS=Homo sapiens GN=CNNM2 PE=1 1
156 GPX1_BOVIN Glutathione peroxidase 1 OS=Bos taurus GN=GPX1 PE=1 SV=3 1
157 XPP1_BOVIN )S(\a/zi—lPro aminopeptidase 1 OS=Bos taurus GN=XPNPEP1 PE=2 1
158 PGM2L_MOUSE g:t::s;fnlzﬁ E:Esflhg\s/zqate synthase OS=Mus musculus 1
159 APT BOVIN Adenine phosphoribosyltransferase 0S=Bos taurus GN=APRT 1
- PE=2 SV=1
to0 warc_cape, DU e ot e 1
161 PSAL_BOVIN ErE(:tfgf/ozrlle subunit alpha type-1 OS=Bos taurus GN=PSMA1 1
162 ARF6_XENLA SA\I/3=I32-r|bosy|at|on factor 6 OS=Xenopus laevis GN=arf6 PE=2 1

XXVIII



Row
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15
16
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24

25

26

27
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34

Tabulka 57: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinit vzorku ¢. 7

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBA BOVIN
A2MG_BOVIN
APOA1 _BOVIN

HBA_ODOVI
CO3_BOVIN
HBB_TACAC

HBB_SPAEH

HBB_CALGO

CAH2_BOVIN
BLVRB_BOVIN

ITIH4_BOVIN

HBA_PTEAL

A1BG_BOVIN
ALBU_BOVIN
APOA4_BOVIN
CO1A1_BOVIN

SPTB1_HUMAN

PRDX2_BOVIN
ACTB_BOVIN
ANK1_HUMAN
SPA37_BOVIN

G3P_BOVIN
HSP70_ECHGR
ITIH1_BOVIN

GSTP1_BOVIN
CATA_BOVIN
GRP78_BOVIN

APOC3_BOVIN
CFAB_BOVIN
FETUA_BOVIN
ALBU_HUMAN
CO4_BOVIN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Tachyglossus aculeatus aculeatus
GN=HBB PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1
Ssv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2
SV=3

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1
Ssv=1

Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Collagen alpha-1(l) chain OS=Bos taurus GN=COL1A1 PE=1 SV=3
Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1 SV=5

Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1

Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos taurus GN=ACTB PE=1 SV=1
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Heat shock cognate 70 kDa protein OS=Echinococcus granulosus
GN=HSP70 PE=2 SV=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
SV=2

Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

78 kDa glucose-regulated protein OS=Bos taurus GN=HSPA5
PE=2 SV=1

Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2
Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
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Row Accession

35
36

37

38
39
40

41

42
43
44
45

46
47
48

49
50
51

52

53

54
55

56

57
58
59

60

61
62

63

64

65

66

67

A1AT_BOVIN
TRYP_PIG

ITIH2_HUMAN

FINC_BOVIN
SPA38_BOVIN
CASA1_BOVIN

SODC_BOSMU

PRDX6_BOVIN
VTDB_BOVIN
H4_ACRAS
APOA2_BOVIN

ATPB_BOVIN
GELS_BOVIN
EPB42_BOVIN

SYNE1_MOUSE
CLUS_BOVIN
PLMN_BOVIN

CAH1_CHIHA

EF1AO0_XENLA

KNG1_BOVIN
CO1A2_MAMAE

ATPA_BOVIN

PRS4_CAEEL
THRB_BOVIN
G3P_GLOMM

NOS_DROME

CASB_BOVIN
FETUB_BOVIN

G3PT_RAT

STOM_HUMAN
SPTA1_MOUSE
PSMD3_BOVIN

IFEA_HELAS

Protein

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2

ATP synthase subunit beta, mitochondrial 0S=Bos taurus
GN=ATP5B PE=1 SV=2

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Erythrocyte membrane protein band 4.2 OS=Bos taurus
GN=EPB42 PE=2 SV=3

Nesprin-1 OS=Mus musculus GN=Synel PE=1 SV=2

Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Carbonic anhydrase 1 OS=Chionodraco hamatus GN=cal PE=1
Sv=1

Elongation factor 1-alpha, somatic form OS=Xenopus laevis
GN=eeflas PE=2 SV=1

Kininogen-1 OS=Bos taurus GN=KNG1 PE=1 SV=1

Collagen alpha-2(1) chain 0S=Mammut americanum PE=1 SV=3
ATP synthase subunit alpha, mitochondrial OS=Bos taurus
GN=ATP5A1 PE=1SV=1

Probable 26S protease regulatory subunit 4 OS=Caenorhabditis
elegans GN=rpt-2 PE=3 SV=1

Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Glossina
morsitans morsitans GN=Gapdh PE=2 SV=1

Nitric oxide synthase OS=Drosophila melanogaster GN=Nos
PE=2 SV=3

Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Fetuin-B OS=Bos taurus GN=FETUB PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase, testis-specific
OS=Rattus norvegicus GN=Gapdhs PE=1 SV=1

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Mus musculus GN=Sptal

PE=2 SV=3

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 3 OS=Bos taurus

GN=PSMD3 PE=2 SV=1
Non-neuronal cytoplasmic intermediate filament protein
OS=Helix aspersa PE=3 SV=2
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23
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25

Accession

PNPH_BOVIN

SYTC2_BOVIN
A2AP_BOVIN
COSA3_CHICK

GT251_BOVIN

Protein

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Probable threonine--tRNA ligase 2, cytoplasmic OS=Bos taurus
GN=TARSL2 PE=2 SV=1

Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Collagen alpha-3(IX) chain OS=Gallus gallus GN=COL9A3 PE=2
Ssv=1

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Tabulka 58: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 8

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBA BOVIN
HBBA_CAPHI
HBB_SHEEP
ALBU_BOVIN

HBA_ODOVI

SPTB1_HUMAN

A2MG_BOVIN
HBBC_OVIMU

CO3_BOVIN
BLVRB_BOVIN

ANK1_HUMAN
APOA1_BOVIN

HBB_CALTO
HBB_SPAEH
HBA_CERSI

HBB_TACAC
HBB_CALGO

HBB_CERAT

PRDX2_BOVIN
CAH2_BOVIN
CATA_BOVIN

SPTB1_MOUSE
HBA_PTEAL

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1 SV=5

Alpha-2-macroglobulin 0S=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-C OS=0vis orientalis musimon
GN=HBBC PE=1 SV=1

Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2
SV=3

Hemoglobin subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1
Sv=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Ceratotherium simum GN=HBA
PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Tachyglossus aculeatus aculeatus
GN=HBB PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2
SvV=3

Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1
Sv=1

Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Mus musculus GN=Sptb
PE=1SVv=4

Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1
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Row
26
27
28
29

30
31
32
33
34

35
36
37
38
39

40
41
42
43
44

45
46
47

48
49

50

51

52
53
54
55
56
57

58

59

60

Accession
CASA1 BOVIN
ALBU_HUMAN
APOA4_BOVIN
41 BOVIN

ITIH4_BOVIN
OVAL_CHICK
PEBP1_BOVIN
FINC_BOVIN
GSTP1_BOVIN

GELS_BOVIN
1433B_BOVIN
MBL2_BOVIN
LACB_BOVIN
CASB_BOVIN

TERA_BOVIN
CASK_BOVIN
ITIH1_BOVIN
ADDA_MOUSE
PSMD5_BOVIN

ACTA_LIMPO
FETUA_BOVIN
G3P_BOVIN

A1BG_BOVIN
CERU_SHEEP

ITIH2_PIG

EPB42_BOVIN

CO9_BOVIN
CFAB_BOVIN
THRB_BOVIN
DEMA_BOVIN
AOCX_BOVIN
CFAH_BOVIN

SPTA1_HUMAN
PSB5_BOVIN

HS71A_BOVIN

Protein

Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2

Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Ovalbumin OS=Gallus gallus GN=SERPINB14 PE=1 SV=2
Phosphatidylethanolamine-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=PEBP1 PE=1 SV=2

Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
SV=2

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

14-3-3 protein beta/alpha 0S=Bos taurus GN=YWHAB PE=1 SV=2
Mannose-binding protein C 0S=Bos taurus GN=MBL PE=2 SV=1
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Alpha-adducin 0S=Mus musculus GN=Add1 PE=1 SV=2

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos taurus
GN=PSMD5 PE=2 SV=1

Actin, acrosomal process isoform OS=Limulus polyphemus PE=2
Sv=1

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Ceruloplasmin OS=0Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Sus scrofa
GN=ITIH2 PE=2 SV=1

Erythrocyte membrane protein band 4.2 OS=Bos taurus
GN=EPB42 PE=2 SV=3

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Dematin OS=Bos taurus GN=DMTN PE=2 SV=1

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Proteasome subunit beta type-5 OS=Bos taurus GN=PSMB5 PE=1
Sv=1

Heat shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1
SV=2
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Row Accession

61
62

63
64
65

66
67
68

69

70

71

72

73

74
75
76
77
78

79
80
81

82

83
84
85

86
87
88

89
90

APOC3_BOVIN
PSA6_BOVIN

SODC_BOSMU
TRYP_PIG
LACB_OVIMU

MTAP_BOVIN
CO4_BOVIN
PSMD2_BOVIN

RD23A_BOVIN
SERA_BOVIN
ACPH_BOVIN
SBP1_BOVIN
PR6AA_XENLA

T22D1_BATSU
CASA2_BOVIN
PNPH_BOVIN
PRDX6_BOVIN
SPTA1_MOUSE

KNG2_BOVIN
VTDB_BOVIN
DDI1_BOVIN

HINT1_BOVIN

USP9X_HUMAN
GPX1_BOVIN
STOM_HUMAN

PSMD3_BOVIN
ADDB_HUMAN
GSHO_BOVIN

H2A1B_HUMAN
PSB2_BOVIN

Protein

Apolipoprotein C-1ll 0OS=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Proteasome subunit alpha type-6 OS=Bos taurus GN=PSMA6
PE=1SV=1

Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Ssv=1

S-methyl-5'-thioadenosine phosphorylase OS=Bos taurus
GN=MTAP PE=1 SV=1

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos taurus
GN=PSMD2 PE=1 SV=2

UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
GN=RAD23A PE=2 SV=1

D-3-phosphoglycerate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=PHGDH PE=2 SV=3

Acylamino-acid-releasing enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1
SV=2

Selenium-binding protein 1 OS=Bos taurus GN=SELENBP1 PE=1
Sv=1

26S protease regulatory subunit 6A-A OS=Xenopus laevis
GN=psmc3-a PE=2 SV=1

TSC22 domain family protein 1 OS=Bathyergus suillus
GN=TSC22D1 PE=2 SV=1

Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
SV=3

Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Mus musculus GN=Sptal
PE=2 SV=3

Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Protein DDI1 homolog 1 OS=Bos taurus GN=DDI1 PE=2 SV=1
Histidine triad nucleotide-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=HINT1 PE=1 SV=2

Probable ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase FAF-X OS=Homo
sapiens GN=USP9X PE=1 SV=3

Glutathione peroxidase 1 OS=Bos taurus GN=GPX1 PE=1 SV=3
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 3 OS=Bos taurus
GN=PSMD3 PE=2 SV=1

Beta-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD2 PE=1 SV=3
Glutamate--cysteine ligase regulatory subunit OS=Bos taurus
GN=GCLM PE=2 SvV=1

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
SV=2

Proteasome subunit beta type-2 OS=Bos taurus GN=PSMB2 PE=1

XXXIII

#Peptides

2
3

R =, W N W N NN

N



Row
91

92
93
94

95

96
97

98

99

100
101

102

103

104

105

106

107

108

109

110

111
112

113

114

115

116
117
118
119
120

Accession
PSB3_BOVIN

PGK_CHICK
TRFE_BOVIN
PLMN_BOVIN

H90A1_DANRE

EZRI_BOVIN
ANGT_SHEEP

LALBA_BOSMU

PSA2_BOVIN

CLUS_BOVIN
APOH_BOVIN

TPM3_RAT
2AAA_BOVIN
PGAM1_BOVIN
PRPS1_BOVIN
CHSP1_HUMAN
LDHA_CYPCA
OTU1_BOVIN
PRS7_BOVIN

PSMD1_CHICK

A2AP_BOVIN
PUR8_BOVIN

SH3L2_BOVIN
PSA1_BOVIN
PSA4L_DROME

PPAC_BOVIN
H4_ACRAS
A16A1_BOVIN
CAN1_BOVIN
PSB6_BOVIN

Protein

Proteasome subunit beta type-3 OS=Bos taurus GN=PSMB3 PE=1
Sv=3

Phosphoglycerate kinase OS=Gallus gallus GN=PGK PE=2 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Heat shock protein HSP 90-alpha 1 OS=Danio rerio GN=hsp90a.1
PE=1SV=3

Ezrin OS=Bos taurus GN=EZR PE=1 SV=2

Angiotensinogen OS=0vis aries GN=AGT PE=1 SV=2
Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Sv=1

Proteasome subunit alpha type-2 OS=Bos taurus GN=PSMA2
PE=1SV=3

Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1
Beta-2-glycoprotein 1 OS=Bos taurus GN=APOH PE=1 SV=4
Tropomyosin alpha-3 chain OS=Rattus norvegicus GN=Tpm3
PE=1SV=2

Serine/threonine-protein phosphatase 2A 65 kDa regulatory
subunit A alpha isoform OS=Bos taurus GN=PPP2R1A PE=1 SV=1
Phosphoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2
Sv=3

Ribose-phosphate pyrophosphokinase 1 OS=Bos taurus
GN=PRPS1 PE=2 SV=3

Calcium-regulated heat stable protein 1 OS=Homo sapiens
GN=CARHSP1 PE=1 SV=2

L-lactate dehydrogenase A chain OS=Cyprinus carpio GN=Idha
PE=1SV=3

Ubiquitin thioesterase OTU1 OS=Bos taurus GN=YOD1 PE=2
Sv=1

26S protease regulatory subunit 7 0S=Bos taurus GN=PSMC2
PE=2 SV=3

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 1 OS=Gallus
gallus GN=PSMD1 PE=2 SV=1

Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Adenylosuccinate lyase OS=Bos taurus GN=ADSL PE=2 SV=1

SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 2 OS=Bos
taurus GN=SH3BGRL2 PE=3 SV=1

Proteasome subunit alpha type-1 OS=Bos taurus GN=PSMA1
PE=1SV=1

Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1

Low molecular weight phosphotyrosine protein phosphatase
OS=Bos taurus GN=ACP1 PE=1 SV=3

Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
Aldehyde dehydrogenase family 16 member A1 OS=Bos taurus
GN=ALDH16A1 PE=2 SV=1

Calpain-1 catalytic subunit OS=Bos taurus GN=CAPN1 PE=1 SV=3
Proteasome subunit beta type-6 OS=Bos taurus GN=PSMB6 PE=1
sv=1
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Row Accession

121

122

123

124
125

126

127

128

129
130

131

132
133

134

135

136

137
138
139

140

141

142

143

144

145

146
147
148
149

HRG_BOVIN
PSB1A_CARAU

FA9_BOVIN

1433E_BOVIN
SPA31_BOVIN

UMPS_BOVIN
MRP4_HUMAN

MORA_RABIT

DMD_CHICK
CO7_BOVIN

GDIA_BOVIN

FBX7_BOVIN
FETUB_BOVIN

PPIA_AOTTR
C4BPA_BOVIN
IMB1_HUMAN

UBP14_BOVIN
NSF1C_BOVIN
K1C9_HUMAN

PUR4_DROME
MAFA_HUMAN
PSMD9_BOVIN
VGLU1_BOVIN
FABP5_BOVIN
GT251_BOVIN

GSH1_HUMAN
UBIQ_CAMDR
GOPC_HUMAN
CPNS1_BOVIN

Protein

Histidine-rich glycoprotein (Fragments) OS=Bos taurus GN=HRG
PE=1SV=1

Proteasome subunit beta type-1-A OS=Carassius auratus
GN=psmb1-A PE=2 SV=1

Coagulation factor IX (Fragment) OS=Bos taurus GN=F9 PE=1
Ssv=1

14-3-3 protein epsilon OS=Bos taurus GN=YWHAE PE=2 SV=1
Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3

Uridine 5'-monophosphate synthase OS=Bos taurus GN=UMPS
PE=2 SvV=1

Multidrug resistance-associated protein 4 OS=Homo sapiens
GN=ABCC4 PE=1SV=3

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0Oryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

Dystrophin OS=Gallus gallus GN=DMD PE=2 SV=1
Complement component C7 OS=Bos taurus GN=C7 PE=2 SV=1
Rab GDP dissociation inhibitor alpha OS=Bos taurus GN=GDI1
PE=1SV=1

F-box only protein 7 OS=Bos taurus GN=FBXO7 PE=2 SV=1
Fetuin-B OS=Bos taurus GN=FETUB PE=2 SV=1

Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase A OS=Aotus trivirgatus
GN=PPIA PE=2 SV=3

C4b-binding protein alpha chain OS=Bos taurus GN=C4BPA PE=2
Sv=1

Importin subunit beta-1 OS=Homo sapiens GN=KPNB1 PE=1
SvV=2

Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 14 OS=Bos taurus
GN=USP14 PE=2 SV=3

NSFL1 cofactor p47 OS=Bos taurus GN=NSFL1C PE=2 SV=1
Keratin, type | cytoskeletal 9 OS=Homo sapiens GN=KRT9 PE=1
SV=3

Phosphoribosylformylglycinamidine synthase OS=Drosophila
melanogaster GN=ade2 PE=1 SV=2

Transcription factor MafA OS=Homo sapiens GN=MAFA PE=1
SV=2

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 9 OS=Bos taurus
GN=PSMD9 PE=1 SV=1

Vesicular glutamate transporter 1 OS=Bos taurus GN=SLC17A7
PE=2 Sv=1

Fatty acid-binding protein, epidermal OS=Bos taurus GN=FABP5
PE=1SV=4

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Glutamate--cysteine ligase catalytic subunit OS=Homo sapiens
GN=GCLC PE=1 SV=2

Ubiquitin OS=Camelus dromedarius PE=3 SV=2
Golgi-associated PDZ and coiled-coil motif-containing protein
0OS=Homo sapiens GN=GOPC PE=1 SV=1

Calpain small subunit 1 OS=Bos taurus GN=CAPNS1 PE=2 SV=1
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Accession
PRS6B_BOVIN

ARF6_XENLA
PARK7_BOVIN

SYTC2_BOVIN

CO5_HUMAN
SYNE2_MOUSE
RNAB_RANPI

CP2F5_GORGO

BAFA_XENLA

PTHY_BOVIN
LGUL_HUMAN

QORL1_BOVIN

ODF3B_MOUSE

Tabulka 59: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 9

Accession
CASA1 BOVIN
CASB_BOVIN
CASK_BOVIN
LACB_BOVIN
CASA2 BOVIN
CASK_OREAM
HBB_BOVIN

LACB_OVIMU
MFGM_BOVIN
BT1A1_BOVIN

TRFL_BOVIN
ALBU_BOVIN
CO3_BOVIN
HBA_BOVIN

XDH_BOVIN
ALBU_HUMAN
K2C1_HUMAN

PLIN2_BOVIN
LIPL_BOVIN
PIGR_BOVIN

Protein
26S protease regulatory subunit 6B OS=Bos taurus GN=PSMC4
PE=2 SV=1

ADP-ribosylation factor 6 OS=Xenopus laevis GN=arf6 PE=2 SV=2

Protein DJ-1 OS=Bos taurus GN=PARK7 PE=2 SV=1

Probable threonine--tRNA ligase 2, cytoplasmic OS=Bos taurus
GN=TARSL2 PE=2 SV=1

Complement C5 OS=Homo sapiens GN=C5 PE=1 SV=4
Nesprin-2 0S=Mus musculus GN=Syne2 PE=1 SV=2
RNA-binding protein (Fragment) OS=Rana pipiens PE=1 SV=1

Cytochrome P450 2F5 OS=Gorilla gorilla gorilla GN=CYP2F5 PE=3

Sv=2

Barrier-to-autointegration factor A OS=Xenopus laevis
GN=banfl-a PE=1 SV=1

Parathyroid hormone OS=Bos taurus GN=PTH PE=1 SV=1

Lactoylglutathione lyase OS=Homo sapiens GN=GLO1 PE=1 SV=4

Quinone oxidoreductase-like protein 1 OS=Bos taurus
GN=CRYZL1 PE=2 SV=1

Outer dense fiber protein 3B 0S=Mus musculus GN=0df3b PE=2

Sv=1

Protein

Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2
Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Kappa-casein OS=0reamnos americanus GN=CSN3 PE=2 SV=1
Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
sv=1

Lactadherin OS=Bos taurus GN=MFGE8 PE=1 SV=2

Butyrophilin subfamily 1 member A1 OS=Bos taurus GN=BTN1A1

PE=1SVv=2

Lactotransferrin OS=Bos taurus GN=LTF PE=1 SV=2

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Xanthine dehydrogenase/oxidase OS=Bos taurus GN=XDH PE=1
Sv=4

Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2

Keratin, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1
SV=6

Perilipin-2 OS=Bos taurus GN=PLIN2 PE=2 SV=1

Lipoprotein lipase OS=Bos taurus GN=LPL PE=1 SV=2

Polymeric immunoglobulin receptor OS=Bos taurus GN=PIGR
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Row Accession Protein #Peptides
21  PERL_BOVIN Lactoperoxidase OS=Bos taurus GN=LPO PE=1 SV=1 4
Keratin, type Il cytoskeletal 2 epidermal OS=Homo sapiens

22 K22E_HUMAN GN=KRT2 PE=1 SV=2 3

23 A2MG_BOVIN  Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 2
ATP-binding cassette sub-family G member 2 OS=Bos taurus

24 ABCG2_BOVIN GN=ABCG2 PE=3 SV=2 1

25 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 2

56 BAGTL BOVIN Beta-1,4-galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus GN=B4GALT1 1

- PE=1SV=3

27 CD36_BOVIN Platelet glycoprotein 4 OS=Bos taurus GN=CD36 PE=1 SV=5 1

28 K1C10_HUMAN E\e}iastm, type | cytoskeletal 10 OS=Homo sapiens GN=KRT10 PE=1 1
Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos

29 GLCM1_BOVIN taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2 2
1-acyl-sn-glycerol-3-phosphate acyltransferase alpha OS=Bos

30  PLCA_BOVIN taurus GN=AGPAT1 PE=2 SV=1 !

31 RNAS4 _BOVIN Ribonuclease 4 OS=Bos taurus GN=RNASE4 PE=1 SV=4 1

32 SPA31 BOVIN  Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3 1

33 B2MG_BOVIN  Beta-2-microglobulin OS=Bos taurus GN=B2M PE=1 SV=2 1

34 LALBA BOSMU ?\I/p_hla-lactalbumln 0OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2 )

35 CIC_HUMAN Protein capicua homolog OS=Homo sapiens GN=CIC PE=1 SV=2 1
Glial cell line-derived neurotrophic factor OS=Homo sapiens

36 GDNF_HUMAN GN=GDNF PE=1 SV=1 1
Fatty acid-binding protein, heart 0S=Bos mutus grunniens

37 FABPH_BOSMU GN=FABP3 PE=3 SV=3 1

38 CHHA CHEDE Crustacean hyperglycemic hormone A OS=Cherax destructor 1

- PE=1SV=1
39 ANXA7_BOVIN Annexin A7 OS=Bos taurus GN=ANXA7 PE=1 SV=2 1
Tabulka 60: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 10

Row Accession Protein #Peptides

1 HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 25

2 HBBA_BOSJA Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1 20

3 HBA_BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 15

4 A2MG_BOVIN  Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 35

5 CO3_BOVIN Complement C3 0S=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2 33

6 HBB_SHEEP Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2 10

7 APOA1_BOVIN  Apolipoprotein A-1 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 23

8 HBBF_BOVIN Hemoglobin fetal subunit beta OS=Bos taurus PE=1 SV=1 5

9 HBA ODOVI H.en.ﬁo'globln subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus 3

- virginianus PE=1 SV=1

10 BLVRB_BOVIN Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2 10

11  ANK1_HUMAN Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3 17

12 CATA_BOVIN Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3 11

13 ANK1_MOUSE  Ankyrin-1 OS=Mus musculus GN=Ank1 PE=1 SV=2 16
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Accession
TRFE_BOVIN

HBB_CALTO
APOA4_BOVIN
HBB_CALGO
ALBU_BOVIN
HBA_PTEAL

ITIH4_BOVIN
CERU_SHEEP
SPTB1_HUMAN

FIBA_BOVIN
PRDX2_BOVIN
CFAB_BOVIN
FINC_BOVIN

SPTB1_MOUSE
G3P_BOVIN
ACTB_BOSMU

TERA_BOVIN

SPA37_BOVIN
FETUA_BOVIN
CO4_BOVIN
APOC3_BOVIN
THRB_BOVIN

ITIH1_BOVIN
GELS_BOVIN
SPTAL_HUMAN

CAH2_BOVIN
41_BOVIN

HS71A_BOVIN

PEDF_BOVIN
CO9_BOVIN
PNPH_BOVIN

SPTA1_MOUSE
H4_ACRAS

Protein

Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB
PE=2 SV=3

Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2
SV=3

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1
Ssv=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Ceruloplasmin OS=0Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1SV=5

Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Mus musculus GN=Sptb
PE=1SV=4

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2
Sv=1

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Apolipoprotein C-1ll 0OS=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1
SV=2

Pigment epithelium-derived factor OS=Bos taurus GN=SERPINF1
PE=1SV=1

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
SV=3

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Mus musculus GN=Sptal
PE=2 SV=3

Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
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47

48
49
50

51
52
53

54
55
56

57
58
59
60

61

62
63
64

65
66
67
68
69

70

71
72
73

74

75
76

77

78

79
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Accession

ITIH2_HUMAN

GSTP1_BOVIN
CASK_BOVIN
PEBP1_BOVIN

A2AP_BOVIN
PRDX6_BOVIN
AOCX_BOVIN

RD23A_BOVIN
CLUS_BOVIN
SBP1_BOVIN

FIBB_BOVIN
A1BG_BOVIN
KNG2_BOVIN
FAS_BOVIN

GDIB_BOVIN

T22D1_BATSU
VTDB_BOVIN
FABP5_BOVIN

FIBG_BOVIN
CASB_BOVIN
H3C_BOVIN
CFAH_BOVIN
H2B12_XENLA

ACPH_BOVIN

TRYP_PIG
SPA38_BOVIN
PGK1_BOVIN

PSMD2_BOVIN

VNN1_BOVIN
APOA2_BOVIN

PSMD5_BOVIN
PSB1_BOVIN
PSB6_BOVIN

H2A1B_HUMAN

Protein

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
Sv=2

Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Phosphatidylethanolamine-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=PEBP1 PE=1 SV=2

Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
GN=RAD23A PE=2 SV=1

Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1

Selenium-binding protein 1 OS=Bos taurus GN=SELENBP1 PE=1
Sv=1

Fibrinogen beta chain OS=Bos taurus GN=FGB PE=1 SV=2
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Coagulation factor V OS=Bos taurus GN=F5 PE=1 SV=1

Rab GDP dissociation inhibitor beta OS=Bos taurus GN=GDI2
PE=2 SV=3

TSC22 domain family protein 1 OS=Bathyergus suillus
GN=TSC22D1 PE=2 SV=1

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Fatty acid-binding protein, epidermal OS=Bos taurus GN=FABP5
PE=1SV=4

Fibrinogen gamma-B chain OS=Bos taurus GN=FGG PE=1 SV=1
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Histone H3.3C OS=Bos taurus GN=H3F3C PE=2 SV=1
Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Histone H2B 1.2 OS=Xenopus laevis PE=1 SV=2
Acylamino-acid-releasing enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1
Sv=2

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1
Phosphoglycerate kinase 1 OS=Bos taurus GN=PGK1 PE=2 SV=3
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos taurus
GN=PSMD2 PE=1 SV=2

Pantetheinase OS=Bos taurus GN=VNN1 PE=2 SV=1
Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos taurus
GN=PSMDS5 PE=2 SV=1

Proteasome subunit beta type-1 OS=Bos taurus GN=PSMB1
PE=1Sv=1

Proteasome subunit beta type-6 OS=Bos taurus GN=PSMB6
PE=1Sv=1

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
Sv=2
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89

90

91

92

93

94
95

96

97

98
99

100

101
102
103
104
105
106
107

108

109

Accession
CO6_BOVIN

HINT1_BOVIN
ICLN_CANFA
LDHBA_DANRE

SERA_BOVIN
CAN1_BOVIN
PRS7_BOVIN

EPB42_BOVIN
DDAH2_BOVIN
A1M_RAT
UMPS_BOVIN
PSMF1_BOVIN

PSA4L_DROME

LUM_BOVIN
ANGT_SHEEP

PSB3_BOVIN

CLIC1_BOVIN

FETUB_BOVIN
PLMN_BOVIN

PSA6_BOVIN

2AAA_BOVIN
DDI1_BOVIN
STOM_HUMAN
CERU_HUMAN
IMB1_HUMAN
DEMA_BOVIN
PIMT_BOVIN

PSA2_BOVIN

SH3L2_BOVIN

Protein

Complement component C6 OS=Bos taurus GN=C6 PE=2 SV=1
Histidine triad nucleotide-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=HINT1 PE=1 SV=2

Methylosome subunit pICIn OS=Canis familiaris GN=CLNS1A
PE=1SVv=1

L-lactate dehydrogenase B-A chain OS=Danio rerio GN=Idhba
PE=2 SV=4

D-3-phosphoglycerate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=PHGDH PE=2 SV=3

Calpain-1 catalytic subunit OS=Bos taurus GN=CAPN1 PE=1 SV=3
26S protease regulatory subunit 7 0S=Bos taurus GN=PSMC2
PE=2 SV=3

Erythrocyte membrane protein band 4.2 OS=Bos taurus
GN=EPB42 PE=2 SV=3

N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1m PE=1
Sv=1

Uridine 5'-monophosphate synthase OS=Bos taurus GN=UMPS
PE=2 SV=1

Proteasome inhibitor PI31 subunit OS=Bos taurus GN=PSMF1
PE=2 SV=2

Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1

Lumican OS=Bos taurus GN=LUM PE=1 SV=1

Angiotensinogen 0S=0vis aries GN=AGT PE=1 SV=2
Proteasome subunit beta type-3 OS=Bos taurus GN=PSMB3
PE=1SV=3

Chloride intracellular channel protein 1 OS=Bos taurus GN=CLIC1
PE=2 SV=3

Fetuin-B OS=Bos taurus GN=FETUB PE=2 SV=1

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Proteasome subunit alpha type-6 OS=Bos taurus GN=PSMA6
PE=1SV=1

Serine/threonine-protein phosphatase 2A 65 kDa regulatory
subunit A alpha isoform OS=Bos taurus GN=PPP2R1A PE=1 SV=1
Protein DDI1 homolog 1 OS=Bos taurus GN=DDI1 PE=2 SV=1
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Ceruloplasmin OS=Homo sapiens GN=CP PE=1 SV=1

Importin subunit beta-1 OS=Homo sapiens GN=KPNB1 PE=1
SV=2

Dematin OS=Bos taurus GN=DMTN PE=2 SV=1
Protein-L-isoaspartate(D-aspartate) O-methyltransferase
0OS=Bos taurus GN=PCMT1 PE=1 SV=2

Proteasome subunit alpha type-2 OS=Bos taurus GN=PSMA2
PE=1SV=3

SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 2 0S=Bos
taurus GN=SH3BGRL2 PE=3 SV=1

XL

#Peptides
2

1

[EEN

R RN

= N W -



Row Accession Protein #Peptides
110 CASA1 BOVIN  Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 1

111 ZA2G_BOVIN Zinc-alpha-2-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AZGP1 PE=2 SV=1 1
112 HEP2_HUMAN  Heparin cofactor 2 OS=Homo sapiens GN=SERPIND1 PE=1 SV=3 2
113 CALD1_CHICK Caldesmon OS=Gallus gallus GN=CALD1 PE=1 SV=2 1
114 CPNS1_BOVIN  Calpain small subunit 1 OS=Bos taurus GN=CAPNS1 PE=2 SV=1 1
115 FA10_BOVIN Coagulation factor X OS=Bos taurus GN=F10 PE=1 SV=1 2
116 FA9_BOVIN g\cfiulanon factor IX (Fragment) OS=Bos taurus GN=F9 PE=1 1
G patch domain-containing protein 2-like 0S=Mus musculus
117 GPT2L_MOUSE GN=Gpatch2| PE=2 SV=1 !
118 AI1AT _BOVIN Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1 1
119 SAHH_BOVIN Adenosylhomocysteinase OS=Bos taurus GN=AHCY PE=2 SV=3 1
120 1433E_BOVIN 14-3-3 protein epsilon OS=Bos taurus GN=YWHAE PE=2 SV=1 1
121 CASA2 BOVIN  Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2 1
Traf2 and NCK-interacting protein kinase OS=Mus musculus
122 TNIK_MOUSE GN=Tnik PE=1 SV=2 1
123 GPX1_BOVIN Glutathione peroxidase 1 OS=Bos taurus GN=GPX1 PE=1 SV=3 1
124 SPA31_BOVIN  Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3 1
195 MORA RABIT Morphlne 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0Oryctolagus 1
- cuniculus PE=1 SV=1
Ribose-phosphate pyrophosphokinase 1 OS=Bos taurus
126 PRPS1_BOVIN GN=PRPS1 PE=2 SV=3 1
127 GORAB_DANRE RAB6-interacting golgin OS=Danio rerio GN=gorab PE=2 SV=1 1
128 ANT3_BOVIN Antithrombin-IIl OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2 1
129 HBA2 ANAMI Hemoglobin subunit alpha-2 OS=Anarhichas minor GN=hba2 1
- PE=1SV=2
Uncharacterized protein C05D10.4 OS=Caenorhabditis elegans
130 YPCA_CAEEL GN=C05D10.4 PE=1 SV=2 !
131 CO6A1_HUMAN g\o/!ggen alpha-1(VI) chain 0S=Homo sapiens GN=COL6A1 PE=1 1
Ubiquitin-associated domain-containing protein 1 OS=Gallus
132 UBACL_CHICK gallus GN=UBAC1 PE=2 SV=1 !
Cyclin-dependent kinase 4 inhibitor D OS=Bos taurus
133 CDN2D_BOVIN GN=CDKN2D PE=2 SV=1 1
Zinc finger protein with KRAB and SCAN domains 4 OS=Homo
134 ZKSC4_HUMAN sapiens GN=ZKSCAN4 PE=1 SV=1 !
135 GT251_BOVIN Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus 1

GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

XLI



Tabulka 61: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 11

Row Accession Protein #Peptides
1 HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 22
2 HBBA_BOSJA Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1 17
3 HBA_BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 13
4 A2MG_BOVIN  Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 40
5 HBB HIPAM Hemoglobin subunit beta OS=Hippopotamus amphibius GN=HBB 4
- PE=1SV=1
6 HBB_SHEEP Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2 8
7 HBA ODOVI H.err.\o‘globm subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus 9
- virginianus PE=1 SV=1
8 CO3_BOVIN Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2 26
9 ALBU_BOVIN Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4 15
10 HBA_HUMAN SH\?_n;oglobm subunit alpha OS=Homo sapiens GN=HBA1 PE=1 5
11 HBA LAMGL Hemoglobin subunit alpha OS=Lama glama GN=HBA PE=1 SV=1 4
12 TRFE_BOVIN Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1 15
13 APOA1 BOVIN Apolipoprotein A-1 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 14
14 HBA CERS| Hemoglobin subunit alpha OS=Ceratotherium simum GN=HBA 5
- PE=1SV=2
15 ANK1_HUMAN Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3 15
16 HBB_CALTO Is-i\(/e_rr;’oglobm subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2 4
17 HBA_PTEAL Is-i\(/e_rrioglobm subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1 3
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
18 ITIH4_BOVIN GN=ITIH4 PE=1 SV=1 16
19 HBB_SPAEH Is-i\(/e_rqoglobm subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1 )
Hemoglobin subunit beta OS=Tachyglossus aculeatus aculeatus
20 HBB_TACAC GN=HBB PE=1 SV=2 2
21  BLVRB_BOVIN  Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2 6
22 SPTB1 HUMAN Spectrin beta chain, erythrocytic OS=Homo sapiens GN=SPTB 13
- PE=1SV=5
23 PRDX2_BOVIN Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1 7
24  CERU_SHEEP Ceruloplasmin OS=Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1 8
25 CFAB_BOVIN Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2 8
26 SPTB1 MOUSE Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Mus musculus GN=Sptb 10
- PE=1SVv=4
27 CATA_BOVIN Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3 5
28 APOA4 _BOVIN Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1 7
29 AOCX_BOVIN Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1 8
30 GELS_BOVIN Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1 5
31 FINC_BOVIN Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4 7
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
32 ITIH1_BOVIN GN=ITIH1 PE=2 SV=1 6
33 CAH2_BOVIN Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3 6
34 ALBU_PONAB  Serum albumin OS=Pongo abelii GN=ALB PE=2 SV=2 4
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Row
35
36
37

38
39

40

41

42
43
44

45

46
47
48

49
50
51
52
53

54

55
56
57

58

59

60
61
62

63

64

65
66

Accession
G3P_BOVIN
FETUA_BOVIN
SPTA1_HUMAN

41_BOVIN
SPA37_BOVIN

PSMD2_BOVIN
GSTP1_BOVIN

SPTA1_MOUSE
SPA38_BOVIN
ITIH2_HUMAN

SBP1_BOVIN

PNPH_BOVIN
CFAH_BOVIN
ACTB_BOSMU

A1BG_BOVIN
FIBA_BOVIN
CO9_BOVIN
APOC3_BOVIN
CASB_BOVIN

STOM_HUMAN

PRDX6_BOVIN
HBA_TAPTE
THRB_BOVIN

T22D1_BATSU
ACPH_BOVIN

PSMD5_BOVIN
KNG2_BOVIN
EPB42_BOVIN

RD23A_BOVIN

GDIB_BOVIN

TRYP_PIG
TERA_BOVIN

Protein

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos taurus
GN=PSMD2 PE=1 SV=2

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
SV=2

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Mus musculus GN=Sptal
PE=2 SV=3

Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Selenium-binding protein 1 OS=Bos taurus GN=SELENBP1 PE=1
Sv=1

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3

Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2
Sv=1

Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0OS=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

TSC22 domain family protein 1 OS=Bathyergus suillus
GN=TSC22D1 PE=2 SV=1

Acylamino-acid-releasing enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1
SV=2

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos taurus
GN=PSMDS5 PE=2 SV=1

Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Erythrocyte membrane protein band 4.2 OS=Bos taurus
GN=EPB42 PE=2 SV=3

UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
GN=RAD23A PE=2 SV=1

Rab GDP dissociation inhibitor beta OS=Bos taurus GN=GDI2
PE=2 SV=3

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
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Row
67
68
69

70

71

72
73
74

75

76
77
78

79
80

81

82
83

84
85
86

87

88

89
90
91

92

93
94
95

96

97
98

Accession
A1AT_BOVIN
H2B12_ XENLA
HP252 BOVIN

BCAM_RAT
PSB5_BOVIN

HINT1_BOVIN
VTDB_BOVIN
HS71A_BOVIN

H2A1B_HUMAN

DDAH2_BOVIN
ADDA_HUMAN
SERA_BOVIN

CO4_BOVIN
CERU_HUMAN

A1M_RAT

HP251_BOVIN
PLMN_BOVIN

PSB2_BOVIN
ALBU_HORSE
PR6AA_XENLA

PDC6I_HUMAN
PEDF_BOVIN

PSA6_BOVIN
HP20_BOVIN
C1QA_BOVIN

PSA4L_DROME

H4_ACRAS
APOA2_BOVIN
CASK_BOVIN

MORA_RABIT

CLUS_BOVIN
CO5_HUMAN

Protein

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Histone H2B 1.2 OS=Xenopus laevis PE=1 SV=2

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Basal cell adhesion molecule OS=Rattus norvegicus GN=Bcam
PE=2 SV=1

Proteasome subunit beta type-5 OS=Bos taurus GN=PSMB5 PE=1
Ssv=1

Histidine triad nucleotide-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=HINT1 PE=1 SV=2

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Heat shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1
SV=2

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
SV=2

N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Alpha-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD1 PE=1 SV=2
D-3-phosphoglycerate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=PHGDH PE=2 SV=3

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Ceruloplasmin OS=Homo sapiens GN=CP PE=1 SV=1
Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1lm PE=1
Sv=1

Protein HP-25 homolog 1 OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Proteasome subunit beta type-2 OS=Bos taurus GN=PSMB2 PE=1
Sv=1

Serum albumin OS=Equus caballus GN=ALB PE=1 SV=1

26S protease regulatory subunit 6A-A OS=Xenopus laevis
GN=psmc3-a PE=2 SV=1

Programmed cell death 6-interacting protein OS=Homo sapiens
GN=PDCD6IP PE=1 SV=1

Pigment epithelium-derived factor OS=Bos taurus GN=SERPINF1
PE=1SV=1

Proteasome subunit alpha type-6 OS=Bos taurus GN=PSMAG6
PE=1SV=1

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Complement C1q subcomponent subunit A OS=Bos taurus
GN=C1QA PE=2 SV=1

Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1

Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
Apolipoprotein A-lIl 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0Oryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1

Complement C5 OS=Homo sapiens GN=C5 PE=1 SV=4
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Row Accession Protein #Peptides
99 A2AP_BOVIN Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2 1
100 CASA1_BOVIN  Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 1
Serine/threonine-protein phosphatase 2A 65 kDa regulatory

101 2AAA_BOVIN subunit A alpha isoform OS=Bos taurus GN=PPP2R1A PE=1 SV=1 !
102 PSA1 BOVIN Proteasome subunit alpha type-1 OS=Bos taurus GN=PSMA1 1
- PE=1SVv=1
103 DMD_CHICK Dystrophin OS=Gallus gallus GN=DMD PE=2 SV=1 1
104 PSA2 BOVIN Proteasome subunit alpha type-2 OS=Bos taurus GN=PSMA2 1
- PE=1SV=3
105 CASA2 BOVIN  Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2 1
106 ANGT_SHEEP Angiotensinogen 0S=0vis aries GN=AGT PE=1 SV=2 1
Rab3 GTPase-activating protein regulatory subunit
107 RBGPR_DROME 0OS=Drosophila melanogaster GN=rab3-GAP PE=1 SV=2 !
108 STIP1_BOVIN gt/r_eisqnduced—phosphoproteln 1 OS=Bos taurus GN=STIP1 PE=2 1
Ribose-phosphate pyrophosphokinase 1 OS=Bos taurus
109 PRPS1_BOVIN GN=PRPS1 PE=2 SV=3 1
Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
110 CROL2_HUMAN 0S=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1 !
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 1 OS=Gallus
111 PSMD1_CHiCK gallus GN=PSMD1 PE=2 SV=1 !
112 PUR8_BOVIN Adenylosuccinate lyase OS=Bos taurus GN=ADSL PE=2 SV=1 1
113 FETUB_BOVIN Fetuin-B OS=Bos taurus GN=FETUB PE=2 SV=1 1
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
114 SODC_BOSMU GN=SOD1 PE=2 SV=3 1
115 LMNA_HUMAN Prelamin-A/C OS=Homo sapiens GN=LMNA PE=1 SV=1 1
116 DEMA_BOVIN Dematin OS=Bos taurus GN=DMTN PE=2 SV=1 1
117 NDKA CANEA Nucleoside diphosphate kinase A OS=Canis familiaris GN=NME1 1
- PE=2 SV=1
118 LUM_BOVIN Lumican OS=Bos taurus GN=LUM PE=1 SV=1 1
119 IMB1_HUMAN ISr\r;E)grtm subunit beta-1 OS=Homo sapiens GN=KPNB1 PE=1 1
Glutamate--cysteine ligase catalytic subunit OS=Homo sapiens
120 GSH1_HUMAN GN=GCLC PE=1 SV=2 1
Ubiquitin-associated domain-containing protein 1 OS=Gallus
121 UBACL_CHICK gallus GN=UBAC1 PE=2 SV=1 !
Circadian locomoter output cycles protein kaput OS=Homo
122 CLOCK_HUMAN sapiens GN=CLOCK PE=1 SV=1 !
123 CLIC1 BOVIN Chloride intracellular channel protein 1 OS=Bos taurus GN=CLIC1 1
- PE=2 SV=3
124 GPV_HUMAN Platelet glycoprotein V OS=Homo sapiens GN=GP5 PE=1 SV=1 1
125 NOS_DROME SN\|/t_r|3c oxide synthase OS=Drosophila melanogaster GN=Nos PE=2 1
126 HR4_DROME SH\c;_rzlone receptor 4 OS=Drosophila melanogaster GN=Hr4 PE=1 1
Histone H3-like centromeric protein A OS=Xenopus laevis
127 CENPA_XENLA GN=cenpa PE=2 SV=1 1
128 GSHO_BOVIN Glutamate--cysteine ligase regulatory subunit OS=Bos taurus 1

GN=GCLM PE=2 SV=1
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17

18

Accession

FYV1_HUMAN
AATC_CAEEL

OR85B_DROME

DYHC2_HUMAN

SSUH2_MOUSE
PGK_APLCA

A16A1_BOVIN
HERC2_HUMAN

CAC1E_DIPOM
ANT3_BOVIN

Tabulka 62: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 12

Accession
HBB_BOVIN
HBA BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBBA_CAPHI

HBA_BOSGF
A2MG_BOVIN
HBA_AMMLE
ALBU_BOVIN
HBA_ODOVI

CO3_BOVIN
TRFE_BOVIN

HBA_TALEU
APOA1_BOVIN
HBA_PTEAL

HBB_CALTO
CAH2_BOVIN
HBB_CERAT

HBB_CALGO

Protein

1-phosphatidylinositol 3-phosphate 5-kinase OS=Homo sapiens

GN=PIKFYVE PE=1 SV=3

Probable aspartate aminotransferase, cytoplasmic
OS=Caenorhabditis elegans GN=T01C8.5 PE=3 SV=1
Putative odorant receptor 85b OS=Drosophila melanogaster

GN=0r85b PE=3 SV=2

Cytoplasmic dynein 2 heavy chain 1 OS=Homo sapiens

GN=DYNC2H1 PE=1 SV=4

Protein SSUH2 homolog OS=Mus musculus GN=Ssuh2 PE=2 SV=1
Phosphoglycerate kinase OS=Aplysia californica GN=PGK PE=2

Sv=1

Aldehyde dehydrogenase family 16 member A1 OS=Bos taurus

GN=ALDH16A1 PE=2 SV=1

E3 ubiquitin-protein ligase HERC2 OS=Homo sapiens GN=HERC2

PE=1 SV=2

Probable voltage-dependent R-type calcium channel subunit
alpha-1E OS=Diplobatis ommata PE=2 SV=1
Antithrombin-Ill OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA

PE=1SV=2

Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1

Sv=2

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus

virginianus PE=1 SV=1

Complement C3 0S=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Talpa europaea GN=HBA PE=1

Sv=1

Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1

Sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2

Sv=3

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1

Sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2

SvV=3
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Row
19
20
21
22
23

24

25
26
27
28
29
30

31
32
33

34
35
36
37

38
39
40

41
42
43
44
45

46

47
48

49

50
51
52
53

54
55
56

Accession
BLVRB_BOVIN
LACB_BOVIN
CASA1 BOVIN
CATA_BOVIN
CFAB_BOVIN

SODC_BOSMU

CASB_BOVIN
AOCX_BOVIN
SPA31_BOVIN
PRDX2_BOVIN
CASA2_BOVIN
KNG2_BOVIN

ITIH4_BOVIN
SPA33_BOVIN
LACB_OVIMU

A1BG_BOVIN
APOA4_BOVIN
ACTB_BOVIN

APOC3_BOVIN

PNPH_BOVIN
SPA37_BOVIN
SPTB1_HUMAN

FETUA_BOVIN
VTDB_BOVIN
ANK1_HUMAN
CONG_BOVIN
A1AT_BOVIN

ITIH2_HUMAN

HP252_BOVIN
THRB_BOVIN

LALBA_BOSMU

41_BOVIN
HEMO_BOVIN
CASK_BOVIN
TRYP_PIG

STOM_HUMAN
A1AG_BOVIN
G3P_BOVIN

Protein

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Serpin A3-3 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-3 PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Sv=1

Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos taurus GN=ACTB PE=1 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
SV=3

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1 SV=5

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3

Conglutinin OS=Bos taurus GN=CGN1 PE=1 SV=2
Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2
Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Ssv=1

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1

Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SvV=4
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Row Accession Protein #Peptides

57 PLMN_BOVIN Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2 2
58  ACPH_BOVIN Q\(;\_/Izammo—aad—releasmg enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1 1
59 HP20_BOVIN Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1 2
60 CO4_BOVIN Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2 2
61 GELS_BOVIN Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1 1
62 H2A1B_HUMAN SH\|/s_t;)ne H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1 1
63  FINC_BOVIN Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4 2
Hemoglobin subunit alpha-A OS=Eudynamys scolopacea
64  HBA_EUDSC GN=HBAA PE=1SV=1 !
Heat shock cognate 70 kDa protein OS=Echinococcus granulosus
65 HSP70_ECHGR GN=HSP70 PE=2 SV=1
Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
66 GT251_BOVIN GN=COLGALT1 PE=2 SV=1 !
67 CLUS_BOVIN Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1 1
Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
68 CROLZ_HUMAN 0OS=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1 !
69 LBR_CHICK Lamin-B receptor OS=Gallus gallus GN=LBR PE=1 SV=1 1
70 HBA_TAPTE Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1 2
71  CERU_SHEEP Ceruloplasmin OS=0Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1 1
72 K2C1_HUMAN E\e/[ae;tln, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1 1
73 HR4 DROME Hormone receptor 4 OS=Drosophila melanogaster GN=Hr4 PE=1
- Sv=4
Tabulka 63: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 13
Row Accession Protein #Peptides
1 HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 26
2 HBBA_ BOSJA Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1 22
3 HBB TRAST Hemoglobin subunit beta OS=Tragelaphus strepsiceros GN=HBB 29
- PE=1SV=1
4 HBA BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 15
5 CASA1 BOVIN  Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 13
6 HBBA_CAPHI Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1 11
7 APOA1 BOVIN Apolipoprotein A-I 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 25
8 HBB_SHEEP Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2 7
9 CO3_BOVIN Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2 21
10 CASB_BOVIN Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2 5
11 A2MG_BOVIN Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 18
12 LACB_BOVIN Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3 10
13 CASK_BOVIN Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1 7
14  ALBU_BOVIN Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4 15
15 HBA ODOVI H.err.10'glob|n subunit alpha-1/2 0S=0Odocoileus virginianus 3
- virginianus PE=1 SV=1
16 HBBC_OVIMU Hemoglobin subunit beta-C OS=0vis orientalis musimon 3

XLVIII
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17
18
19

20
21
22
23
24
25
26

27

28
29
30
31
32

33
34
35

36

37

38
39
40
41
42
43
44

45

46

47

48

49
50

Accession
APOA4_BOVIN
BLVRB_BOVIN
OVAL_CHICK

ITIH4_BOVIN
CASA2_BOVIN
HBB_CALTO
PRDX2_BOVIN
LACB_OVIMU
CAH2_BOVIN
HBB_TACAC

G3P_BOVIN

41_BOVIN
CATA_BOVIN
THRB_BOVIN
ANK1_HUMAN
MFGM_BOVIN

PEBP1_BOVIN
APOC3_BOVIN
SPTB1_HUMAN

TERA_BOVIN

PSB5_BOVIN

TRFL_BOVIN
CFAB_BOVIN
FETUA_BOVIN
FIBA_BOVIN
CO4_BOVIN
FINC_BOVIN
H12_BOVIN

ITIH1_BOVIN
GSTP1_BOVIN
PSA2_BOVIN
ITIH2_MESAU

PRPS1_BOVIN
APOA2_BOVIN

Protein

Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Ovalbumin 0OS=Gallus gallus GN=SERPINB14 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB
PE=2 SV=3

Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Ssv=1

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Tachyglossus aculeatus aculeatus
GN=HBB PE=1 SV=2

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Lactadherin OS=Bos taurus GN=MFGES8 PE=1 SV=2
Phosphatidylethanolamine-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=PEBP1 PE=1 SV=2

Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1 SV=5

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Proteasome subunit beta type-5 OS=Bos taurus GN=PSMB5
PE=1SV=1

Lactotransferrin OS=Bos taurus GN=LTF PE=1 SV=2
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Histone H1.2 OS=Bos taurus GN=HIST1H1C PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
SV=2

Proteasome subunit alpha type-2 0S=Bos taurus GN=PSMA2
PE=1SV=3

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Mesocricetus
auratus GN=ITIH2 PE=1 SV=1

Ribose-phosphate pyrophosphokinase 1 OS=Bos taurus
GN=PRPS1 PE=2 SV=3

Apolipoprotein A-l1l 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2

XLIX
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Row
51
52
53

54

55
56
57

58
59
60

61

62

63

64

65
66
67
68

69
70
71
72
73
74
75

76

77

78

79
80
81
82

Accession
A2AP_BOVIN
TRYP_PIG
GELS_BOVIN

HS71A_BOVIN

KNG2_BOVIN
CO9_BOVIN
CLUS_BOVIN

HRG_BOVIN
VTDB_BOVIN
SPTA1_HUMAN

T22D1_BATSU
PSA5_BOVIN
UMPS_BOVIN

CLIC1_BOVIN

CERU_SHEEP
PRDX6_BOVIN
DEMA_BOVIN
PGK1_BOVIN

CBG_BOVIN
PURS_BOVIN
PSMD5_BOVIN
ADDB_HUMAN
GDIB_BOVIN
ANGT_SHEEP
PNPH_BOVIN

PRS4_CAEEL
PSA6_BOVIN
ACTA_LIMPO

PSB2_BOVIN
A1BG_BOVIN
GSHO_BOVIN
FETUB_BOVIN

Protein

Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1
SV=2

Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1

Histidine-rich glycoprotein (Fragments) OS=Bos taurus GN=HRG
PE=1Sv=1

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

TSC22 domain family protein 1 OS=Bathyergus suillus
GN=TSC22D1 PE=2 SV=1

Proteasome subunit alpha type-5 OS=Bos taurus GN=PSMA5
PE=1Sv=1

Uridine 5'-monophosphate synthase OS=Bos taurus GN=UMPS
PE=2 SV=1

Chloride intracellular channel protein 1 OS=Bos taurus GN=CLIC1
PE=2 SV=3

Ceruloplasmin 0S=0Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1
Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3

Dematin OS=Bos taurus GN=DMTN PE=2 SV=1
Phosphoglycerate kinase 1 OS=Bos taurus GN=PGK1 PE=2 SV=3
Corticosteroid-binding globulin OS=Bos taurus GN=SERPINA6
PE=3 SvV=1

Adenylosuccinate lyase OS=Bos taurus GN=ADSL PE=2 SV=1
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos taurus
GN=PSMDS5 PE=2 SV=1

Beta-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD2 PE=1 SV=3

Rab GDP dissociation inhibitor beta OS=Bos taurus GN=GDI2
PE=2 SV=3

Angiotensinogen OS=0vis aries GN=AGT PE=1 SV=2

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
SV=3

Probable 26S protease regulatory subunit 4 OS=Caenorhabditis
elegans GN=rpt-2 PE=3 SV=1

Proteasome subunit alpha type-6 OS=Bos taurus GN=PSMA6
PE=1SV=1

Actin, acrosomal process isoform OS=Limulus polyphemus PE=2
Sv=1

Proteasome subunit beta type-2 OS=Bos taurus GN=PSMB2
PE=1SV=1

Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Glutamate--cysteine ligase regulatory subunit OS=Bos taurus
GN=GCLM PE=2 SvV=1

Fetuin-B OS=Bos taurus GN=FETUB PE=2 SV=1

#Peptides
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Row Accession Protein #Peptides
Proteasome subunit beta type-1 OS=Bos taurus GN=PSMB1

83 PSB1_BOVIN PE=1 SV=1 1
84 TSP1_BOVIN Thrombospondin-1 OS=Bos taurus GN=THBS1 PE=2 SV=2 2
85  LDHA CYPCA L-lactate dehydrogenase A chain OS=Cyprinus carpio GN=Idha 1
- PE=1SV=3
86 ADDA_HUMAN Alpha-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD1 PE=1 SV=2 1
Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos
87 GLCM1_BOVIN taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2 2
88 SPTA1 MOUSE Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Mus musculus GN=Sptal 1
- PE=2 SV=3
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos taurus
89 PSMD2_BOVIN GN=PSMD2 PE=1 SV=2 2
90 BAGTL BOVIN Beta-1,4-galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus GN=B4GALT1 1
- PE=1SV=3
Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
1 PSA4L_DROME 1
9 SA4L_DRO melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1
Probable ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase FAF-X OS=Homo
92 USPIX_HUMAN sapiens GN=USP9X PE=1 SV=3 1
1-acyl-sn-glycerol-3-phosphate acyltransferase alpha OS=Bos
93  PLCA_BOVIN taurus GN=AGPAT1 PE=2 SV=1 !
N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 0OS=Bos
94  DDAH2_BOVIN taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1 !
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
95  STOM_HUMAN sapiens GN=STOM PE=1 SV=3 !
Serine/threonine-protein phosphatase 2A 65 kDa regulatory
9%  2AAA_BOVIN subunit A alpha isoform OS=Bos taurus GN=PPP2R1A PE=1 SV=1 !
97  PIGR BOVIN Polymeric immunoglobulin receptor OS=Bos taurus GN=PIGR 1
- PE=2 SV=1
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
98 S0DC_BOSMU GN=SOD1 PE=2 SV=3 !
99  PSB3 BOVIN Proteasome subunit beta type-3 OS=Bos taurus GN=PSMB3 )
- PE=1SV=3
100 GPX1_BOVIN Glutathione peroxidase 1 OS=Bos taurus GN=GPX1 PE=1 SV=3 1
101 AOCX_BOVIN Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1 1
102 TPM_BRABE Tropomyosin OS=Branchiostoma belcheri GN=TPM PE=2 SV=1 1
103 CO6A1_HUMAN g\cj!ggen alpha-1(VI) chain 0S=Homo sapiens GN=COL6A1 PE=1 1
Calcium-regulated heat stable protein 1 OS=Homo sapiens
104 CHSP1_HUMAN GN=CARHSP1 PE=1 SV=2 !
105 XDH_BOVIN )S(\alf'zhlne dehydrogenase/oxidase OS=Bos taurus GN=XDH PE=1 1
106 SPA31_BOVIN  Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3 1
107 FBX7_BOVIN F-box only protein 7 OS=Bos taurus GN=FBXO7 PE=2 SV=1 1
108 PGAM1_BOVIN :\l;?;phoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2 1
Traf2 and NCK-interacting protein kinase OS=Mus musculus
109 TNIK_MOUSE GN=Tnik PE=1 SV=2 1
110 LUM_BOVIN Lumican OS=Bos taurus GN=LUM PE=1 SV=1 1
111 GSH1_HUMAN 1
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Accession

MORA_RABIT

PRS10_BOVIN

CROL2_HUMAN

SYTC2_BOVIN
PSA1_BOVIN

Al16A1_BOVIN

NSF1C_BOVIN
PERL_BOVIN

UBP14_BOVIN
SAA4_BOVIN

FABPH_BOSMU

GT251_BOVIN
VP33B_DANRE
FABP5_BOVIN

QORL1_BOVIN

PUR4_MOUSE

Tabulka 64: Kompletni vysledky analyzy zZivocisnych proteinit vzorku ¢. 14

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_BOSJA
HBA_BOVIN

HBB_TRAST
HBBA_CAPHI
HBB_HIPAM
HBB_SHEEP
HBA_ODOVI

A2MG_BOVIN
ALBU_BOVIN

HBA_CERSI

Protein

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0ryctolagus

cuniculus PE=1 SV=1

26S protease regulatory subunit 10B OS=Bos taurus GN=PSMC6

PE=2 SvV=1

Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0OS=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1
Probable threonine--tRNA ligase 2, cytoplasmic OS=Bos taurus

GN=TARSL2 PE=2 SV=1

Proteasome subunit alpha type-1 OS=Bos taurus GN=PSMA1

PE=1SV=1

Aldehyde dehydrogenase family 16 member A1 OS=Bos taurus

GN=ALDH16A1 PE=2 SV=1

NSFL1 cofactor p47 OS=Bos taurus GN=NSFL1C PE=2 SV=1
Lactoperoxidase OS=Bos taurus GN=LPO PE=1 SV=1
Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 14 OS=Bos taurus

GN=USP14 PE=2 SV=3

Serum amyloid A-4 protein OS=Bos taurus GN=SAA4 PE=2 SV=1
Fatty acid-binding protein, heart 0S=Bos mutus grunniens

GN=FABP3 PE=3 SV=3

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus

GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Vacuolar protein sorting-associated protein 33B OS=Danio rerio

GN=vps33b PE=2 SV=1

Fatty acid-binding protein, epidermal OS=Bos taurus GN=FABP5

PE=1SV=4

Quinone oxidoreductase-like protein 1 OS=Bos taurus

GN=CRYZL1 PE=2 SV=1

Phosphoribosylformylglycinamidine synthase OS=Mus musculus

GN=Pfas PE=2 SV=1

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=Tragelaphus strepsiceros GN=HBB

PE=1Sv=1

Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta OS=Hippopotamus amphibius GN=HBB

PE=1Sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=0Ovis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus

virginianus PE=1 SV=1

Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Hemoglobin subunit alpha OS=Ceratotherium simum GN=HBA

PE=1 SV=2

LII
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Row Accession Protein #Peptides
12 CO3_BOVIN Complement C3 0S=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2 26
Hemoglobin subunit beta-C OS=0vis orientalis musimon

13 HBBC_OVIMU GN=HBBC PE=1 SV=1 3
14 HBA_PTEAL I;\?i’nloglobm subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1 3
15 HBB MACCA Hemoglobin subunit beta OS=Macrotus californicus GN=HBB 3
- PE=1Sv=1
16 HBB_CALTO s\?_r’r;oglobm subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2 3
17  HBB SPAEH Hemoglobin subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1 3
- sv=1
Hemoglobin subunit beta OS=Tachyglossus aculeatus aculeatus
18 HBB_TACAC GN=HBB PE=1 SV=2 2
19 HBB_CERAT I;\?:nloglobm subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1 3
20 APOA1_BOVIN Apolipoprotein A-1 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 16
21 HBB_CALGO gj_rgoglobm subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2 )
22 HBB_LEPEU I;\?:nzoglobm subunit beta OS=Lepus europaeus GN=HBB PE=1 )
23 ANK1_HUMAN Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3 13
24  TRFE_BOVIN Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1 10
25 CAH2_BOVIN Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3 10
26 PRDX2_BOVIN Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1 5
27 CATA_BOVIN Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3 6
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
2 TOM_HUMAN 2
8 STOM_HU sapiens GN=STOM PE=1 SV=3
29 ALBU_HUMAN Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2 4
30 SPTB1 HUMAN Spectrin beta chain, erythrocytic OS=Homo sapiens GN=SPTB 12
- PE=1 SV=5
31 BLVRB_BOVIN  Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2 6
32 SPTB1 MOUSE Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Mus musculus GN=Sptb 9
- PE=1SV=4
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
33 ITIH1_BOVIN GN=ITIH1 PE=2 SV=1 7
34 APOA4 BOVIN Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1 7
35 GELS_BOVIN Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1 5
36 CFAB_BOVIN Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2 5
37 ACTB_BOSMU :SA\C/'E_I;-], cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2 6
38 HS71A_BOVIN I;\(/ef; shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1 5
39 CERU_SHEEP Ceruloplasmin OS=0vis aries GN=CP PE=2 SV=1 5
40 SPTA1 HUMAN Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 OS=Homo sapiens GN=SPTA1 )
- PE=1SV=5
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
41 G3P_BOVIN GN=GAPDH PE=1 SV=4 4
42  TRFE_CHICK Ovotransferrin OS=Gallus gallus PE=1 SV=2 4
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Accession
PEBP1_BOVIN

41_BOVIN
FETUA_BOVIN
FINC_BOVIN

K2C1_HUMAN

CASB_BOVIN
CASK_BOVIN
A1BG_BOVIN
APOC3_BOVIN

PSMD5_BOVIN
CFAH_BOVIN
K22E_HUMAN

ITIH4_BOVIN

THRB_BOVIN
OVAL_CHICK
KNG1_BOVIN
H2B12_XENLA
HBA_TAPTE
LYSC_CATWA
CO4_BOVIN
CASA1_BOVIN

EPB42_BOVIN

K1C10_HUMAN
PRDX6_BOVIN
TERA_BOVIN

PNPH_BOVIN

ITIH2_HUMAN
FIBA_BOVIN
SODC_BOSMU
LACB_BOVIN
PSB5_BOVIN

K1C9_HUMAN

PSMD2_BOVIN
VTDB_BOVIN

Protein

Phosphatidylethanolamine-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=PEBP1 PE=1 SV=2

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Keratin, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1
SV=6

Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos taurus
GN=PSMDS5 PE=2 SV=1

Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Keratin, type |l cytoskeletal 2 epidermal OS=Homo sapiens
GN=KRT2 PE=1 SV=2

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Ovalbumin 0OS=Gallus gallus GN=SERPINB14 PE=1 SV=2
Kininogen-1 OS=Bos taurus GN=KNG1 PE=1 SV=1

Histone H2B 1.2 OS=Xenopus laevis PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Lysozyme C OS=Catreus wallichii GN=LYZ PE=1 SV=1
Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Erythrocyte membrane protein band 4.2 OS=Bos taurus
GN=EPB42 PE=2 SV=3

Keratin, type | cytoskeletal 10 OS=Homo sapiens GN=KRT10 PE=1
SV=6

Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3
Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Proteasome subunit beta type-5 OS=Bos taurus GN=PSMB5 PE=1
Sv=1

Keratin, type | cytoskeletal 9 OS=Homo sapiens GN=KRT9 PE=1
Sv=3

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos taurus
GN=PSMD2 PE=1 SV=2

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
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Row Accession Protein #Peptides
77 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 1
N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos

78  DDAH2_BOVIN taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1 !
79 SPA31_BOVIN  Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3 1
80 CERU_HUMAN Ceruloplasmin OS=Homo sapiens GN=CP PE=1 SV=1 1
81 PLMN_BOVIN Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2 1
82 ADDA_HUMAN Alpha-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD1 PE=1 SV=2 1
83 A2AP_BOVIN Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2 1
84 GDIA BOVIN Rab GDP dissociation inhibitor alpha OS=Bos taurus GN=GDI1 1
- PE=1Sv=1
85 PGAML_BOVIN :\P;i);phoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2 1
Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
86  PSA4L_DROME melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1 !
87  PSAG BOVIN Proteasome subunit alpha type-6 OS=Bos taurus GN=PSMA6 1
- PE=1Sv=1
88  ACPH_BOVIN g\\c/zljmmo—aud—releasmg enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1 1
89 PSAS BOVIN Proteasome subunit alpha type-5 OS=Bos taurus GN=PSMA5 1
- PE=1SV=1
UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
90  RD23A_BOVIN GN=RAD23A PE=2 SV=1 2
91 H4_ACRAS Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2 1
92 HEMO_BOVIN  Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1 2
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 11A OS=Danio
93 PSI1A_DANRE rerio GN=psmd1la PE=2 SV=1 1
94 DMD_CHICK Dystrophin 0S=Gallus gallus GN=DMD PE=2 SV=1 1
95  LACB_OVIMU E\(j’ial-lactoglobulm 0S=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1 1
TSC22 domain family protein 1 OS=Bathyergus suillus
9 T22D1_BATSU GN=TSC22D1 PE=2 SV=1 !
97  PSA2 BOVIN Proteasome subunit alpha type-2 OS=Bos taurus GN=PSMA2 1
- PE=1SV=3
Ubiquitin-conjugating enzyme E2 variant 1 OS=Bos taurus
98 UB2V1_BOVIN GN=UBE2V1 PE=2 SV=1 !
99  NOS_DROME g\llt_rlac oxide synthase OS=Drosophila melanogaster GN=Nos PE=2 1
100 STIP1_BOVIN :;c/rie;s—lnduced—phosphoprotem 1 OS=Bos taurus GN=STIP1 PE=2 1
SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 2 OS=Bos
101 SH3L2_BOVIN taurus GN=SH3BGRL2 PE=3 SV=1 !
102 CO9_BOVIN Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1 2
103 PCLO_HUMAN Protein piccolo OS=Homo sapiens GN=PCLO PE=1 SV=4 1
Glutamate--cysteine ligase catalytic subunit 0S=Homo sapiens
104 GSH1_HUMAN GN=GCLC PE=1 SV=2 1
105 PSB2 BOVIN Proteasome subunit beta type-2 OS=Bos taurus GN=PSMB2 PE=1 1
- Sv=1
106 CROL2_HUMAN Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein 1

0S=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1

LV



Row Accession Protein #Peptides
Serine/threonine-protein phosphatase 2A 65 kDa regulatory

107 2AAA_BOVIN subunit A alpha isoform OS=Bos taurus GN=PPP2R1A PE=1 SV=1 1
108 HBA_PSIKR I;\?i’nloglobm subunit alpha OS=Psittacula krameri GN=HBA PE=1 1
109 GPV_HUMAN Platelet glycoprotein V OS=Homo sapiens GN=GP5 PE=1 SV=1 1
110 PGK1_BOVIN Phosphoglycerate kinase 1 OS=Bos taurus GN=PGK1 PE=2 SV=3 1
Receptor-type tyrosine-protein phosphatase V OS=Rattus
111 PTPRV_RAT norvegicus GN=Ptprv PE=1 SV=1 !
112 A1AT_BOVIN Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1 1
1-phosphatidylinositol 3-phosphate 5-kinase OS=Homo sapiens
113 FYV1_HUMAN GN=PIKFYVE PE=1 SV=3 !
DNA topoisomerase 3-alpha OS=Drosophila melanogaster
114 TOP3A_DROME GN=Top3alpha PE=2 SV=2 !
115 CASA2 BOVIN Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2 1
116 HBA2 ANAMI Hemoglobin subunit alpha-2 OS=Anarhichas minor GN=hba2 1
- PE=1SV=2
117 SPEN_DROME z\r/citzem split ends OS=Drosophila melanogaster GN=spen PE=1 1
Dual specificity protein phosphatase 5 OS=Rattus norvegicus
118 DUSS_RAT GN=Dusp5 PE=2 SV=1 !
119 CETN1_MOUSE Centrin-1 0OS=Mus musculus GN=Cetn1 PE=1 SV=1 1
120 HR4_DROME I;\t/)_rzwone receptor 4 OS=Drosophila melanogaster GN=Hr4 PE=1 1
121 CRGD_HUMAN Gamma-crystallin D OS=Homo sapiens GN=CRYGD PE=1 SV=3 1
122 APOA2_BOVIN Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA?2 PE=1 SV=2 1
Tabulka 65: Kompletni vysledky analyzy zZivocisnych proteinii vzorku ¢. 15
Row Accession Protein #Peptides
1 HBB_BOVIN Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1 24
2 HBBA_ BOSJA Hemoglobin subunit beta-A 0S=Bos javanicus PE=1 SV=1 21
3 HBA_BOVIN Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2 19
4 CASA1 BOVIN  Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 15
5 HBB_SHEEP Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2 9
6 HBB HIPAM Hemoglobin subunit beta OS=Hippopotamus amphibius GN=HBB 4
- PE=1SV=1
7 HBA BOSGF Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA 12
- PE=1SV=2
8 CASB_BOVIN Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2 7
9 HBBF_BOVIN Hemoglobin fetal subunit beta OS=Bos taurus PE=1 SV=1 4
10 HBB_TURTR sjzoglobln subunit beta OS=Tursiops truncatus GN=HBB PE=1 3
11 HBA ODOVI H'er'r'w.globln subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus 9
- virginianus PE=1 SV=1
12 HBB_CALTO I;\;agoglobm subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2 5
13 A2MG_BOVIN  Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 12
14 HBB_CERAT Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1 2
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Row Accession Protein #Peptides
Hemoglobin subunit beta OS=Ateles belzebuth GN=HBB PE=1

15 HBB_ATEBE Sv=2 2
16 APOA1_BOVIN Apolipoprotein A-lI 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 14
17 HBB_LEPEU s\?_r’r;oglobm subunit beta OS=Lepus europaeus GN=HBB PE=1 )
18  HBA CERS| Hemoglobin subunit alpha OS=Ceratotherium simum GN=HBA 7
- PE=1SV=2
19 LACB_BOVIN Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3 7
20 HBA_PTEAL I;\?i’nloglobm subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1 4
21 CATA_BOVIN Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3 4
22 CO3_BOVIN Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2 8
23 CASA2_BOVIN Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2 8
24 LACB_OVIMU E\(j’iz;—lactoglobulm 0S=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1 7
25 ALBU_BOVIN Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4 9
26 BLVRB_BOVIN Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2 2
27 CAH2_BOVIN Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3 4
28 PRDX2_BOVIN Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1 5
29 CASK_BOVIN Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1 5
30 FETUA BOVIN Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2 1
31 HBA_TAPTE Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1 3
32 APOA4 _BOVIN Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1 6
33 APOC3_BOVIN Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2 1
34 FINC_BOVIN Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4 2
35 DEMA_BOVIN Dematin OS=Bos taurus GN=DMTN PE=2 SV=1 1
36 HS71A_BOVIN ?\(/ef; shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1 1
37 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
38  G3P_BOVIN GN=GAPDH PE=1 SV=4 2
Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos
39 GLCMI_BOVIN taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2 2
40  BT1A1 BOVIN Butyrophilin subfamily 1 member A1 OS=Bos taurus GN=BTN1A1 5
- PE=1SV=2
41  PSB6_BOVIN z\r/citleasome subunit beta type-6 OS=Bos taurus GN=PSMB6 PE=1 1
42  ANK1_HUMAN  Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3 2
43 41 _BOVIN Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1 2
44  OVAL_CHICK Ovalbumin OS=Gallus gallus GN=SERPINB14 PE=1 SV=2 1
45 HBA_ELEMA I;\(/ei'nloglobln subunit alpha OS=Elephas maximus GN=HBA PE=1 3
Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
46 PSA4L_DROME melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1 !
47 TRFE_BOVIN Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1 1
48 SPTA1 HUMAN Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 OS=Homo sapiens GN=SPTA1 1
- PE=1 SV=5
49 TERA_BOVIN Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus 1

LVII



Row
50

51
52
53
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55
56
57
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65
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67

68

69

70

71

72

73

74

75

76

Accession
HBA_EQUAS

CFAB_BOVIN
A1BG_BOVIN
LIPL_BOVIN

PIGR_BOVIN
PRDX6_BOVIN
ITIH4_BOVIN
A2AP_BOVIN
PSA2_BOVIN
APOA2_BOVIN
ITIH1_BOVIN
SPA31_BOVIN
CROL2_HUMAN

S4A11_MOUSE
MORA_RABIT
RD23A_BOVIN
PSMD5_BOVIN
LALBA_BOSMU
HBA_CAICR
ACTA_BOVIN
SPTB1_HUMAN
KAD2_BOVIN
FABP5_BOVIN
PRPS1_BOVIN
PNPH_BOVIN
HBA_EUDSC

CDR2_HUMAN

Protein

Hemoglobin subunit alpha OS=Equus asinus GN=HBA1 PE=1
Sv=3

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Lipoprotein lipase OS=Bos taurus GN=LPL PE=1 SV=2
Polymeric immunoglobulin receptor OS=Bos taurus GN=PIGR
PE=2 SvV=1

Peroxiredoxin-6 OS=Bos taurus GN=PRDX6 PE=1 SV=3
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Proteasome subunit alpha type-2 OS=Bos taurus GN=PSMA2
PE=1SV=3

Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0S=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1

Sodium bicarbonate transporter-like protein 11 OS=Mus
musculus GN=Slc4all PE=2 SV=1

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=Oryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
GN=RAD23A PE=2 SV=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos taurus
GN=PSMD5 PE=2 SV=1

Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
sv=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Caiman crocodilus GN=HBA PE=1
sv=1

Actin, aortic smooth muscle OS=Bos taurus GN=ACTA2 PE=1
sv=1

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1 SV=5

Adenylate kinase 2, mitochondrial 0S=Bos taurus GN=AK2 PE=1
Sv=2

Fatty acid-binding protein, epidermal OS=Bos taurus GN=FABP5
PE=1SV=4

Ribose-phosphate pyrophosphokinase 1 OS=Bos taurus
GN=PRPS1 PE=2 SV=3

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Hemoglobin subunit alpha-A OS=Eudynamys scolopacea
GN=HBAA PE=1SV=1

Cerebellar degeneration-related protein 2 0S=Homo sapiens
GN=CDR2 PE=1 SV=2
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Tabulka 66: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 16

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBA BOVIN
A2MG_BOVIN
HBBA_CAPHI
CO3_BOVIN

HBA_ODOVI

HBB_HIPAM

HBB_SHEEP
TRFE_BOVIN
ALBU_BOVIN
CASA1_BOVIN

HBA_CERSI

HBA_PTEAL
CASB_BOVIN
HBB_CALTO

HBB_SPAEH
APOA1_BOVIN
HBB_TACAC

HBB_CERAT
LACB_BOVIN
HBA_TAPGE

HBB_SAGFU

BLVRB_BOVIN
CATA_BOVIN
CAH2_BOVIN
CFAB_BOVIN
PRDX2_BOVIN
CASA2_BOVIN
ANK1_HUMAN
SPA37_BOVIN

ITIH4_BOVIN

SPTB1_HUMAN
ALBU_HUMAN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Hemoglobin subunit beta OS=Hippopotamus amphibius GN=HBB
PE=1SV=1

Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Ceratotherium simum GN=HBA
PE=1SV=2

Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1
Ssv=1

Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2
SV=3

Hemoglobin subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1
Sv=1

Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Tachyglossus aculeatus aculeatus
GN=HBB PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1
Sv=1

Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit alpha OS=Taphozous georgianus GN=HBA
PE=1SV=1

Hemoglobin subunit beta OS=Saguinus fuscicollis GN=HBB PE=1
Sv=1

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1SV=5

Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2
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Row
35

36

37
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45
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50
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55
56
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65

66
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68
69
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Accession
CERU_SHEEP

SPTB1_MOUSE

AOCX_BOVIN
A1BG_BOVIN

ACTB_BOSMU
GELS_BOVIN
G3P_BOVIN

CASK_BOVIN
A1AT_BOVIN

K2C1_HUMAN

APOA4_BOVIN
FETUA_BOVIN

ITIH1_BOVIN
SPA31_BOVIN
STOM_HUMAN

PNPH_BOVIN

SODC_BOSMU

CFAH_BOVIN
FIBA_BOVIN

LACB_OVIMU

SPA38_BOVIN
ANT3_BOVIN
HEMO_BOVIN
FINC_BOVIN

ITIH2_HUMAN

41_BOVIN
APOC3_BOVIN

SPTA1_HUMAN

KNG1_BOVIN
TTHY_BOVIN

GSTP1_BOVIN

VTDB_BOVIN
A2AP_BOVIN
A1AG_BOVIN
HP251_BOVIN
THRB_BOVIN

Protein

Ceruloplasmin OS=Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Mus musculus GN=Sptb
PE=1SV=4

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2
Ssv=1

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Keratin, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1
SV=6

Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Sv=1

Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1
Antithrombin-IIl OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2
Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1

Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Kininogen-1 OS=Bos taurus GN=KNG1 PE=1 SV=1
Transthyretin OS=Bos taurus GN=TTR PE=1 SV=1

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
SV=2

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Protein HP-25 homolog 1 OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2
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71

72
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75
76
77
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80
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94
95
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Accession
K1C9 HUMAN

HP252_BOVIN
HBA_TAPTE

DDAH2_BOVIN
HP20_BOVIN
TSA_ONCVO
TRYP_PIG
PSMD2_BOVIN

LALBA_BOSMU

EPB42_BOVIN

CERU_HUMAN
PLMN_BOVIN

HINT1_BOVIN

BCAM_RAT
ADDA_HUMAN
PSB5_BOVIN

PGAM1_BOVIN
H2A1B_HUMAN

GLCM1_BOVIN

CO4_BOVIN
APOA2_BOVIN

PSA4L_DROME
PRPS1_BOVIN

HSP70_ECHGR
H2B12_XENLA
PSA2_BOVIN

RD23A_BOVIN
H4_ACRAS
SYTC2_BOVIN

SBP1_BOVIN

Protein

Keratin, type | cytoskeletal 9 OS=Homo sapiens GN=KRT9 PE=1
Sv=3

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Putative peroxiredoxin OS=0nchocerca volvulus GN=TSA PE=2
Ssv=1

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos taurus
GN=PSMD2 PE=1 SV=2

Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Ssv=1

Erythrocyte membrane protein band 4.2 OS=Bos taurus
GN=EPB42 PE=2 SV=3

Ceruloplasmin OS=Homo sapiens GN=CP PE=1 SV=1
Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Histidine triad nucleotide-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=HINT1 PE=1 SV=2

Basal cell adhesion molecule OS=Rattus norvegicus GN=Bcam
PE=2 SV=1

Alpha-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD1 PE=1 SV=2
Proteasome subunit beta type-5 OS=Bos taurus GN=PSMB5 PE=1
Sv=1

Phosphoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2
Sv=3

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
SV=2

Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos
taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Proteasome subunit alpha type-4-like OS=Drosophila
melanogaster GN=Prosalpha3T PE=2 SV=1

Ribose-phosphate pyrophosphokinase 1 OS=Bos taurus
GN=PRPS1 PE=2 SV=3

Heat shock cognate 70 kDa protein OS=Echinococcus granulosus
GN=HSP70 PE=2 SV=1

Histone H2B 1.2 OS=Xenopus laevis PE=1 SV=2

Proteasome subunit alpha type-2 0S=Bos taurus GN=PSMA2
PE=1SV=3

UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
GN=RAD23A PE=2 SV=1

Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
Probable threonine--tRNA ligase 2, cytoplasmic OS=Bos taurus
GN=TARSL2 PE=2 SV=1

Selenium-binding protein 1 OS=Bos taurus GN=SELENBP1 PE=1
sv=1
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Accession
NDKA_CANFA

CO9_BOVIN
ZN572_BOVIN

PTPRV_RAT

PSB2_BOVIN
VTNC_HUMAN
CROL2_HUMAN

GSH1_HUMAN
SH3L2_BOVIN
TERA_BOVIN
K2C5_HUMAN
GT251_BOVIN

MORA_RABIT
CO6_BOVIN
PPIA_AOTTR

PEDF_BOVIN

DYHC2_HUMAN
ANT3_HUMAN
EPMIP_HUMAN

Protein

Nucleoside diphosphate kinase A OS=Canis familiaris GN=NME1
PE=2 SV=1

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Zinc finger protein 572 0S=Bos taurus GN=ZNF572 PE=2 SV=1
Receptor-type tyrosine-protein phosphatase V OS=Rattus
norvegicus GN=Ptprv PE=1 SV=1

Proteasome subunit beta type-2 OS=Bos taurus GN=PSMB2 PE=1
Ssv=1

Vitronectin OS=Homo sapiens GN=VTN PE=1 SV=1

Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0OS=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 Sv=1
Glutamate--cysteine ligase catalytic subunit 0S=Homo sapiens
GN=GCLC PE=1 SV=2

SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 2 0S=Bos
taurus GN=SH3BGRL2 PE=3 SV=1

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Keratin, type Il cytoskeletal 5 OS=Homo sapiens GN=KRT5 PE=1
Sv=3

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0ryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

Complement component C6 OS=Bos taurus GN=C6 PE=2 SV=1
Peptidyl-prolyl cis-trans isomerase A OS=Aotus trivirgatus
GN=PPIA PE=2 SV=3

Pigment epithelium-derived factor OS=Bos taurus GN=SERPINF1
PE=1SV=1

Cytoplasmic dynein 2 heavy chain 1 0S=Homo sapiens
GN=DYNC2H1 PE=1 SV=4

Antithrombin-IIl OS=Homo sapiens GN=SERPINC1 PE=1 SV=1
EPM2A-interacting protein 1 OS=Homo sapiens GN=EPM2AIP1
PE=1SV=1

Tabulka 67: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 17

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_BOSJA
HBA_BOVIN
HBBA_CAPHI

HBA_BOSGF
A2MG_BOVIN
HBA_AMMLE

CO3_BOVIN
HBB_SHEEP

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA
PE=1 SV=2

Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1
SV=2

Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2

LXII

#Peptides

1

1
1
1

[ER

#Peptides

24
20
16
12

10
31
8
31



Row
10
11
12
13

14

15
16
17

18
19
20
21
22
23
24
25
26
27
28
29

30

31
32

33

34
35

36

37

38

39
40
41
42
43
44

45

46

Accession
ALBU_BOVIN
TRFE_BOVIN
CAH2_BOVIN
APOA1 BOVIN

HBB_CALTO

HBB_CERAT
CASA1_BOVIN
HBB_SPAEH

CATA_BOVIN
CASB_BOVIN
BLVRB_BOVIN
LACB_BOVIN
SPA31_BOVIN
ANK1_HUMAN
PRDX2_BOVIN
CASK_BOVIN
A1BG_BOVIN
CERU_SHEEP
CFAB_BOVIN
AOCX_BOVIN

SPTB1_HUMAN

HEMO_BOVIN
CASA2_BOVIN

ITIH1_BOVIN

SPA37_BOVIN
KNG2_BOVIN

ACTB_BOSMU
SODC_BOSMU

ITIH4_BOVIN

CONG_BOVIN
APOA4_BOVIN
GELS_BOVIN
A1AT_BOVIN
SPA35_BOVIN
FETUA_BOVIN

PNPH_BOVIN

ITIH2_HUMAN

Protein

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2

SV=3

Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1

Sv=1

Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1

Sv=1

Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Ceruloplasmin OS=0vis aries GN=CP PE=2 SV=1

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB

PE=1SV=5

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus

GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1
Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2

Sv=1

Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens

GN=SOD1 PE=2 SV=3

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus

GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Conglutinin OS=Bos taurus GN=CGN1 PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1
Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Serpin A3-5 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-5 PE=3 SV=1
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1

Sv=3

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens

GN=ITIH2 PE=1 SV=2
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Row
47

48
49
50
51

52

53
54

55

56
57
58

59

60

61
62
63

64
65

66

67

68

69

70
71
72
73
74

75

76

77

78
79
80

Accession
LACB_OVIMU

CO4_BOVIN
APOC3_BOVIN
VTDB_BOVIN
41_BOVIN

G3P_BOVIN

HP252_BOVIN
FIBA_BOVIN

LALBA_BOSMU

A1AG_BOVIN
SPA38_BOVIN
CFAH_BOVIN

SPTA1_HUMAN
TSA_ONCVO

PSB5_BOVIN
HP20_BOVIN
GSTP1_BOVIN

TRYP_PIG
HP251_BOVIN

H2A1B_HUMAN

A1M_RAT
TERA_BOVIN

BCAM_RAT

PLMN_BOVIN
APOA2_BOVIN
H4_ACRAS
H2B12_XENLA
HBA_TAPTE

GLCM1_BOVIN
SH3L2_BOVIN

DDAH2_BOVIN

ANT3_BOVIN
A2AP_BOVIN
ADIPO_BOVIN

Protein

Beta-lactoglobulin OS=0Ovis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Sv=1

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Sv=1

Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1
Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Putative peroxiredoxin OS=0nchocerca volvulus GN=TSA PE=2
Ssv=1

Proteasome subunit beta type-5 OS=Bos taurus GN=PSMB5 PE=1

Sv=1

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1
Sv=2

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Protein HP-25 homolog 1 OS=Bos taurus PE=1 SV=1

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
Sv=2

Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1lm PE=1
Sv=1

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Basal cell adhesion molecule OS=Rattus norvegicus GN=Bcam
PE=2 Sv=1

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-lIl 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
Histone H2B 1.2 OS=Xenopus laevis PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos
taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2

SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 2 OS=Bos
taurus GN=SH3BGRL2 PE=3 SV=1

N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Antithrombin-IIl OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2
Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Adiponectin OS=Bos taurus GN=ADIPOQ PE=1 SV=1
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Row Accession

81 PGAM1_BOVIN
82 NOS_DROME

83 CROL2_HUMAN
84  CO9_BOVIN
85 MORA_RABIT

86 GDIA_BOVIN
87  ZN572_BOVIN
88 SBP1_BOVIN

89 PSMD2_BOVIN
90 UT14B_MOUSE
91 NDKA_CANFA
92 STOM_HUMAN
93 GT251_BOVIN

94 HBA_ELEMA
95 TENR_CHICK
96 NUSM_APILI

97 HBAA_ANGAN
98 GPV_HUMAN
99 PSMD5_BOVIN

100 DNSL1_RAT

101 MSH6_MOUSE
102 WNT16_BOVIN

Protein

Phosphoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2
Ssv=3

Nitric oxide synthase OS=Drosophila melanogaster GN=Nos PE=2
SV=3

Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0OS=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0ryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

Rab GDP dissociation inhibitor alpha OS=Bos taurus GN=GDI1
PE=1Sv=1

Zinc finger protein 572 0S=Bos taurus GN=ZNF572 PE=2 SV=1
Selenium-binding protein 1 OS=Bos taurus GN=SELENBP1 PE=1
Ssv=1

26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 2 OS=Bos taurus
GN=PSMD2 PE=1 SV=2

U3 small nucleolar RNA-associated protein 14 homolog B
0S=Mus musculus GN=Utp14b PE=2 SV=2

Nucleoside diphosphate kinase A OS=Canis familiaris GN=NME1
PE=2 SV=1

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Elephas maximus GN=HBA PE=1
Sv=1

Tenascin-R 0S=Gallus gallus GN=TNR PE=1 SV=1
NADH-ubiquinone oxidoreductase chain 5 0S=Apis mellifera
ligustica GN=ND5 PE=3 SV=1

Hemoglobin anodic subunit alpha OS=Anguilla anguilla GN=hba
PE=1SV=2

Platelet glycoprotein V OS=Homo sapiens GN=GP5 PE=1 SV=1
26S proteasome non-ATPase regulatory subunit 5 OS=Bos taurus
GN=PSMD5 PE=2 SV=1

Deoxyribonuclease-1-like 1 OS=Rattus norvegicus GN=Dnaselll
PE=2 Sv=1

DNA mismatch repair protein Msh6 OS=Mus musculus GN=Msh6
PE=1SV=3

Protein Wnt-16 OS=Bos taurus GN=WNT16 PE=2 SV=1

LXV

#Peptides
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Tabulka 68: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 18

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBA BOVIN

HBA_BOSGF
HBA_AMMLE

HBA_ODOVI

ALBU_BOVIN
A2MG_BOVIN
CASA1_BOVIN

HBA_CRIGA

CAH2_BOVIN
TRFE_BOVIN
CO3_BOVIN
APOA1_BOVIN

HBB_CERAT
HBB_CALTO
HBB_SPAEH

HBB_CALGO

ANK1_HUMAN
PRDX2_BOVIN
CATA_BOVIN
BLVRB_BOVIN
CASB_BOVIN
CASK_BOVIN
APOC3_BOVIN
AOCX_BOVIN
APOA4_BOVIN
SPA33_BOVIN
A1BG_BOVIN
A1AG_BOVIN

HS71A_BOVIN

HP252_BOVIN
FINC_BOVIN
CFAB_BOVIN
A1AT_BOVIN

HINT1_BOVIN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA
PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1
SvV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Alpha-2-macroglobulin 0S=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Cricetomys gambianus GN=HBA
PE=1SV=2

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Complement C3 0S=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-I 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1
sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB
PE=2 SV=3

Hemoglobin subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1
sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2
Sv=3

Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1

Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Serpin A3-3 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-3 PE=1 SV=2
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Heat shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1
Sv=2

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Histidine triad nucleotide-binding protein 1 OS=Bos taurus
GN=HINT1 PE=1 SV=2
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Row
37
38
39
40
41

42
43
44

45

46

47
48

49
50
51

52
53

54

55
56
57
58
59

60
61
62

63

64
65
66

67

68

69

Accession
ITIH2_HUMAN
LACB_BOVIN
RD23A_BOVIN
CASA2_BOVIN
ITIH1_BOVIN

41_BOVIN
FETUA_BOVIN
THRB_BOVIN

PEDF_BOVIN

G3P1_GLORO

CONG_BOVIN
SPA35_BOVIN

LACB_OVIMU
ANT3_BOVIN
G3P1_CAEEL

VTDB_BOVIN
GELS_BOVIN

ACTA_LIMPO

LALBA_BOSMU
TRYP_PIG
PNPH_BOVIN
KNG2_BOVIN
BCAM_RAT

CERU_SHEEP
TKT_BOVIN
HP20_BOVIN

DDAH2_BOVIN

ADIPO_BOVIN
SPA37_BOVIN
HBA_TAPTE

H2A1B_HUMAN

ITIH4_BOVIN

PSMF1_BOVIN

Protein

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3

UV excision repair protein RAD23 homolog A OS=Bos taurus
GN=RAD23A PE=2 SV=1

Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Pigment epithelium-derived factor OS=Bos taurus GN=SERPINF1
PE=1Sv=1

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 1 (Fragment)
0OS=Globodera rostochiensis GN=GPD-1 PE=2 SV=1

Conglutinin OS=Bos taurus GN=CGN1 PE=1 SV=2

Serpin A3-5 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-5 PE=3 SV=1
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Sv=1

Antithrombin-IIl OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 1
0OS=Caenorhabditis elegans GN=gpd-1 PE=1 SV=1

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Actin, acrosomal process isoform OS=Limulus polyphemus PE=2
Sv=1

Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Sv=1

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Basal cell adhesion molecule OS=Rattus norvegicus GN=Bcam
PE=2 SvV=1

Ceruloplasmin OS=0vis aries GN=CP PE=2 SV=1

Transketolase OS=Bos taurus GN=TKT PE=2 SV=1

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1
N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Adiponectin OS=Bos taurus GN=ADIPOQ PE=1 Sv=1

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
Sv=2

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Proteasome inhibitor PI31 subunit OS=Bos taurus GN=PSMF1
PE=2 SV=2
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70
71
72
73
74
75
76
77
78
79
80
81
82
83

Row
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Accession
SPTB1_HUMAN
CFAH_BOVIN
MORA_RABIT
TENR_CHICK
FANK1_HUMAN
VIT_ONCMY
SODC_BOSMU
HEMO_BOVIN
HR4_DROME
CO4B_MOUSE
ABCAD_MOUSE

MYH7B_HUMAN

GT251_BOVIN
LAT4A_LACTA

Tabulka 69: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 19

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBA BOVIN

HBA_BOSGF
HBBA_CAPHI
HBA_ODOVI

HBA_AMMLE

A2MG_BOVIN
ALBU_BOVIN

HBA_NYCCO

CO3_BOVIN
HBB_SHEEP
TRFE_BOVIN

HBA_PTEAL
HBB_CALTO

HBB_CERAT

Protein

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1 SV=5

Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0ryctolagus

cuniculus PE=1 SV=1

Tenascin-R 0S=Gallus gallus GN=TNR PE=1 SV=1
Fibronectin type 3 and ankyrin repeat domains protein 1
0S=Homo sapiens GN=FANK1 PE=2 SV=3

Vitellogenin OS=0ncorhynchus mykiss GN=vtgl PE=1 SV=1
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens

GN=S0OD1 PE=2 SV=3

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1
Hormone receptor 4 OS=Drosophila melanogaster GN=Hr4 PE=1

Sv=4

Complement C4-B 0OS=Mus musculus GN=C4b PE=1 SV=3
ATP-binding cassette sub-family A member 13 0S=Mus
musculus GN=Abcal3 PE=2 SV=1

Myosin-7B OS=Homo sapiens GN=MYH7B PE=1 SV=3
Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus

GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

M-zodatoxin-Lt4a OS=Lachesana tarabaevi PE=1 SV=1

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA

PE=1SV=2

Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus

virginianus PE=1 SvV=1

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1

Sv=2

Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Hemoglobin subunit alpha OS=Nycticebus coucang GN=HBA

PE=1Sv=1

Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1

Sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2

Sv=3

Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1

Sv=1
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#Peptides
23
21
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11
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15

25
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Row
17

18
19
20
21
22
23
24
25
26

27

28
29

30

31
32

33

34
35
36

37

38
39
40

41

42
43

44
45
46
47
48
49
50

51
52
53

Accession
HBB_CALAR

APOA1_BOVIN
CASK_BOVIN
CAH2_BOVIN
ALBU_SHEEP
CASA1_BOVIN
BLVRB_BOVIN
LACB_BOVIN
CASB_BOVIN
CATA_BOVIN

SODC_BOSMU

SPA31_BOVIN
PRDX2_BOVIN

SPTB1_HUMAN

A1BG_BOVIN
AOCX_BOVIN

ITIH4_BOVIN

FETUA_BOVIN
CFAB_BOVIN
SPA37_BOVIN

ACTB_BOSMU

APOA4_BOVIN
CERU_SHEEP
SPA35_BOVIN

PNPH_BOVIN

GELS_BOVIN
SPA33_BOVIN

ITIH1_BOVIN
ANK1_HUMAN
ITIH2_HUMAN
A1AT_BOVIN
LACB_OVIMU
HEMO_BOVIN
G3P_BOVIN

APOC3_BOVIN
CONG_BOVIN
CASA2_BOVIN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Callithrix argentata GN=HBB PE=1
Sv=1

Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Serum albumin OS=0vis aries GN=ALB PE=2 SV=1
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1SV=5

Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1

Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2
Sv=1

Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Ceruloplasmin 0S=0vis aries GN=CP PE=2 SV=1

Serpin A3-5 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-5 PE=3 SV=1

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
SV=3

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Serpin A3-3 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-3 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
sv=1

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Conglutinin OS=Bos taurus GN=CGN1 PE=1 SV=2
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
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Row
54
55
56

57

58
59
60
61
62

63

64

65
66
67

68

69
70
71
72
73

74

75

76
77
78

79

80

81

82
83

84

85

Accession
VTDB_BOVIN
41 BOVIN
SPA38 BOVIN

LALBA_BOSMU

TRYP_PIG
CO4_BOVIN
KNG2_BOVIN
HBA_TAPTE
ANT3_BOVIN

HBA_PERCA

HBA_ORNAN

ADIPO_BOVIN
HP20_BOVIN
APOA2_BOVIN

SPTA1_HUMAN

A1M_RAT
HP252_BOVIN
DDAH2_BOVIN
PLMN_BOVIN
GG2L2_HUMAN

H2A1B_HUMAN
STOM_HUMAN

TERA_BOVIN
A2AP_BOVIN
GLCM1_BOVIN

MORA_RABIT
KCNS1_MOUSE

GT251_BOVIN

THRB_BOVIN
NOS_DROME

YQ83_CAEEL

AATC_CAEEL

Protein

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1
Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Sv=1

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Antithrombin-Ill 0S=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Peromyscus californicus PE=1
Ssv=1

Hemoglobin subunit alpha OS=0rnithorhynchus anatinus
GN=HBA PE=1 SV=1

Adiponectin OS=Bos taurus GN=ADIPOQ PE=1 SV=1

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1lm PE=1
Ssv=1

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Golgin subfamily A member 2-like protein 2 OS=Homo sapiens
PE=2 SV=1

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
SvV=2

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos
taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0ryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

Potassium voltage-gated channel subfamily S member 1 0S=Mus

musculus GN=Kcns1 PE=2 SV=2

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Nitric oxide synthase OS=Drosophila melanogaster GN=Nos
GYF domain-containing protein C18H9.3 OS=Caenorhabditis
elegans GN=C18H9.3/C18H9.2 PE=4 SV=3

Probable aspartate aminotransferase, cytoplasmic
OS=Caenorhabditis elegans GN=T01C8.5 PE=3 SV=1
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86
87

88

89

90

91
92
93

94

95
96

97
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10
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13

14

15

16
17

18

Accession
A1AG_BOVIN
TENR_CHICK

DEPD7_HUMAN

PGAM1_BOVIN

K2C5_BOVIN

HR4_DROME

ADDA_HUMAN
CROL2_HUMAN

VGLU1_BOVIN

GPV_HUMAN
CLUS_BOVIN

HBAA_ANGAN

Tabulka 70: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 20

Accession
HBA BOVIN
HBB_BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBBA_CAPHI

HBA_BOSGF
HBA_ODOVI

HBA_AMMLE

ALBU_BOVIN
A2MG_BOVIN
CO3_BOVIN
TRFE_BOVIN
APOA1_BOVIN

HBB_CERAT
HBB_CALTO

HBB_CALGO

CASB_BOVIN
CAH2_BOVIN

HBA_THEGE

Protein

Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Tenascin-R 0S=Gallus gallus GN=TNR PE=1 SV=1
DEP domain-containing protein 7 OS=Homo sapiens GN=DEPDC?7

PE=2 SV=1

Phosphoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2

Sv=3

Keratin, type Il cytoskeletal 5 OS=Bos taurus GN=KRT5 PE=1

Sv=1

Hormone receptor 4 OS=Drosophila melanogaster GN=Hr4 PE=1

Sv=4

Alpha-adducin OS=Homo sapiens GN=ADD1 PE=1 SV=2
Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0OS=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1

Vesicular glutamate transporter 1 OS=Bos taurus GN=SLC17A7

PE=2 SV=1

Platelet glycoprotein V OS=Homo sapiens GN=GP5 PE=1 SV=1
Clusterin OS=Bos taurus GN=CLU PE=1 SV=1
Hemoglobin anodic subunit alpha OS=Anguilla anguilla GN=hba

PE=1 SV=2

Protein

Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA

PE=1SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus

virginianus PE=1 SV=1

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1

Sv=2

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1

Sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2

Sv=3

Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2

Sv=3

Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2
Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit alpha OS=Theropithecus gelada GN=HBA

PE=1SV=1

LXXI

#Peptides
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Row
19
20
21
22
23
24
25
26
27

28
29
30

31

32
33
34

35
36
37

38

39
40
41
42

43
44
45

46

47

48
49
50
51
52

53

54

Accession
SPA31 BOVIN
CASA1 BOVIN
BLVRB_BOVIN
LACB_BOVIN
SPA37_BOVIN
ANK1 HUMAN
PRDX2_BOVIN
A1BG_BOVIN
CATA_BOVIN

ITIH4_BOVIN
CFAB_BOVIN
LACB_OVIMU

PNPH_BOVIN

AOCX_BOVIN
APOC3_BOVIN
KNG2_BOVIN

CASK_BISBO
CO4_BOVIN
SPTB1_HUMAN

ACTB_BOSMU

CONG_BOVIN
FETUA_BOVIN
HEMO_BOVIN
CERU_SHEEP

G3P_BOVIN
SPA33_BOVIN
SODC_BOSMU

SPTA1_HUMAN

STOM_HUMAN

APOA4_BOVIN
THRB_BOVIN
ADIPO_BOVIN
TRYP_PIG
HP252_BOVIN

ITIH2_HUMAN

K2C5_BOVIN

Protein

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Ssv=1

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
SV=3

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1
Kappa-casein (Fragment) OS=Bison bonasus GN=CSN3 PE=2
Ssv=1

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1 SV=5

Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2
Sv=1

Conglutinin OS=Bos taurus GN=CGN1 PE=1 SV=2
Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1

Ceruloplasmin OS=0Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Serpin A3-3 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-3 PE=1 SV=2
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Homo sapiens
GN=SPTA1 PE=1 SV=5

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Adiponectin OS=Bos taurus GN=ADIPOQ PE=1 SV=1

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Keratin, type Il cytoskeletal 5 OS=Bos taurus GN=KRT5 PE=1
Sv=1
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Row
55

56

57

58

59

60
61

62

63
64

65

66

67
68
69

70

71
72
73

74
75
76
77
78

79

80

81

82

83
84

Accession
A1AT_BOVIN

LALBA_BOSMU
H2A1B_HUMAN
ACPH_BOVIN

A1M_RAT

GELS_BOVIN
HP20_BOVIN

BCAM_RAT

PLMN_BOVIN
HBA_TAPTE

K1C9_HUMAN
GG2L2_HUMAN

ITIH1_BOVIN
FINC_BOVIN
DDAH2_BOVIN

GLCM1_BOVIN

FAS_BOVIN
APOA2_BOVIN
TERA_BOVIN

41_BOVIN
CASA2_BOVIN
H2B12_XENLA
VTDB_BOVIN
F12Al_BOVIN

MORA_RABIT
GLO2_BOVIN
HBAA_ANGAN

GT251_BOVIN

OTOGL_MOUSE
ARF6_XENLA

Protein

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Sv=1

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
SV=2

Acylamino-acid-releasing enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1
SV=2

Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1lm PE=1
Ssv=1

Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Basal cell adhesion molecule OS=Rattus norvegicus GN=Bcam
PE=2 SV=1

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Keratin, type | cytoskeletal 9 OS=Homo sapiens GN=KRT9 PE=1
SV=3

Golgin subfamily A member 2-like protein 2 OS=Homo sapiens
PE=2 SV=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4
N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos
taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2

Coagulation factor IX (Fragment) OS=Bos taurus GN=F9 PE=1
Sv=1

Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2

Histone H2B 1.2 OS=Xenopus laevis PE=1 SV=2

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Factor Xlla inhibitor OS=Bos taurus PE=1 SV=1

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=0Oryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

Hydroxyacylglutathione hydrolase, mitochondrial OS=Bos taurus
GN=HAGH PE=2 SV=3

Hemoglobin anodic subunit alpha OS=Anguilla anguilla GN=hba
PE=1 SV=2

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Otogelin-like protein 0S=Mus musculus GN=Otogl PE=1 SV=1
ADP-ribosylation factor 6 OS=Xenopus laevis GN=arf6 PE=2 SV=2
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Tabulka 71: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 21

Accession
HBBA_ BOSJA
HBB_BOVIN
HBA BOVIN

HBA_BOSGF
HBBA_CAPHI
HBA_AMMLE

HBA_ODOVI

ALBU_BOVIN
A2MG_BOVIN

HBA_TRIIN

HBA_TALEU
TRFE_BOVIN
HBA_CRIGA

CO3_BOVIN
APOA1_BOVIN
CAH2_BOVIN

HBB_CERAT

HBB_CALGO

CASB_BOVIN
CASA1_BOVIN
PRDX2_BOVIN

ITIH4_BOVIN
AOCX_BOVIN
CASK_BISBO

SPA31_BOVIN
CATA_BOVIN
LACB_BOVIN
ANK1_HUMAN
SPA33_BOVIN
BLVRB_BOVIN
FINC_BOVIN
HEMO_BOVIN
A1AG_BOVIN
APOC3_BOVIN
HP252_BOVIN
CASA2_BOVIN

Protein

Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA
PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1
SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Trichechus inunguis GN=HBA
PE=1Sv=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Talpa europaea GN=HBA PE=1
Ssv=1

Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Cricetomys gambianus GN=HBA
PE=1SV=2

Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1
Sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callimico goeldii GN=HBB PE=2
Sv=3

Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Kappa-casein (Fragment) OS=Bison bonasus GN=CSN3 PE=2
Sv=1

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3

Serpin A3-3 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-3 PE=1 SV=2

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1

Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
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Row
37

38
39
40

41

42
43
44
45
46

47
48
49
50

51

52
53

54

55
56
57

58

59
60
61

62

63
64
65
66

67
68
69
70

Accession
APOA4_BOVIN

G3P_BOVIN
FETUA_BOVIN
HBA_EUDSC

ITIH1_BOVIN

LALBA_BOSMU
THRB_BOVIN
SPTB1_HUMAN
VTDB_BOVIN
ACTA_BOVIN

FIBB_BOVIN
ADIPO_BOVIN
SPA37_BOVIN
A1BG_BOVIN

PNPH_BOVIN

41_BOVIN
PLMN_BOVIN

ACPH_BOVIN

CERU_SHEEP
CO4_BOVIN
CFAB_BOVIN

ITIH2_HUMAN

H2A1B_HUMAN

TENR_CHICK
HS71A_BOVIN

STOM_HUMAN

CFAH_BOVIN
CO4A_HUMAN
ANT3_BOVIN
FIBA_BOVIN

GT251_BOVIN
KNG1_BOVIN
DPOG2_BOVIN
A1AT_BOVIN

Protein

Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha-A OS=Eudynamys scolopacea
GN=HBAA PE=1 SV=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Ssv=1

Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Spectrin beta chain, erythrocytic 0S=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1SV=5

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Actin, aortic smooth muscle OS=Bos taurus GN=ACTA2 PE=1
Ssv=1

Fibrinogen beta chain OS=Bos taurus GN=FGB PE=1 SV=2
Adiponectin OS=Bos taurus GN=ADIPOQ PE=1 SV=1

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2
Acylamino-acid-releasing enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1
SvV=2

Ceruloplasmin 0S=0Ovis aries GN=CP PE=2 SV=1

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1
SvV=2

Tenascin-R 0S=Gallus gallus GN=TNR PE=1 SV=1

Heat shock 70 kDa protein 1A OS=Bos taurus GN=HSPA1A PE=1
SV=2

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Complement factor H OS=Bos taurus GN=CFH PE=1 SV=3
Complement C4-A OS=Homo sapiens GN=C4A PE=1 SV=2
Antithrombin-IIl OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2
Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Kininogen-1 OS=Bos taurus GN=KNG1 PE=1 SV=1

DNA polymerase subunit gamma-2, mitochondrial 0S=Bos
taurus GN=POLG2 PE=2 SV=1

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1

LXXV

#Peptides
1

3
1

N PN RN

w W N -



Row
71
72
73

74

75
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12

13

14

15

16
17
18
19
20
21
22
23
24
25
26
27
28

29

Accession
APOA2_BOVIN
TENA_DROME
HP20 BOVIN

FHOD1_HUMAN

SYTC2_BOVIN

Tabulka 72: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinii vzorku ¢. 22

Accession
HBA BOVIN
HBBA_ BOSJA
HBB_BOVIN

HBA_BOSGF

HBA_AMMLE
ALBU_BOVIN
CO3_BOVIN
A2MG_BOVIN
HBB_SHEEP
TRFE_BOVIN

HBA_PTEAL
HBB_CALTO
HBB_CERAT
HBA_TAMHU

HBB_SPAEH

ALBU_SHEEP
CAH2_BOVIN
APOA1_BOVIN
PRDX2_BOVIN
ALBU_HUMAN
CASB_BOVIN
CASK_BOVIN
CATA_BOVIN
CASA1_BOVIN
LACB_BOVIN
BLVRB_BOVIN
A1BG_BOVIN
CFAB_BOVIN

SODC_BOSMU

Protein

Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Teneurin-a OS=Drosophila melanogaster GN=Ten-a PE=1 SV=2
Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

FH1/FH2 domain-containing protein 1 OS=Homo sapiens
GN=FHOD1 PE=1 SV=3

Probable threonine--tRNA ligase 2, cytoplasmic OS=Bos taurus
GN=TARSL2 PE=2 SV=1

Protein

Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA
PE=1 SVv=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1 SV=2

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2
Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Pteropus alecto GN=HBA PE=1
Sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2

Sv=3

Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1
sv=1

Hemoglobin subunit alpha OS=Tamiasciurus hudsonicus PE=1
sv=1

Hemoglobin subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1
sv=1

Serum albumin OS=0Ovis aries GN=ALB PE=2 SV=1

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Apolipoprotein A-l 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1

Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2
Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1

Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3
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30

31

32
33
34

35
36
37
38
39

40
41
42
43

44

45

46
47
48
49
50
51
52

53

54

55
56
57
58

59

60
61
62

63
64

Accession

K1C10_HUMAN

SPTB1_HUMAN

FETUA_BOVIN
GELS_BOVIN
HEMO_BOVIN

LACB_OVIMU
ANK1_HUMAN
ITIH1_BOVIN
A1AT BOVIN
ACTB_BOSMU

SPA37_BOVIN
APOA4_BOVIN
41_BOVIN

APOC3_BOVIN

ITIH4_BOVIN

ITIH2_HUMAN

CO4_BOVIN
CONG_BOVIN
CASA2_BOVIN
AOCX_BOVIN
SPA31_BOVIN
KNG2_BOVIN
HBA_TAPTE

K22E_HUMAN

G3P_BOVIN

VTDB_BOVIN
THRB_BOVIN
SPA38_BOVIN
CERU_SHEEP

SPTA1_MOUSE

DDAH2_BOVIN
TRYP_PIG
K2C1_HUMAN

HBA_EUDSC
APOA2_BOVIN

Protein

Keratin, type | cytoskeletal 10 OS=Homo sapiens GN=KRT10 PE=1

SV=6

Spectrin beta chain, erythrocytic OS=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1SV=5

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Gelsolin OS=Bos taurus GN=GSN PE=2 SV=1

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1
Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
Sv=1

Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Actin, cytoplasmic 1 OS=Bos mutus grunniens GN=ACTB PE=2
sv=1

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1
Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Conglutinin OS=Bos taurus GN=CGN1 PE=1 SV=2
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Keratin, type Il cytoskeletal 2 epidermal OS=Homo sapiens
GN=KRT2 PE=1 SV=2

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Serpin A3-8 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-8 PE=2 SV=1
Ceruloplasmin OS=0vis aries GN=CP PE=2 SV=1

Spectrin alpha chain, erythrocytic 1 0S=Mus musculus GN=Sptal

PE=2 SV=3

N(G),N(G)-dimethylarginine dimethylaminohydrolase 2 OS=Bos
taurus GN=DDAH2 PE=2 SV=1

Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Keratin, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1
SV=6

Hemoglobin subunit alpha-A OS=Eudynamys scolopacea
GN=HBAA PE=1SV=1

Apolipoprotein A-lIl 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
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65

66
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72
73
74
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Accession
STOM_HUMAN

ANT3_BOVIN
HP20_BOVIN

PNPH_BOVIN

PLMN_BOVIN
HP252_BOVIN

LALBA_BOSMU

GSTP1_BOVIN
A2AP_BOVIN
A1AG_BOVIN

CROL2_HUMAN
FRYL_HUMAN
VGLU1_BOVIN

GLCM1_BOVIN

H4_ACRAS
FINC_BOVIN

GT251_BOVIN
NOS_DROME
ATPG_HUMAN
MORA_RABIT

UT14B_MOUSE

Protein

Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Antithrombin-Ill OS=Bos taurus GN=SERPINC1 PE=1 SV=2
Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Alpha-lactalbumin OS=Bos mutus grunniens GN=LALBA PE=2
Sv=1

Glutathione S-transferase P OS=Bos taurus GN=GSTP1 PE=1 SV=2
Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Putative ciliary rootlet coiled-coil protein-like 2 protein
0S=Homo sapiens GN=CROCCP3 PE=5 SV=1

Protein furry homolog-like OS=Homo sapiens GN=FRYL PE=1
Sv=2

Vesicular glutamate transporter 1 OS=Bos taurus GN=SLC17A7
PE=2 Sv=1

Glycosylation-dependent cell adhesion molecule 1 OS=Bos
taurus GN=GLYCAM1 PE=1 SV=2

Histone H4 OS=Acrolepiopsis assectella GN=His4 PE=3 SV=2
Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Procollagen galactosyltransferase 1 OS=Bos taurus
GN=COLGALT1 PE=2 SV=1

Nitric oxide synthase OS=Drosophila melanogaster GN=Nos PE=2
Sv=3

ATP synthase subunit gamma, mitochondrial 0S=Homo sapiens
GN=ATP5C1 PE=1 SV=1

Morphine 6-dehydrogenase (Fragments) OS=Oryctolagus
cuniculus PE=1 SV=1

U3 small nucleolar RNA-associated protein 14 homolog B
0S=Mus musculus GN=Utp14b PE=2 SV=2

Tabulka 73: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinit vzorku ¢. 23a

Accession
HBB_BOVIN
HBBA_BOSJA
HBA_BOVIN
HBB_SHEEP

HBA_BOSGF

HBA_ODOVI

ALBU_BOVIN
HBA3_PANTR
K1C9_HUMAN

Protein

Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit beta OS=0vis aries GN=HBB PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA
PE=1SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Hemoglobin subunit alpha-3 OS=Pan troglodytes PE=1 SV=1
Keratin, type | cytoskeletal 9 OS=Homo sapiens GN=KRT9 PE=1
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Row Accession Protein #Peptides
Keratin, type Il cytoskeletal 1 OS=Homo sapiens GN=KRT1 PE=1

10 K2C1_HUMAN SV=6 19
11 HBB_CALTO s\?_r’r;oglobm subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2 3
12 HBB_CERAT I;\?i’nloglobm subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1 4
13 A2MG_BOVIN  Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2 19
Keratin, type Il cytoskeletal 2 epidermal OS=Homo sapiens
14 K22E_HUMAN GN=KRT2 PE=1 SV=2 11
15  HBB_SPAEH I;\?i’nloglobm subunit beta OS=Spalax ehrenbergi GN=HBB PE=1 3
16  HBB CHLAE Hemoglobin subunit beta OS=Chlorocebus aethiops GN=HBB 3
- PE=1Sv=1
17 HBB ATEBE Hemoglobin subunit beta OS=Ateles belzebuth GN=HBB PE=1 )
- Sv=2
18 TRFE_BOVIN Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1 9
19 KI1C10_ HUMAN E\e/[astm, type | cytoskeletal 10 OS=Homo sapiens GN=KRT10 PE=1 10
20 CO3_BOVIN Complement C3 OS=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2 15
21 APOA1_BOVIN Apolipoprotein A-1 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3 12
22 CAH2_BOVIN Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3 8
23 K1C14_HUMAN E\e/[a‘;cln, type | cytoskeletal 14 OS=Homo sapiens GN=KRT14 PE=1 5
24  ALBU_HUMAN Serum albumin OS=Homo sapiens GN=ALB PE=1 SV=2 4
25 FETUA_BOVIN  Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2 2
26 TRYP_PIG Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1 2
27 CATA_BOVIN Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3 3
28 BLVRB_BOVIN  Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2 3
29 CASB_BOVIN Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2 2
30 K2C6A HUMAN Keratin, type Il cytoskeletal 6A OS=Homo sapiens GN=KRT6A 4
- PE=1SV=3
31 CALLS_HUMAN g\a/l_n;odulm-llke protein 5 OS=Homo sapiens GN=CALML5 PE=1 1
32 A1BG_BOVIN Alpha-1B-glycoprotein OS=Bos taurus GN=A1BG PE=1 SV=1 4
33 KIC16_HUMAN Esi:j;cm, type | cytoskeletal 16 OS=Homo sapiens GN=KRT16 PE=1 5
34 CASA1 BOVIN Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2 5
35 CASK_BOVIN Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1 2
36 APOC3_BOVIN Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2 1
37 APOA4 _BOVIN Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1 3
38 K2C5_HUMAN Esiaatm, type Il cytoskeletal 5 OS=Homo sapiens GN=KRT5 PE=1 5
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Homo sapiens
39 G3P_HUMAN GN=GAPDH PE=1 SV=3 !
40 PRDX2_BOVIN Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1 5
41 TTHY_BOVIN Transthyretin OS=Bos taurus GN=TTR PE=1 SV=1 2
42 ITIH4_BOVIN Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus )

GN=ITIH4 PE=1 SV=1
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Row Accession

43

44

45
46
47
48
49
50
51
52
53

54

55

56
57
58

59

60
61
62

63

64

65
66
67
68
69
70

71

72

73

74
75

76

SODC_BOSMU

ACTA_LIMPO

CASA2_BOVIN
FIBA_BOVIN
CONG_BOVIN
PLMN_BOVIN
41_BOVIN
DESP_HUMAN
LACB_BOVIN
CFAB_BOVIN
A1AT_BOVIN

STOM_HUMAN

LACB_OVIMU

CO9_BOVIN
DSG1_HUMAN
VTDB_BOVIN

ITIH2_HUMAN

A2AP_BOVIN
CO4_BOVIN
SPA31_BOVIN

HBA_ELEMA

ITIH1_BOVIN

HBA_TAPTE
CERU_SHEEP
FINC_BOVIN
CYTA_HUMAN
HP252_BOVIN
PLAK_BOVIN

PGAM1_BOVIN
OR85B_DROME

G3P1_GLORO

HP20_BOVIN
KNG1_BOVIN

TLK1B_DANRE

Protein

Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Actin, acrosomal process isoform OS=Limulus polyphemus PE=2
Sv=1

Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2
Fibrinogen alpha chain OS=Bos taurus GN=FGA PE=1 SV=5
Conglutinin OS=Bos taurus GN=CGN1 PE=1 SV=2

Plasminogen OS=Bos taurus GN=PLG PE=1 SV=2

Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Desmoplakin OS=Homo sapiens GN=DSP PE=1 SV=3
Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2
Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Beta-lactoglobulin OS=0vis orientalis musimon GN=LGB PE=1
sv=1

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Desmoglein-1 OS=Homo sapiens GN=DSG1 PE=1 SV=2

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Alpha-2-antiplasmin OS=Bos taurus GN=SERPINF2 PE=1 SV=2
Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3
Hemoglobin subunit alpha OS=Elephas maximus GN=HBA PE=1
sv=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1
Ceruloplasmin OS=0vis aries GN=CP PE=2 SV=1

Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4

Cystatin-A OS=Homo sapiens GN=CSTA PE=1 SV=1

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Junction plakoglobin OS=Bos taurus GN=JUP PE=2 SV=1
Phosphoglycerate mutase 1 OS=Bos taurus GN=PGAM1 PE=2
Sv=3

Putative odorant receptor 85b OS=Drosophila melanogaster
GN=0r85b PE=3 SV=2

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase 1 (Fragment)
0S=Globodera rostochiensis GN=GPD-1 PE=2 SV=1

Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Kininogen-1 OS=Bos taurus GN=KNG1 PE=1 SV=1
Serine/threonine-protein kinase tousled-like 1-B OS=Danio rerio
GN=tlk1lb PE=2 SV=1
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Tabulka 74: Kompletni vysledky analyzy Zivocisnych proteinit vzorku ¢. 23b

Accession
HBBA_ BOSJA
HBB_BOVIN
HBA BOVIN

HBA_BOSGF

HBA_AMMLE
HBBA_CAPHI
HBA_ODOVI

ALBU_BOVIN
A2MG_BOVIN
TRFE_BOVIN
APOA1_BOVIN
CO3_BOVIN
CAH2_BOVIN
CASA1_BOVIN
PRDX2_BOVIN
CASB_BOVIN

HBB_CALTO
FETUA_BOVIN
ITIH4_BOVIN

HBB_CERAT

BLVRB_BOVIN
CASK_BOVIN
AOCX_BOVIN
CATA_BOVIN
CASA1_BUBBU
APOC3_BOVIN
ANK1_HUMAN
SPA31_BOVIN
HP252_BOVIN
A1AT_BOVIN
CASA2_BOVIN
SPA37_BOVIN

ACTA_LIMPO

G3P_BOVIN
SPA33_BOVIN
STOM_HUMAN
FINC_BOVIN

Protein

Hemoglobin subunit beta-A OS=Bos javanicus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit beta OS=Bos taurus GN=HBB PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos taurus GN=HBA PE=1 SV=2
Hemoglobin subunit alpha OS=Bos gaurus frontalis GN=HBA
PE=1SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Ammotragus lervia PE=1
Sv=2

Hemoglobin subunit beta-A OS=Capra hircus PE=1 SV=1
Hemoglobin subunit alpha-1/2 0S=0docoileus virginianus
virginianus PE=1 SV=1

Serum albumin OS=Bos taurus GN=ALB PE=1 SV=4
Alpha-2-macroglobulin OS=Bos taurus GN=A2M PE=1 SV=2
Serotransferrin OS=Bos taurus GN=TF PE=2 SV=1
Apolipoprotein A-I 0S=Bos taurus GN=APOA1 PE=1 SV=3
Complement C3 0S=Bos taurus GN=C3 PE=1 SV=2

Carbonic anhydrase 2 OS=Bos taurus GN=CA2 PE=1 SV=3
Alpha-S1-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S1 PE=1 SV=2
Peroxiredoxin-2 OS=Bos taurus GN=PRDX2 PE=2 SV=1
Beta-casein OS=Bos taurus GN=CSN2 PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit beta OS=Callicebus torquatus GN=HBB PE=2
Sv=3

Alpha-2-HS-glycoprotein OS=Bos taurus GN=AHSG PE=1 SV=2
Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H4 OS=Bos taurus
GN=ITIH4 PE=1 SV=1

Hemoglobin subunit beta OS=Cercocebus atys GN=HBB PE=1
sv=1

Flavin reductase (NADPH) OS=Bos taurus GN=BLVRB PE=1 SV=2
Kappa-casein OS=Bos taurus GN=CSN3 PE=1 SV=1

Primary amine oxidase, liver isozyme OS=Bos taurus PE=1 SV=1
Catalase OS=Bos taurus GN=CAT PE=1 SV=3

Alpha-S1-casein OS=Bubalus bubalis GN=CSN1S1 PE=2 SV=2
Apolipoprotein C-1ll 0S=Bos taurus GN=APOC3 PE=1 SV=2
Ankyrin-1 OS=Homo sapiens GN=ANK1 PE=1 SV=3

Serpin A3-1 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-1 PE=1 SV=3

Protein HP-25 homolog 2 OS=Bos taurus PE=2 SV=1
Alpha-1-antiproteinase OS=Bos taurus GN=SERPINA1 PE=1 SV=1
Alpha-S2-casein OS=Bos taurus GN=CSN1S2 PE=1 SV=2

Serpin A3-7 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-7 PE=3 SV=1

Actin, acrosomal process isoform OS=Limulus polyphemus PE=2
Sv=1

Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase OS=Bos taurus
GN=GAPDH PE=1 SV=4

Serpin A3-3 OS=Bos taurus GN=SERPINA3-3 PE=1 SV=2
Erythrocyte band 7 integral membrane protein OS=Homo
sapiens GN=STOM PE=1 SV=3

Fibronectin OS=Bos taurus GN=FN1 PE=1 SV=4
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Row
38
39
40

41
42
43

44

45
46
47

48

49
50

51

52

53
54
55

56
57

58

59

60
61
62

63

64

65
66

67

Accession
HBA_EUDSC
A1AG_BOVIN
SODC_BOSMU

THRB_BOVIN
APOA4_BOVIN
TRYP_PIG

TERA_BOVIN

LACB_BOVIN
CO4_BOVIN
41_BOVIN

SPTB1_HUMAN

HEMO_BOVIN
APOA2_BOVIN

PNPH_BOVIN
ITIH1_BOVIN

ACPH_BOVIN
ADIPO_BOVIN
A1M_RAT

F12Al_BOVIN
CO9_BOVIN

CAH1_CHIHA

ITIH2_HUMAN

KNG2_BOVIN
VTDB_BOVIN
HP20_BOVIN

H2A1B_HUMAN

SYTC2_BOVIN

CFAB_BOVIN
HBA_TAPTE

HBA2_ANAMI

Protein

Hemoglobin subunit alpha-A OS=Eudynamys scolopacea
GN=HBAA PE=1 SV=1

Alpha-1-acid glycoprotein OS=Bos taurus GN=ORM1 PE=2 SV=1
Superoxide dismutase [Cu-Zn] OS=Bos mutus grunniens
GN=SOD1 PE=2 SV=3

Prothrombin OS=Bos taurus GN=F2 PE=1 SV=2

Apolipoprotein A-IV OS=Bos taurus GN=APOA4 PE=2 SV=1
Trypsin OS=Sus scrofa PE=1 SV=1

Transitional endoplasmic reticulum ATPase OS=Bos taurus
GN=VCP PE=2 SV=1

Beta-lactoglobulin OS=Bos taurus GN=LGB PE=1 SV=3
Complement C4 (Fragments) OS=Bos taurus GN=C4 PE=1 SV=2
Protein 4.1 OS=Bos taurus GN=EPB41 PE=2 SV=1

Spectrin beta chain, erythrocytic OS=Homo sapiens GN=SPTB
PE=1SV=5

Hemopexin OS=Bos taurus GN=HPX PE=2 SV=1

Apolipoprotein A-Il 0S=Bos taurus GN=APOA2 PE=1 SV=2
Purine nucleoside phosphorylase OS=Bos taurus GN=PNP PE=1
Sv=3

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H1 OS=Bos taurus
GN=ITIH1 PE=2 SV=1

Acylamino-acid-releasing enzyme OS=Bos taurus GN=APEH PE=1

SvV=2

Adiponectin OS=Bos taurus GN=ADIPOQ PE=1 SV=1
Alpha-1-macroglobulin OS=Rattus norvegicus GN=A1m PE=1
Sv=1

Factor Xlla inhibitor OS=Bos taurus PE=1 SV=1

Complement component C9 OS=Bos taurus GN=C9 PE=2 SV=1
Carbonic anhydrase 1 OS=Chionodraco hamatus GN=cal PE=1
Sv=1

Inter-alpha-trypsin inhibitor heavy chain H2 OS=Homo sapiens
GN=ITIH2 PE=1 SV=2

Kininogen-2 OS=Bos taurus GN=KNG2 PE=1 SV=1

Vitamin D-binding protein OS=Bos taurus GN=GC PE=2 SV=1
Protein HP-20 homolog OS=Bos taurus PE=2 SV=1

Histone H2A type 1-B/E OS=Homo sapiens GN=HIST1H2AB PE=1

Sv=2

Probable threonine--tRNA ligase 2, cytoplasmic OS=Bos taurus
GN=TARSL2 PE=2 SV=1

Complement factor B OS=Bos taurus GN=CFB PE=1 SV=2

Hemoglobin subunit alpha-1/2 OS=Tapirus terrestris PE=1 SV=1

Hemoglobin subunit alpha-2 OS=Anarhichas minor GN=hba2
PE=1SV=2
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