Abstrakt

Skupina Polymastigidae je jednou z péti Celedi oxymonad (Metamonada, Preaxostyla).
Zahrnuje drobné bicikovce obyvajici travici trakt hmyzu. V poslednich letech byla ziskana
molekularné-fylogenetickd data, ktera monofyleti¢nost této skupiny zpochybiuji. Typovym
rodem celedi Polymastigidae je Polymastix. Fylogenetické postaveni tohoto rodu zatim nebylo
studovano, ackoliv by prave tato informace mohla vyznamné napomoci objasnit pfibuzenské
vztahy v ramci zminéné skupiny. Tato prace poskytuje prvni sekvencni data zastupcii tohoto
rodu, kterd jsme ziskali pomoci metody single-cell genomové amplifikace a nasledné
celogenomové sekvenace na Illumina HiSeq X Ten (Macrogene) ze tii jedincii P. melolonthae
obyvajicich zadni stievo larvy tiplic. Fylogenetické analyzy zalozené na genu pro 18S rRNA,
EF-1a a HSP90 pfinesly dvé zhruba stejné pravdépodobné hypotézy o postaveni tohoto rodu
vramei celé skupiny Oxymonadida. Prvni znich umistuje rod Polymastix do nejblizsi
ptibuznosti s rodem Streblomastix, dle druhé hypotézy je nejptibuznéjsi Termitimonas travisae.
Charakteristickym znakem tohoto prvoka jsou ektosymbiotické bakterie napojené na jeho
povrch. Tyto byly nutné amplifikovany a sekvenovany spole¢né se svym hostitelem, coz nam
umoznilo ziskat data i pro tyto organizmy. Identifikace eubakteridlnich symbionti
P. melolonthae probihala na zaklad¢ 16S rDNA. Jedna se pravdépodobné o zastupce jednoho
z nasledujicich bakteridlnich kmeni: Alfaproteobacteria, Deltaproteobacteria, Firmicutes nebo
Bacteroidetes. Blizka ptibuznost ektosymbiontl Streblomastix strix se sekvencencemi z kmene
Bacteroidetes nalezenymi v datech podporuje teorii, Ze ektosymbiotické bakterie
P. melolonthae, pochdzi pravé ztohoto kmene. Pro ovéfeni identity ektosymbiontl
P. melolonthae jsme pouzili také metodu fluorescenéni in situ hybridizace, ta vSak zatim
neposkytla jednoznacné zaveéry.
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