
Abstrakt 

Skupina Polymastigidae je jednou z pěti čeledí oxymonád (Metamonada, Preaxostyla). 

Zahrnuje drobné bičíkovce obývající trávící trakt hmyzu. V posledních letech byla získána 

molekulárně-fylogenetická data, která monofyletičnost této skupiny zpochybňují. Typovým 

rodem čeledi Polymastigidae je Polymastix. Fylogenetické postavení tohoto rodu zatím nebylo 

studováno, ačkoliv by právě tato informace mohla významně napomoci objasnit příbuzenské 

vztahy v rámci zmíněné skupiny. Tato práce poskytuje první sekvenční data zástupců tohoto 

rodu, která jsme získali pomocí metody single-cell genomové amplifikace a následné 

celogenomové sekvenace na Illumina HiSeq X Ten (Macrogene) ze tří jedinců P. melolonthae 

obývajících zadní střevo larvy tiplic. Fylogenetické analýzy založené na genu pro 18S rRNA, 

EF-1α a HSP90 přinesly dvě zhruba stejně pravděpodobné hypotézy o postavení tohoto rodu 

v rámci celé skupiny Oxymonadida. První z nich umisťuje rod Polymastix do nejbližší 

příbuznosti s rodem Streblomastix, dle druhé hypotézy je nejpříbuznější Termitimonas travisae. 

Charakteristickým znakem tohoto prvoka jsou ektosymbiotické bakterie napojené na jeho 

povrch. Tyto byly nutně amplifikovány a sekvenovány společně se svým hostitelem, což nám 

umožnilo získat data i pro tyto organizmy. Identifikace eubakteriálních symbiontů 

P. melolonthae probíhala na základě 16S rDNA. Jedná se pravděpodobně o zástupce jednoho 

z následujících bakteriálních kmenů: Alfaproteobacteria, Deltaproteobacteria, Firmicutes nebo 

Bacteroidetes. Blízká příbuznost ektosymbiontů Streblomastix strix se sekvencencemi z kmene 

Bacteroidetes nalezenými v datech podporuje teorii, že ektosymbiotické bakterie 

P. melolonthae, pochází právě z tohoto kmene. Pro ověření identity ektosymbiontů 

P. melolonthae jsme použili také metodu fluorescenční in situ hybridizace, ta však zatím 

neposkytla jednoznačné závěry.  
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