Abstrakt:

Tato bakalarskd prace predstavuje souCasné poznani velikosti genomu u protist se
zaméfenim na popis a srovnani jednotlivych metod, které byly k feSeni dané problematiky
pouzité. Velikost genomu je znak charakteristicky pro vSechny zivé organismy a zminény jsou
i dalsi fyziologické znaky, které s velikosti genomu souvisi. Z metod je nejvétsi diraz kladen
na pritokovou cytometrii, ktera je povazovana za spolehlivou a v soucasnosti poskytuje nejvice
dat o velikosti protistnich genomt. Krom pritokové cytometrie je zminén pifinos
celogenomového sekvenovani k poznani velikosti protistnich genomi. Problémy se stanovenim
velikosti protistnich genomt pak vyplyvaji z heterogenity protist jako studované skupiny a
z nesjednocenych postupli v ramci jednotlivych metod, které ztézuji ptipadné porovnavani.
Protista jsou v ramci prace hodnocené jako nedostatecné prostudovana skupina, v rdmci, které
variuje velikost genomu pfiblizné 200 000%. V zavéru prace je v€novan prostor pro popis

souCasnych poznatkti o velikosti genomu relativné prostudovanych skupin portist.
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