
Přílohy 

Příloha č. 1 Protokol pro izolaci DNA-Genomic DNA Mini Kit, převzato z www.geneaid.com  

 



 
 

 

 



Příloha č. 2 Frekvence alel v jednotlivých populacích vygenerované programem FSTAT.  

 

    Populace: Zalomka  Cernica Vrijeka Mušnica Ljuta  
     Locus: BL130  
      N     28     30     25      8      4 
 p:  79  0.393  0.017  0.000  0.000  0.000   
 p:  85  0.107  0.100  0.900  0.188  1.000   
 p:  87  0.464  0.800  0.080  0.625  0.000   
 p:  89  0.018  0.033  0.020  0.188  0.000   
 p:  93  0.018  0.050  0.000  0.000  0.000   
         
 Locus: BL144  
      N     28     28     25      7      4 
 p: 122  1.000  0.696  0.880  1.000  1.000   
 p: 126  0.000  0.054  0.000  0.000  0.000   
 p: 130  0.000  0.250  0.120  0.000  0.000   
         
   Locus: Lsou05 
      N     28     29     24      9      4 
 p: 177  0.000  0.000  0.042  0.000  0.000   
 p: 185  0.536  0.000  0.083  0.000  0.000   
 p: 187  0.036  0.000  0.583  0.278  0.000   
 p: 189  0.000  0.000  0.063  0.167  0.000   
 p: 191  0.321  0.983  0.104  0.278  0.000   
 p: 193  0.000  0.017  0.063  0.000  0.125   
 p: 195  0.000  0.000  0.000  0.000  0.625  
 p: 201  0.036  0.000  0.063  0.000  0.000   
 p: 203  0.036  0.000  0.000  0.111  0.250   
 p: 205  0.036  0.000  0.000  0.056  0.000   
 p: 207  0.000  0.000  0.000  0.111  0.000   
         
     Locus: BL161  
      N     30     30     26      9      4 
 p: 195  0.000  0.017  0.000  0.000  0.000  
 p: 197  0.983  0.983  1.000  1.000  1.000  
 p: 199  0.017  0.000  0.000  0.000  0.000   
         
     Locus: BL1153 
      N     29     28     26      9      4 
 p: 220  0.741  0.857  1.000  0.833  1.000   
 p: 222  0.259  0.143  0.000  0.167  0.000   
         
     Locus: Lsou19 
      N     30     30     26      9      4 
 p: 178  0.683  0.833  1.000  0.944  1.000   
 p: 180  0.317  0.017  0.000  0.056  0.000   
 p: 182  0.000  0.150  0.000  0.000  0.000   



       
     Locus: Lsou29 
      N     30     28     26      9      4 
 p: 312  0.000  0.036  0.000  0.056  0.000  
 p: 314  0.950  0.857  0.731  0.667  0.000   
 p: 316  0.017  0.107  0.000  0.167  0.000  
 p: 318  0.017  0.000  0.000  0.111  0.000   
 p: 320  0.000  0.000  0.212  0.000  0.625   
 p: 322  0.000  0.000  0.019  0.000  0.375   
 p: 324  0.017  0.000  0.038  0.000  0.000   
         
     Locus: BL12B  
      N     30     31     26      7      4 
 p: 149  0.000  0.048  0.000  0.000  0.000   
 p: 151  1.000  0.952  1.000  1.000  1.000   
         
     Locus: Lsou34 
      N     30     31     24      8      4 
 p: 230  0.450  0.016  0.083  0.125  0.000   
 p: 232  0.200  0.032  0.146  0.313  0.000   
 p: 234  0.017  0.016  0.021  0.000  0.000  
 p: 236  0.100  0.661  0.479  0.313  0.000   
 p: 240  0.183  0.226  0.000  0.000  0.625   
 p: 242  0.000  0.000  0.000  0.000  0.250  
 p: 246  0.000  0.000  0.000  0.063  0.125   
 p: 248  0.033  0.016  0.000  0.188  0.000   
 p: 250  0.000  0.000  0.188  0.000  0.000  
 p: 252  0.000  0.032  0.021  0.000  0.000   
 p: 254  0.017  0.000  0.042  0.000  0.000  
 p: 256  0.000  0.000  0.021  0.000  0.000   
         
     Locus: Lsou08 
      N     28     31     25      6      4 
 p: 191  0.089  0.081  0.000  0.000  0.000  
 p: 193  0.018  0.081  0.000  0.000  0.000  
 p: 195  0.054  0.129  0.060  0.333  0.000  
 p: 197  0.250  0.323  0.520  0.500  0.750   
 p: 199  0.089  0.194  0.300  0.083  0.250   
 p: 201  0.089  0.194  0.080  0.083  0.000   
 p: 203  0.089  0.000  0.020  0.000  0.000   
 p: 207  0.286  0.000  0.020  0.000  0.000   
 p: 209  0.036  0.000  0.000  0.000  0.000   
         
 

 

 

 



     Locus: LceC1  
      N     30     30     25      7      4 
 p:  87  0.033  0.083  0.020  0.071  0.000  
 p:  89  0.317  0.117  0.820  0.000  0.000  
 p:  93  0.333  0.250  0.060  0.571  0.500  
 p:  95  0.017  0.133  0.040  0.214  0.000   
 p:  97  0.017  0.067  0.060  0.000  0.000   
 p:  99  0.150  0.000  0.000  0.000  0.000   
 p: 101  0.117  0.033  0.000  0.071  0.500   
 p: 103  0.017  0.317  0.000  0.071  0.000   
         
     Locus: RSer10 
      N     26     26     24      7      4 
 p: 183  0.077  0.000  0.042  0.000  0.000   
 p: 185  0.250  0.077  0.854  0.000  1.000   
 p: 187  0.038  0.000  0.000  0.071  0.000   
 p: 189  0.096  0.423  0.042  0.500  0.000   
 p: 191  0.038  0.481  0.000  0.143  0.000   
 p: 193  0.442  0.000  0.042  0.071  0.000   
 p: 197  0.038  0.000  0.000  0.143  0.000   
 p: 199  0.000  0.019  0.000  0.000  0.000   
 p: 201  0.019  0.000  0.000  0.000  0.000   
 p: 205  0.000  0.000  0.021  0.071  0.000   
         
     Locus: N7K4   
      N     30     28     26      7      4 
 p: 150  0.000  0.000  0.019  0.000  0.000   
 p: 152  0.183  0.054  0.058  0.000  0.000   
 p: 154  0.717  0.179  0.596  0.643  0.000   
 p: 156  0.033  0.000  0.192  0.071  0.375   
 p: 158  0.033  0.768  0.058  0.143  0.625   
 p: 160  0.000  0.000  0.058  0.000  0.000   
 p: 162  0.033  0.000  0.019  0.143  0.000   
         
     Locus: CypG24 
      N     30     30     26      8      4 
 p: 133  0.083  0.450  0.077  0.313  0.000   
 p: 137  0.017  0.000  0.058  0.000  0.000   
 p: 139  0.500  0.333  0.827  0.500  1.000  
 p: 141  0.383  0.217  0.038  0.188  0.000  
 p: 145  0.017  0.000  0.000  0.000  0.000   
 
 
 

 

 



Příloha č. 3 Frekvence genotypů v jednotlivých populacích vygenerované programem 

GenePop, dvě řady čísel představují určitou kombinaci alel, např. 79/79, 79/85, 85/85 atd.  

 

 

 



 
 
 



 



 



 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



Příloha č. 4 Grafy znázorňující pozorovanou a očekávanou heterozygotnost v lokusech 

jednotlivých populací spočítané v programu GenAlEx a zpracované v programu Microsoft 

Excel. Ho = pozorovaná, He = očekávaná. 

 

 
 

 

 
 

 

 



 

 
 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 


