
Abstrakt 

 

  Tato práce se zabývá výzkumem volných nukleových kyselin (cfNA). V první části práce 

jsou prezentovány změny metylací promotorů genů spojených se zánětlivou a imunitní 

odpovědí organismu v průběhu hemodialýzy. I v tak krátkém časovém intervalu lze v plazmě 

detekovat změny metylačního profilu u některých genů. Byly prokázány změny u genů, které 

hrají roli v regulaci hematopoézy, a jejich souvislost s potřebou terapie anémie. Další studie 

cfNA zkoumala zastoupení miRNA v plazmě u pacientů s AML před léčbou a po léčbě. 

Výsledkem této studie je identifikace 6 miRNA, které jsou v době záchytu onemocnění u 

pacientů zvýšené a po úspěšné léčbě v první remisi se jejich hladiny snižují. Přítomnost cfNA 

je detekovatelná také v moči. Při výzkumu vhodného neinvazivního markeru karcinomu 

močového měchýře byly zjištěny zvýšené hladiny cfDNA v moči u pacientů. Dále bylo 

nalezeno 5 miRNA, jejichž hladiny jsou při onemocnění karcinomem sníženy. Zároveň bylo 

určeno spektrum miRNA, které se vyskytují v moči všech osob bez ohledu na pohlaví, věk a 

zdravotní stav osoby. Specifickou částí je práce s volnou fetální DNA (cffDNA). Analýzou 

cffDNA je u nás rutině určováno RhD plodu z krve matky. Testovali jsme možnost této 

diagnostiky novou metodou droplet digital PCR. Bylo zjištěno, že tato metoda dosahuje stejně 

dobrých výsledků jako standardně prováděné real-time PCR, vykazuje menší variabilitu 

technických replikátů, ovšem má složitější pracovní postup. Hladiny cffDNA byly 

analyzovány také u gravidních pacientek s antifosfolipidovým syndromem. U nich nebyly 

zjištěny žádné odchylky oproti zdravým těhotným, zřejmě z důvodu dobré kompenzace a 

zaléčenosti onemocnění. 

 


