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Abstrakt  

Úvod. Genetické faktory hrají významnou roli v etiopatogenezi řady onemocnění dutiny ústní. Pro 

analýzu kandidátních lokusů jsme vybrali následující onemocnění: zubní kaz, parodontitidu u pacientů 

s/bez diabetu mellitu a zánětlivou zevní kořenovou resorpci (EARR) po ortodontické léčbě.  

Metody. Disertační práce je koncipovaná jako komentovaný soubor 8 prací autorky (6 jiţ zveřejněných 

prací a 2 článků v recenzním řízení) a 2 rukopisů připravovaných k odeslání. Kromě jednoho 

systematického review se jednalo o studie případů a zdravých kontrol (case-control study). Metodicky 

byla genetická analýza postavena na principu polymerázové řetězové reakce (PCR).  

Výsledky. Zatímco při studiu genetické determinace zubního kazu jsme neprokázali asociaci 

jenonukleotidového polymorfizmu (SNP) v genu pro laktoferin s rozvojem a/nebo závaţností kazu, alela 

„2“ VNTR polymorfizmu v genu pro antagonistu interleukin-1 receptoru (IL-1RN) se ukázala riziková 

pro vznik EARR u dívek (P=0,02). Neprokázali jsme významnou asociaci alel, genotypů nebo haplotypů 

vybraných SNPs v IL-18 genu s chronickou parodontitidou (CP), stejně tak ani frekvence 2 SNPs v genu 

pro apolipoprotein E nebyly signifikantně odlišné mezi pacienty s CP a zdravými osobami. U pacientů 

s CP jsme však našli zvýšené hladiny lipoproteinu o nízké hustotě (LDL) a celkového cholesterolu ve 

srovnání s kontrolními osobami (P<0,05). U pacientů s CP jsme dále pozorovali vliv IL-4 polymorfizmů 

na produkci některých cytokinů, např. interferonu-, IL-10, IL-1 a IL-1, tumor nekrotizujícího faktoru- a 

IL-6 po stimulaci heat shock proteinem 70 nebo vybranými parapatogeny (od P0,001 k P0,05). Některé 

haplotypy v genu pro IL-8 se ukázaly být protektivní proti rozvoji CP a současně určité SNPs v tomto 

genu ovlivňovaly výskyt konkrétních bakterií v subgingiválním sulku u zdravých kontrol (P<0,01) a v 

parodontálních chobotech u pacientů s agresivní parodontitidou (AgP, P<0,02) nebo u pacientů s CP 

(P<0,05). Při analýze polymorfizmů v IL-1 genovém klasteru jsme asociovali určité haplotypy s CP a 

diabetem mellitem 1. typu (T1DM) s/bez CP (P<0,05).  

Závěr. Ačkoliv jsme prokázali vztah některých polymorfizmů v genech pro imunoregulační faktory k 

vybraným onemocněním dutiny ústní v české populaci, komplexní charakter těchto chorob vyţaduje 

další studium, ve kterém budou genetické analýzy kombinovány s mikrobiologickým, biochemickým, 

imunologickým i klinickým vyšetřením.  
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