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X Prace je literarni reSersi ve smyslu zvefejnénych pozadavku (pravidel).
[ ] Prace obsahuje navic i vlastni vysledky.

Cile prace (predmét reserse, pracovni hypotéza...)
Cilem bakalaiské prace bylo shrnout a popsat poznatky o mechanismech
chromozomovych prestaveb a jak tyto pfestavby souviseji se vznikem polyploidnich

druhd. Jinymi slovy, jak ,mens$i“ chromozdmové pFestavby ovliviuji velké zmény na
genomoveé urovni.

Struktura (€lenéni) prace:

Bakalarska prace je €lenéna standardné a na tfi hlavni kapitoly. V uvodni Casti
reSerSe autorka uvedla a popsala jednotlivé typy chromozomovych pFestaveb.
Druha €ast je vénovana zménam na urovni celého genomu s uvedenim pfikladd
vyskytu polyploidie. Treti kapitola shrnuje poznatky o metodach, kterymi Ize
detekovat chromozomoveé prestavby a méla by byt zamérena na hledani
souvislosti téchto prestaveb s polyploidizaci.

Jsou pouzité literarni zdroje dostate¢né a jsou v praci spravné citovany?
Pouzila autorka v resSersi relevantni udaje z literarnich zdroja?

Autorka pouzila relevantni udaje z literarnich zdroji a v porovnani s pfedchozi
verzi rozsSifila literarni pfehled na celkovy pocet 68 zdroju.

Pokud prace obsahuje (nadstandardné) i vlastni vysledky, jsou tyto vysledky
adekvatnim zpisobem ziskany, zhodnoceny a diskutovany?
Prace neobsahuje vlastni vysledky.

Formalni uroven prace (obrazova dokumentace, grafika, text, jazykova
uroven):

Prvni dvé kapitoly maji vysokou formalni arover v€etné obrazové dokumentace.
Treti kapitola ma o néco nizsi formalni uroven.

Splnéni cilli prace a celkové hodnoceni:

Nejprve bych se chtél omluvit za moji nepfitomnost u obou termint obhajoby
Terezy Varkové. V prvnim podzimnim terminu to bylo ze zdravotnich divodu a

v dobé nynéjSiho opravného terminu jsem na zahranicni stazi.

Jako prvni bych chtél zdaraznit ¢lanek, ktery nam vySel v Cytogenetic and Genome
Research (IF = 1,587) (citace uvedena v zapati tohoto hodnoceni), na némz

se Tereza podilela a osvojila si tak laboratorni dovednosti jako je napfiklad PCR,
izolace a purifikace DNA, ¢&i nepfimé znaceni sond a FISH-TSA. Diky této studii se
FISH-TSA ukazala byti jako jedna z kliCovych metod pro detekci chromozdmovych
pfestaveb, a proto by méla byt bezesporu uvedena v této praci.

Téma povazuji za vhodné zvolené, komplexni a rozsahlé. Odborna literatura
tykajici se chromozémovych prestaveb a polyploidie rostlinnych modeld je
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neobycejné rozsahla a volumindzni a zaroven muize slouzit jako pfiklad pro nékteré
hypotézy chromozomalni evoluce zivo€iSnych druhd. Proto vybér cytogenetickych
studii jak rostlinné, tak i zivoCisSné fiSe si zaslouzi byt uveden v této bakalarské
praci.

Celkového hodnoceni: Tereza se opét rozhodla svoji praci odevzdat bez jakékoliv
pfedchozi konzultace i revize, coz by se dalo povaZovat za odvazné vzhledem ke
slozitosti tématu, a proto se také viceméneé stavim do role oponenta nez
vedouciho. Cile prace byly splnény, i kdyz podle mého nazoru by si souvislosti
chromozomovych pfestaveb a polyploidizaci zaslouzily hlubSi a rozsahlejsi
mysSlenkovy rozbor. K praci mam nasleduijici dil¢i vyhrady, které pravdépodobné
reflektuji spéch, ve kterém byla bakalafska prace sepsana:

1) Cislovani obrazki neodpovida popistim jednotlivych obrazki.

2) ,Tyr-FISH* a ,FISH-TSA" jsou rozdéleny do dvou samostatnych podkapitol a
uvedeny jako dvé rozdilné metody. Vi autorka o néjakém rozdilu mezi nimi
nebo se jedna o jednu a tu samou techniku?

3) Posledni podkapitola ,CGH® popisuje spiSe vySetifeni bunék v oblasti
humanni cytogenetiky s cilem detekce chromozomovych aberaci i
nadorovych onemocnéni. Spole¢né s popisem chromozémovych prestaveb
z hlediska evoluce to pusobi zmatené. Jaky méla autorka divod k tomuto
spojeni?

Po ujasnéni pfedchozich vyhrad navrhuji hodnoceni velmi dobfe s minusem.

Citace publikovaného ¢lanku: Knytl M, Tlapakova T, Vankova T, Krylov V. (2018)
Silurana chromosomal evolution: A new piece to the puzzle. Cytogenet Genome
Res. 156(4):223-228. PMID: 30537723.
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