Abstrakt

Pfechod z oocytl na embryo (OET) je jednou z nejkomplexnéjSich vyvojovych
udalosti, béhem niz se diferencovany oocyt proméni v totipotentni blastomery embrya.
Béhem OET transkripné neaktivni oocyt prochazi masivnim pfeprogramovanim
genoveé exprese, které ho transformuje do transkripéné aktivni zygoty. Pfestoze Cetné
studie pfispély k pochopeni mechanismu OET, mnoho genl zapojenych do OET je
neznamych. UpIné nova Uroveli mozné regulace OET pfisla s objevem dlouhych
nekodujicich RNA (IncRNA). LncRNAs jsou transkripty pol Il del$i nez 200 nukleotidd,
které jsou typicky sestfizené a polyadenylované, ale nekoduji proteiny. Zatimco
IncRNA byly studovany v mnoha modelovych systémech vCetné embryonalnich
kmenovych bunék, jejich exprese v oocytech a asnych embryich a pfispévek k OET

byly na za¢atku tohoto projektu nezname.

Ve svém doktorském projektu jsem se zaméfila na identifikaci, anotaci a
analyzu IncRNA objevujicich se béhem OET. Pomoci analyzy RNA-Seq bylo
identifikovano 1600 IncRNA, které byly anotovany v mysich oocytech a €asnych
embryich. VétSina INcCRNA byla nova s expresi vylucné béhem OET. Vyznamna ¢ast
téchto IncRNA souvisela s LTR retrotransposony, coz ziejmé souvisi s k jejich
nedavnym vznikem a evoluci. Expresni analyza OET IncRNA odhalila kromé vyrazné
odliSnych maternalnich a zygotickych expresnich profild také dvé unikatni tfidy
maternélnich IncRNA. (1) Byla identifikovana skupina maternalnich IncRNA, kter&
zfejmé prochazi cytoplazmatickou polyadenylaci, ktera byla dfive spojena s
dormantnimi maternalnimi mRNA. (II) Bylo identifikovano 100 IncRNA s antisense
pseudogenni inzerci, které slouzi jako substraty pro endo-RNAi mechanismus v
oocytech a vznikaji z nich endo-siRNA. Pro funkéni analyzu role INcRNA béhem OET
byly pfipraveny genomové delece péti vybranych INncCRNA; tfi z nich jsou popsany v
této praci. ACkoliv u mutanti nebyly pozorovany zadné fenotypové zmény tykajicich
se fertility, byla potvrzena cytoplazmaticka polyadenylace (tzv. IncRNA dormance) a
identifikovany maternalni IncRNA slouzici jako substraty pro RNAI. Celkové tato prace
poskytuje komplexni analyzu IncRNA béhem OET s originalnim pohledem na
prispévek retrotransposonlt LTR k vyvoji IncRNA v oocytech a zygotach a pfinasi
identifikaci dvou unikatnich tfid matefskych IncRNA.



