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Priloha 1 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid NGPEQWSK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaiznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi maximy
pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané fragmentaci
prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi modifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena

vysledna modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna ¢ervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou ozna¢eny hvézdickou.
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Priloha 2 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid SLLSNVEGDNAVPMQHNNRPTQPLK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS
analyzy s elu¢nimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum
ziskané fragmentaci prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty
(y a b ionty), diky kterym byla nalezena vyslednd modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznénd cervenou barvou. Modifikované fragmenty

jsou oznaceny hvézdickou.
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Priloha 3 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid LYPIANGNNQSPVDIK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi
maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané fragmentaci
prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky
kterym byla nalezena vysledna modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna Cervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny

hvézdickou.
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Ptiloha 4 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid YSAELHVAHWNSAK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi
maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) a D) Kolizni spektra ziskané fragmentaci
prekurzorovych iontl predstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximiim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty
peptidu. C) a D») Peptid s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena vysledna modifikovana
aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna Cervenou barvou. Aminokyseliny, u kterych nelze zcela jisté fici, zda jsou modifikovany ¢i nemodifikovany,

jsou zvyraznény zlutou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdickou.
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Priloha 5 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid LFQFHFHWGSTNEHGSEHTVDGVK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS
analyzy s elu¢nimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximim s hmotou daného peptidu. C,) a D) Kolizni spektra
ziskané fragmentaci prekurzorovych iontl pfedstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a
nemodifikovanymi fragmenty peptidu. C,) a D,) Peptid s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena

vysledna modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna ¢ervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdickou.
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Priloha 6 - Zaznamy z MS analyzy pro peptid HDTSLKPISVSYNPATAK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy

s eluénim maximem pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nimu maximu s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané

fragmentaci prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyznacenymi nemodifikovanymi fragmenty (y ionty), diky kterym byly

nalezeny aminokyseliny, které jsou potencialné modifikované. Tyto aminokyseliny jsou zvyraznény zlutou barvou.
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Ptiloha 7 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid ASPDWGYDDK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi maximy

pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elué¢nim maximim s hmotou daného peptidu. Ci), D;) a E1) Kolizni spektra ziskané fragmentaci

prekurzorovych iontl predstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty

peptidu. C»), D) a E») Peptid s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena vysledna modifikovana

aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna ¢ervenou barvou. Aminokyseliny, u kterych nelze zcela jisté fici, zda jsou modifikovany ¢i nemodifikovany,

jsou zvyraznény Zlutou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdic¢kou.
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Priloha 8a - Ziaznamy z MS analyzy pro peptid ASPDWGYDDKNGPEQWSK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy
s eluénim maximem pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elucnimu maximu s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané
fragmentaci prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyznacenymi nemodifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y
ionty), diky kterym byly nalezeny aminokyseliny, které¢ jsou potencidlné modifikované. Tyto aminokyseliny jsou zvyraznény zlutou barvou. Modifikované

fragmenty jsou oznaceny hvézdickou.
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Priloha 8b — Zaznamy z MS analyzy pro peptid ASPDWGYDDKNGPEQWSK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy
s eluénimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximiim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané
fragmentaci prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b
ionty), diky kterym byly nalezeny vysledné modifikované aminokyseliny. Tyto aminokyseliny jsou zvyraznéna ¢ervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou

oznaceny hvézdickou.
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Priloha 9 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid NGPEQWSK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi maximy
pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané fragmentaci
prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyznac¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky
kterym byla nalezena vysledna modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna Cervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaeny

hvézdickou.
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Ptiloha 10 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid NGPEQWSK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi maximy
pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C;) a D) Kolizni spektra ziskané fragmentaci
prekurzorovych iontl predstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty
peptidu. C;) a D) Peptid s vyznaCenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y ionty), diky kterym byla nalezena vysledna modifikovana

aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna ¢ervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdickou.
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Priloha 11 — Ziaznamy z MS analyzy pro peptid YSAELHVAHWNSAK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi

miz
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maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximtim s hmotou daného peptidu. C,) a D) Kolizni spektra ziskané fragmentaci
prekurzorovych iontl predstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty
peptidu. C,) a Dy) Peptid s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byly nalezeny vysledné modifikované
aminokyseliny. Tyto aminokyseliny jsou zvyraznény ¢ervenou barvou. Aminokyselina, u které nelze zcela jisté fici, zda je modifikovana ¢i nemodifikovana, je

zvyraznéna zlutou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdic¢kou.
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Priloha 12 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid YSSLAEAASK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi maximy
pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané fragmentaci
prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi nemodifikovanymi fragmenty (y ionty), diky kterym byla nalezena

vysledna modifikovand aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna Cervenou barvou.
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Priloha 13 - Zaznamy z MS analyzy pro peptid EINVGHSFHVNFEDNDNR. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy
s eluénim maximem pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nimu maximu s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané
fragmentaci prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b
ionty), diky kterym byly nalezeny aminokyseliny, které jsou potencialné modifikované. Tyto aminokyseliny jsou zvyraznény Zlutou barvou. Modifikovany

fragment je oznacen hvézdickou.
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Ptiloha 14 — Ziaznamy z MS analyzy pro peptid LYPIANGNNQSPVDIK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi
maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané fragmentaci

prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena

vysledna modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna cervenou barvou.
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Priloha 15 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid ESISVSSEQLAQFR. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi
maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané fragmentaci
prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y ionty), diky kterym

byla nalezena vysledna modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna cervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdickou.
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Priloha 16 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid SLLSNVEGDNAVPMQHNNRPTQPLK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS

analyzy s elu¢nimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum
ziskané fragmentaci prekurzorového iontu odpovidajicimu m/z peptidu. D) Sekvence peptidu s vyzna¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty
(y a b ionty), diky kterym byla nalezena vyslednd modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna cervenou barvou. Modifikované fragmenty

jsou oznaceny hvézdickou.
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Piiloha 17 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid HDTSLKPISVSYNPATAK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy
s eluénimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximiim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané
fragmentaci prekurzorovych iontll pfedstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi
fragmenty peptidu. D) Peptid s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena vysledna modifikovana
aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna ¢ervenou barvou. Aminokyselina, u které nelze zcela jisté fici, zda je modifikovana ¢i nemodifikovana, je

zvyraznéna zlutou barvou. Modifikované fragmenty je oznacen hvézdickou.
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Priloha 18a — Zaznamy z MS analyzy pro peptid ASPDWGYDDK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi
maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximtim s hmotou daného peptidu. C) a D) Kolizni spektra ziskané fragmentaci
prekurzorovych iontl predstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty
peptidu. C) a D») Peptid s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena vysledna modifikovana

aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna ¢ervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdickou.
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Ptiloha 18b — Ziaznamy z MS analyzy pro peptid ASPDWGYDDK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS analyzy s elu¢nimi
maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici elu¢nim maximim s hmotou daného peptidu. C) a D) Kolizni spektra ziskané fragmentaci
prekurzorovych iontli predstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty
peptidu. C;) a D) Peptid s vyznacenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y ionty), diky kterym byla nalezena vysledna modifikovana

aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna ¢ervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdic¢kou.
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Priloha 19 — Zaznamy z MS analyzy pro peptid LFQFHFHWGSTNEHGSEHTVDGVK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zdznam LC-MS/MS
analyzy s elu¢nimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum
ziskané fragmentaci prekurzorovych iontti piedstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi
a nemodifikovanymi fragmenty peptidu. D) Peptid s vyzna¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byla nalezena
vysledna modifikovana aminokyselina. Tato aminokyselina je zvyraznéna Cervenou barvou. Aminokyselina, u které nelze zcela jisté fici, zda je modifikovana

¢i nemodifikovana, je zvyraznéna zlutou barvou. Modifikované fragmenty je oznacen hvézdickou.
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Priloha 20a — Zaznamy z MS analyzy pro peptid ASPDWGYDDKNGPEQWSK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy

s eluénimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximim s hmotou daného peptidu. C;) a D;) Kolizni spektra ziskané
fragmentaci prekurzorovych iontll piedstavujici peptid odpovidajici jednotlivym eluénim maximim se zobrazenymi modifikovanymi a nemodifikovanymi
fragmenty peptidu. C;) a D) Peptid s vyzna¢enymi modifikovanymi a nemodifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byly nalezeny vysledné

modifikované aminokyseliny. Tyto aminokyseliny jsou zvyraznéna Cervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznaceny hvézdic¢kou.
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Ptiloha 20b — Zaznamy z MS analyzy pro peptid ASPDWGYDDKNGPEQWSK. A) Extrahovany iontovy chromatograficky zaznam LC-MS/MS analyzy
s eluénimi maximy pro m/z odpovidajici peptidu. B) MS spektrum odpovidajici eluénim maximiim s hmotou daného peptidu. C) Kolizni spektrum ziskané
fragmentaci prekurzorovych iontl predstavujici peptid odpovidajici jednotlivym elu¢nim maximiim se zobrazenymi modifikovanymi fragmenty peptidu. D)
Peptid s vyznacenymi modifikovanymi fragmenty (y a b ionty), diky kterym byly nalezeny vysledné modifikované aminokyseliny. Tato aminokyseliny jsou

zvyraznény ¢ervenou barvou. Modifikované fragmenty jsou oznac¢eny hvézdic¢kou.



