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Oponentsky posudek dizertacni prace Mgr. Terezy Stribné
Allopatric evolution in rousettine fruit bats: from population and landscape genetics
to phylogeography

Dizertacni prace sestava ze 143 stran, z nichZ prvnich 23 necislovanych stran obsahuje vlastni text
uvodu a prehled literatury citajici 62 zdroji. Na nasledujicich 120 stranach jsou prezentovany tfi
prilohy, t.j. jeden manuskript a dva publikované clanky. Specielné posledni z priloh zahrnuje 46
stran dopliujicich informaci ke ¢lanku, jako pouZity skript programu R, rtizné tabelované distance
mezi analyzovanymi populacemi, informace o genotypech, analyzovanych lokusech a externi
morfologii.

Uvod je zpracovan piehledné a ¢tivé dobrou anglictinou. Reference jsou zvoleny a pouZity
adekvatné, a zahriuji nejnovéjsi poznatky o evolucni historii a ekologii kalonti rodu Rousettus.
Ucelem predmétného tivodu je nepochybné pripravit publikum na vysledky vlastni prace, sepsanych
ve formé védeckych stati. JelikoZ dvé ze stati, zabyvajici se evoluci a genetickou strukturou
blizkovychodnich populaci R. aegyptiacus, byly publikovany po striktnim recensnim Fizeni redakce
casopisu Molecular Ecology a navic pfipraveny pod prvoautorskym dohledem zkuSeného Skolitele,
nenachazim zde prakticky Zadny prostor pro kritiku ohledné pouZzitych metod, vystupt analyz a
interpretace vysledk. Neékolik postrehi by se nicméné naSlo ohledné autorského podilu
doktorandky na téchto dvou publikacich a jeji pozice v autorském tymu. V autorskych podilech
téchto ¢lanka stoji, Ze (2012) “T.M. performed most of the microsatellite assays” a (2017) “T.S. ...
did the molecular work ... and ... performed population and landscape genetics analyses”, ale nic o
podileni se na pripravé rukopisu, kterd by zejména méla byt ukéazkou tvircich schopnosti
doktoranda. Je na druhou stranu nesporné, Ze doktorandka molekularné zpracovala mnohé stovky
vzorkd a nabyla zru€nosti pro laboratorni praci a analyzu molekularnich dat. U ¢lanku z roku 2012
mé dale prekvapila rychlost, se kterou doktorandka zvladla ziskat a vyhodnotit data a zvefejnit
clanek hned na zacatku prvniho semestru svého doktorského studia.

Prvni pfiloha je jiZ ovSem prvoautorskym dilem doktorandky, byt dosud coby manuskript v
recensnim Fizeni v Journal of Biogeography. Tato panafrickd studie zaméfend na evoluci a
fylogeografii rodu Rousettus volné navazuje na nékteré mySlenky z predchozich praci o R.
aegyptiacus. Vedle afrického druhu R. aegyptiacus byly analyzovany ¢tyfi dalSi druhy rodu z
Madagaskaru, Komorskych ostrovii. Pakistanu a Filipin. Zde je nutno vyzvednout skvély soubor
vzorkl, ktery se doktorandce podafrilo ziskat a Gispésné analyzovat jak na zakladé sekvencich dvou
useki mitochondridlni DNA, tak na délkovém polymorfismu dvaceti jadernych mikrosatelitd.
Zajimavym zjiSténim je existence dvou mitochondrialnich variant R. aegyptiacus na africkém
kontinentu propojenych homogennim jadernym pozadim, které vznikly allopatricky v glacialnich
refugiich v konZsko-guinejské a vychodoafrické oblasti a v soucasnosti existuji v ¢astecné sympatrii
v ramci panafrické panmiktické populace, udrZované ve smyslu typického savciho modelu
filopatrickych samic a dispergujicich samct jako mediatori genetického toku. Timto zaroven
doktorandka poukazala na nedostateCnou opodstatnénost tradicniho taxonomického clenéni do
kontinentalnich poddruhid. Vedle pomérné jednoduché fylogenetické struktury na kontinentu dale
vyzdvihla existenci dvou ostrovnich linii v Guinejském zalivii, které jsou geneticky prakticky tplné
izolovany. K manuskriptu bych mél pouze dva dotazy.

- Doktorandka piSe v prvnim odstavci diskuse o bazalni pozici R. madagascariensis a R.
obliviousus v africké radiaci rodu Rousettus. Mitochondrialni strom ale pouze ukazuje oba ostrovni
druhy jako sesterské a jejich linii jako jednu mnoha v nerozliSené multifurkaci zahrnujici jesté



haploskupiny R. aegyptiacus a R. leschenaultii. Podpora 54 % u domnélé skupiny R.a. + R.m. +
R.o., navic u Bayesovského stromu, je na daném markru nepodstatna a vztahy mezi druhy nelze
uvedenym zplisobem interpretovat. Obdobné 68 % u R. aegyptiacus. Zde je navic velmi zajimavé,
Ze dobry druh se neprojevil jako monofyleticka skupina. Jak si tuto nizkou podporu vnitinich uzla
doktorandka vysvétluje? ZkouSela zrekonstruovat strom jinymi metodami, pfipadné s pouZitim
sekvenci kontrolniho regionu a s jakym vysledkem? RozreSeni by ovSem nejspiS poskytly az
sekvence jaderné DNA.

- Na strane 15 manuskriptu v poslednim podkapitole diskuse “Island evolution” ve druhém a tfetim
odstavci jsou diskutovany rozdily mezi populacemi s odvolanim se na genetické distance spocCteny
u mitochondridlnich sekvenci a téZ na bliZe nespecifikovana procenta u jadernych markra. U
udavanych hodnoty 4 % a 10 % jde o hodnoty z citované prace Goodman et al. (2015) a kdyZ ano,
tak jaké? A kdyZ ne, o jaké hodnoty se jedna? Jaky vztah pak maji tyto hodnoty k hodnoté 15 %
coby rozdilu jaderného markru (markri?) linii z ostrovii Guinejského zalivu a africké pevniny
uvedené o odstavec niZe a co vibec vyjadfuje, pakliZe je spoctena z dat ziskanych doktorandkou?
Jedina hodnota, ktera se uvedené podoba, je Fst mezi populacemi na Svatém Tomasi a Princové
ostrové z tabulky S1.2 (0.1463). U mtDNA, zfejmé cytb, 1ze z tabulky S1.3 ale vycist hodnoty 2.3—
5.3 % jako genetickou vzdalenost obou ostrovnich populaci od kontinentalni. PakliZe je onéch 15 %
skuteCné zaloZeno na Fst, jakou miru evolu¢niho rozdilu ma vyjadrovat a je vhodné pouZzivat Fst v
podobném smyslu jako genetické vzdalenosti spoctené ze sekvencnich dat?

Zavérem bych rad prohlasil, Ze predloZena disertacni prace Mgr. Terezy Stribné je zajimava a
kvalitné zpracovana. Autorka vytcené cile splnila a prokazala svoje tviir¢i védecké schopnosti. Praci

doporucuji k obhajobé.
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