Hlavni strukturni protein VP1 je produktem pozdnich polyomavirovych geni a jedna
se 0 nejvétsi a zaroven také nejvice zastoupeny protein celé polyomavirové Kkapsidy.
Vzhledem k nizké kddujici kapacité polyomavirovych genomi se uvazuje, Ze kromé strukturni
role by protein VP1 mohl mit v pozdni fazi infek¢niho cyklu i fadu dalSich funkci. Pravé na jejich
studium je tato diplomova prace zaméiena. V pripadé proteinu VP1 mysiho polyomaviru bylo
pozorovano, Ze je schopen vazat se na strukturu bunéénych mikrotubull. Prvnim cilem této
prace bylo otestovat, jestli jsou pentamery proteinu VP1 schopny této vazby i bez GCasti dalsich
bunécénych (¢i virovych) proteind. Na zakladé in vitro experimentu miiZeme fici, Ze se protein
VP1 ke struktuire mikrotubulli vaZe velmi neefektivné. Druhym cilem této prace bylo pripravit
detek¢ni systém, ktery by umoznil identifikovat potencialni interak¢ni partnery proteinu VP1
polyomaviru BK. Proto byly pripraveny expresni plazmidy produkujici N a C koncové znaceny
protein VP1, jenz mél tu vlastnost, byt v transfekovanych buiikach biotinylovan. Pomoci nasledné
afinitni chromatografie byly izolovany celé proteinové komplexy, jeZ tento modifikovany protein
obsahovaly. Hmotnosti spektrometrii byly identifikovany jednotlivé izolované proteiny a po
nasledné analyze a filtraci dat byl sestaven seznam 128 potencialnich interakénich partnert

proteinu VP1 polyomaviru BK.
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