Abstrakt v ceském jazyce

Imunitni systém ptdktt je komplexnim systémem obrannych mechanismi
zamifenych proti Sirokému spektru patogennich nadkaz. Dle koevolu€nich modeld je
variabilita v imunitnim systému hostitele naprosto zdsadnim parametrem poskytujicim
schopnost adaptace a zlepSovani téchto obrannych mechanismi pii neustalém selekénim
tlaku ze strany patogent. Kur domaci (Gallus gallus f. domestica) je Casto vyuzivanym
zvirat, jak pro produkci masa, tak i vajec. Pro vyzkumné ucely jsou ale bohuzel ve vétSin¢
piipadii pouzivany inbredni linie kura domaciho a moderni driibezi produkce je spojena s
jednostrannym Slechténim smérem k vysoké produktivité plemen. To vede ke ztratam
vnitro-popula¢niho polymorfismu slepic. OvSem prave v ptipad¢ hospodatskych zvirat je
hledani a rozSifovani zdrojii imunologické variability pro ucely zesileni resistence proti
patogeniim naprosto zasadni z hlediska udrzeni zdravé populace dritbeze a biologické
nezéavadnosti jejich produktid. PoZadovanou imunologickou variabilitu mizeme hledat u
morfologicky vysoce rozriznénych tradi¢nich plemen kura domaciho, kterd se po staleti
vyvijela pod vlivem nejriiznéjSich selek¢nich tlakd.

V moji dizertani praci jsem popsala variabilitu ve vybranych imunologickych
znacich, konkrétné¢ v hematologickych parametrech a v proteomickém slozeni vaje¢ného
bilku u péti tradiénich plemen slepic: Araukana, Rousna zakrsla, Ceska zlata kropenata,
Minorka a Bantamka. Nejprve jsme s mymi spolupracovniky s vyuzitim otokového
kozniho testu potvrdili efekt bunécného slozeni krve na pribcéh prozanétlivé reakce a
poukazali tak na vyznam variability hematologickych znakl u ptakd. V dal§im kroku jsme
pomoci moderni metody pritokové cytometrie s fluorescencné znaCenymi protilatkami
objevili imunologicky relevantni variabilitu ve slozeni periferni krve mezi vybranymi
plemeny. Metoda tandemové hmotnostni spektrometrie ndm umoznila popsat kompletni
proteom bilku a odhalit v ném rozdily v mnozstvi antimikrobialnich proteint, které ukazuji
na odli$nosti v obranyschopnosti vajec u riznych plemen. Vzhledem k tomu, Ze se vajecny
bilek formuje v oviduktu slepice, v ¢asti zvané magnum, jeho vlastnosti mohou byt z velké
¢asti ovlivnény matetskym organismem. S vyuzitim sekvenace nové generace na platforme
[llumina jsme jako prvni popsali transkriptom slepi¢iho magna a porovnali ho s proteomem
vajecného bilku. Ptestoze dle naSich dat existuje silna korelace mezi primérnou expresi
mRNA a primérnym mnozstvim daného proteinu v bilku, v pfipad¢ exprese mRNA nelze
mezi plemeny pozorovat variabilitu nalezenou v proteomu. Pfedpokladdme proto, Ze
rozdily ve slozeni vajecného bilku jsou vysledkem posttranskripénich regulaci, které
vytvaii nesoulad mezi vysledky proteomické a transkriptomické analyzy. Vysledky moji
prace ukazuji vyznamnou variabilitu v imuno-fenotypu plemen kura doméciho s

potencidlnim efektem na jejich parazitarni resistenci a biologickou nezdvadnost vajec.
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